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Reproductive traits and on farm performance test records of Duroc, Landrace,
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farm (Farm2) of 2,224 sows which were culled during 1991-2001 were analysed. The
sows included must have had at least one farrowing record and two piglets weaned.
Total number of records after editing were 16,621. Genetic parameters for true
longevity (TL), functional longevity (FL), lifetime total born (LTB), lifetime born alive
(LBA) and lifetime number of piglets weaned (LNW) were analysed using restricted
maximum likelihood (REML) based on multiple traits animal model. Heritability
estimates for TL and FL were similar at 0.03 and 0.04 in Farm1 and Farm2,
respectively. Heritabilities for LTB, LBA and LNW were estimated to be 0.16, 0.20, 0.13
and 0.17, 0.18, 0.12 in Farm1 and Farm2, respectively. The genetic correlation
estimates between longevities and lifetime productivities ranged from 0.37 to 0.65 in
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Small to zero genetic progress would be resulted from selection for TL and FL due to
low heritabilities of the traits.Indirect selection of other conformation traits related to
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environmental conditions might be more effective in improving sow lifetime production.
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บทที่ 1

บทนํา

ในการผลิตปศุสัตว โดยเฉพาะสุกร  อายุการใชงาน (longevity) ของฝูงพอ-แมพันธุเปน
ลักษณะที่มีความสําคัญในทางเศรษฐกิจ  และเปนลักษณะที่ผูเลี้ยงสุกรมีความตองการมาก  
เพราะมีความสัมพันธตอผลกําไรตอวันและผลกําไรทั้งหมดของฟารม ลักษณะสําคัญที่ใชเปนตัว
ชี้วัดอายุการใชงานประกอบดวย ลักษณะการใหผลผลิตในชวงมีชีวิต (lifetime productivity 
traits) หมายถึงจํานวนลูกทั้งหมดที่แมสุกรตัวนั้นผลิตไดในขณะที่มีชีวิตเริ่มต้ังแตเขาฝูงจนถึงคัด
ทิ้งหรือตาย ซึ่งสามารถคํานวณเปนจํานวนลูกเกิดทั้งหมด จํานวนลูกเกิดมีชีวิต หรือจํานวนลูกที่
หยานม (Lucia et al.,1999) สวนอีกลักษณะไดแก การมีชีวิตที่ยืนยาวในการใหผลผลิต (length 
of productive life traits) ซึ่งหมายถึงจํานวนวันที่แมสุกรใหผลผลิตโดยจะเริ่มนับจากวันที่แมสุกร
ตัวนั้นใหลูกครั้งแรกจนถึงตายหรือถูกคัดออกจากฝูง (Yazdi et al.,2000) การที่แมสุกรมีอายุการ
ใชงานที่ยาวนานนั้น  เปนสิ่งสะทอนใหเห็นถึงความสามารถของสัตวในการดํารงชีพและไมถูกคัด
ทิ้ง  เพราะสาเหตุปญหาทางดานสุขภาพและทางดานการใหผลผลิต  อายุการใชงานที่เพิ่มข้ึนจะ
ชวยลดมูลคาการทดแทนแมพันธุ (replacement female)  ทําใหคาเฉลี่ยของการใหผลผลิตในช่ัว
ชีวิต (lifetime productivity) ภายในฝูงเพิ่มมากขึ้น  ในทางตรงกันขามถาอายุการใชงานลดลง
หรือตํ่ากวาเกณฑที่กําหนดไวมากก็อาจจะทําใหความกาวหนาในการคัดเลือกและปรับปรุง
ลักษณะอื่นลดลงเชนกัน  การที่คํานึงถึงอายุการใชงานในการปรับปรุงพันธุไปพรอมๆกับลักษณะ
ทางดานเศรษฐกิจที่สําคัญอื่นๆในแผนการคัดเลือกปรับปรุงพันธุ  เปนวิธีหนึ่งเพื่อใหไดแมสุกรที่มี
ศักยภาพทางพันธุกรรมในการใหผลผลิตที่สูงสุด

ลักษณะสําคัญทางเศรษฐกิจของสุกรที่ไดรับการปรับปรุงในชวงที่ผานมาสวนมากจะเปน
ลักษณะทางดานการเติบโตหรือ growth traits เชน อัตราการเจริญเตบิโตเฉลี่ยตอวัน การเพิ่ม
ปริมาณเนื้อแดง การลดความหนาไขมันสันหลัง ซึ่งลักษณะดังกลาวมีความสัมพันธทั้งในทาง
บวก  และในทางลบตอลักษณะทางดานการสืบพันธุ (Rydhmer et al.,1995)  Johansson และ 
Kennedy (1983) รายงานวาความหนาไขมันสันหลังของแมสุกรมีความสัมพันธในทางบวก ตอ
ขนาดครอก กลาวคือเมี่อความหนาของไขมันสันหลังเพิ่มข้ึนจะมีผลทําใหจํานวนลูกตอครอกเพิ่ม
ขึ้นดวย สวนอัตราการเจริญเติบโตก็มีความสัมพันธในทางบวกตอขนาดครอกเชนกัน ซึ่งหมาย
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ความวาแมสุกรที่มีอัตราการเจริญเติบโตดีก็จะใหลูกจํานวนมากขึ้นดวย นอกจากนั้นยังมีรายงาน
อีกวาแมสุกรที่มีไขมันบางจะมีอายุเมื่อใหลูกครั้งแรกมากกวาแมสุกรที่มีไขมันหนาและจะมี
โอกาสถูกคัดทิ้งไดเร็วกวาเนื่องจากแมสุกรไมแสดงการเปนสัดและไมไดรับการผสมตามเวลาที่
กําหนด (Tummaruk,2001) อายุการใชงานและผลผลิตตลอดชั่วอายุของแมสุกรเปนผลรวม
ระหวางสมรรถภาพทางดานการสืบพันธุของตัวแมสุกรกับการตัดสินใจของผูเลี้ยง สาเหตุที่ทําให
แมสุกรมีลักษณะดังกลาวต่ําเนื่องจากที่ผานมามีการคัดเลือกหยางเขมขนและตอเนื่องในอุตสาห
กรรมการผลิตสุกรโดยเฉพาะการคัดเลือกทางดานการเติบโต สงผลใหแมสุกรมีลูกนอยตัวและมี
รูปรางภายนอกที่ไมเหมาะสม (unfavourable extra traits) เชนขาไมแข็งแรง  เตานมผิดปกติและ
ส่ิงที่สําคัญอีกประการหนึ่งก็คือผูผลิตสุกรเองตองการลดคาเฉลี่ยอายุของพอ-แมเมื่อใหลูก (short 
generation interval) เพราะการเลือกใชพอแมพันธุอายุนอยจะมีความกาวหนาทางพันธุกรรม
มากกวาใชพอแมพันธุอายุมากๆ  ลักษณะอายุการใชงานและผลผลิตตลอดชั่วอายุในสุกรเปน
ลักษณะที่ไมสามารถทําการปรับปรุงไดงายนักและถึงแมวาในอดีตจนถึงปจจุบันลักษณะดังกลาว
ไมไดปรากฏอยูในเปาหมายของการคัดเลือกและปรับปรุงพันธุโดยตรง แตดูเหมือนวาไดรับการ
ปรับปรุงโดยทางออมมาตลอด เชนการทดสอบคาเฉลี่ยของจํานวนลูกในแตละฟารมเพื่อคัดแม
สุกร  การทดสอบและคัดเลือกพอสุกรใหมีขาแข็งแรงเพื่อถายทอดพันธุกรรมที่ดใีหแกลูกหลาน ทั้ง
หมดนี้ก็มีวัตถุประสงคเพื่อใหพอและแมสุกรมีโอกาสใหผลผลิตอยูในฝูงไดมากและมีอายุการใช
งานที่ยาวนานนั้นเอง

สําหรับในประเทศไทยเกษตรกรหรือผูเลี้ยงสุกรสวนใหญยังไมคอยใสใจตอลักษณะดัง
กลาวนี้มากนักในการเลือกซื้อหรือการคัดแมสุกรเพื่อเก็บไวทําพันธุ ในขณะที่ตางประเทศไดมีการ
ศึกษาเกี่ยวกับเรื่องนี้มานานแลวโดยเฉพาะในโคนม  อายุการใชงานที่นักปรับปรุงพันธุใหความ
สนใจมีอยู 2 ประเภท  ซึ่งไดใหคําจํากัดความโดย Ducrocq (1997)  ไดแก อายุการใชงานที่แท
จริง (true longevity or total productive life)  เปนอายุที่ไดจากคาสังเกตจริง หรือเปนผลผลิต
รวมของโคตัวนั้นตั้งแตเร่ิมเขาฝูงจนถึงตายหรือถูกคัดทิ้ง สวนประเภทที่สองไดแก อายุที่มีการให
ผลผลิต (functional longevity)    คือความสามารถของโคในการชลอการคัดทิ้งแบบไมจงใจ ( 
involuntary culling) เนื่องจากสาเหตุการเปนหมัน ปญหาทางดานสขุภาพ รวมทั้งประสิทธิภาพ
ทางดานการสืบพันธุ  สําหรับในสุกรถึงแมวาลักษณะอายุการใชงานจะมีคาอัตราพันธุกรรมคอน
ขางต่ํา (0.08-0.11) แตก็มีความแปรปรวนทางพันธุกรรมมากเพียงพอที่จะทําการคัดเลือกและ
ปรับปรุง ( Lopez-serrano et al., 2000 )
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กอนที่จะทําการคัดเลือกหรือปรับปรุงลักษณะที่มีความสําคัญในทางเศรษฐกิจของปศุสัตว
ใดหนึ่ง โดยมีวัตถุประสงคเพื่อนําเอาลักษณะดังกลาวเขาในแผนการคัดเลือกและปรับปรุงพันธุ
สิ่งที่ควรพิจารณาเปนประการแรกก็คือคาพารามิเตอรทางพันธุศาสตรซึ่งไดแก คาอัตราพันธุกรรม 
คาสหสัมพันธทางพันธุกรรม และคุณคาทางดานการผสมพันธุ เนื่องจากลักษณะที่สําคัญในทาง
เศรษฐกิจของสัตวสวนใหญเปนลักษณะเชิงปริมาณ ถูกควบคุมโดยยีนมากคูและมีอิทธิพลของ
สภาพแวดลอมเขามามีบทบาทคอนขางมาก  การที่แมสุกรแตละตัวมีอายุการใชงานที่ตางกัน  ซึ่ง
ความตางในลักษณะปรากฏที่สามารถจําแนกไดนี้  มีปจจัยกระทําคือ  พันธุกรรมและสภาพแวด
ลอม  ความดีเดนของพอแมที่เปนผลเนื่องมาจากพันธุกรรมเทานั้นที่สามารถถายทอดได (จนัทร
จรัส, 2534) ดังนั้นในแผนการปรับปรุงพันธุ (breeding program)  ขอมูลของพอแมพันธุทุกตัวจะ
ถูกใชเขาในการประเมินคาของ true and functional longevity  เพราะวาพอแมพันธุแตละตัวมี
สวนรวมในการกระจายและเพิ่มคุณคาการผสมพันธุ (breeding value) หรืออิทธิพลทางพันธุ
กรรมแบบบวกสะสม (additive genetic effect) ใหแกลูกหลานภายในฝูงซึ่งจะทําใหสามารถคัด
เลือกแมสุกรตัวที่มีประสิทธิภาพทางพันธุกรรมที่สูงสุดไดหยางเหมาะสม  ลักษณะสําคัญทาง
เศรษฐกิจของแมสุกรที่ใชเขาในการศึกษาครั้งนี้ประกอบดวยลักษณะทางดานการสืบพันธุไดแก 
จํานวนวันที่แมสุกรใหผลผลิตอยูในฝูง อายุเมื่อใหลูกครั้งแรก จํานวนครอก  จํานวนลูกคลอดทั้ง
หมด  คลอดมีชีวิต และจํานวนลูกหยานม สําหรับลักษณะทางดานการเติบโตไดแก การเจริญเติบ
โตเฉลี่ยตอวันและความหนาไขมันสันหลังเมื่อส้ินสุดการทดสอบพันธุ

วัตถุประสงคของการศึกษาในครั้งนี้คือ

1. เปรียบเทียบลักษณะอายุการใชงานของแมสุกรในฝูงพอแมพันธุแท 3 พันธุ  แมพันธุ
ลารจไวท  พันธุแลนดเรชและพันธุดูรอค

2.  ศึกษาปจจัยที่มีผลตออายุการใชงานของแมสุกร 

3. ประมาณคาพารามิเตอรทางพันธุศาสตร คือ  คาอัตราพันธุกรรม  คาสหสัมพันธทาง
พันธุกรรม  และคาสหสัมพันธทางลักษณะปรากฎระหวางลักษณะที่ทําการศึกษา
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บทที่  2

ลักษณะที่ศึกษาและงานวิจัยที่เกี่ยวของ

ทฤษฎีเกี่ยวกับลักษณะปริมาณ

ลักษณะทางดานการสืบพันธุในสุกรเชน ลักษณะของอายุการใชงาน  ลักษณะจํานวนลูก
คลอดทั้งหมด  จํานวนลูกคลอดมีชีวิตและจํานวนลูกหยานมตลอดชั่วอายุ เปนลักษณะที่มีความ
สําคัญในทางเศรษฐกิจและถูกพิจารณาเขาในแผนการคัดเลือกและปรับปรุงพันธุ ลักษณะเหลานี้
เปนลักษณะเชิงปริมาณควบคุมโดยยีนมากคู (polygenes) ทําหนาที่รวมกันและเมื่อรวมอํานาจ
ของยีนเขากับสภาพแวดลอมจึงแสดงออกมาเปนลักษณะปรากฎของลักษณะปริมาณ (สมเกิยรติ 
สายธนู,2537) การแสดงออกของลักษณะ (phenotype;P) ซึ่งสามารถ ชั่ง  ตวง  หรือวัดไดจะมี
คามากนอยเพียงใดขึ้นอยูกับอิทธิพล 2 ประการคือ อิทธิพลทางพันธุกรรม (genotype;G) และ
อิทธิพลของสภาพแวดลอม (environment;E) สามารถเขียนอยูในรูปของสมการไดดังนี้ 
(Falconer and Mackay,1996)

P = G + E        ………………………………(2.1)

จากสมการที่ 2.1 จะเห็นไดวา ถาตองการปรับปรุงลักษณะใดหนึ่งอาจทําไดโดยการปรับ
ปรุงองคประกอบทางพันธุกรรมหรือปรับปรุงสภาพแวดลอมหยางใดหยางหนึ่งหรือทําการปรับ
ปรุงทั้งสองหยางพรอม ๆกันก็ได แตส่ิงที่จะตองรับทราบก็คือ พันธุกรรมเทานั้นที่สามารถถาย
ทอดไปยังลูกหลานไดและก็จะตกทอดติดตอกันไปในฝูงสัตว การแสดงออกของแตละลักษณะที่
กลาวมาขางตนนั้นนอกจากสภาพแวดลอมแลว อิทธิพลของพันธุกรรมที่มีอยูก็ไมใชวาจะสามารถ
ถายทอดไปไดทั้งหมดชึ่งจะขึ้นกับการทํางานหรือการแสดงออกของยีนโดยสวนใหญจะมาจาก

1.  จํานวนชนิดของอัลลิลของยีนแตละตําแหนง (polymorphism)
2. ปฏิกิริยารวมของยีนในตําแหนงเดียวกัน (dominance effect,complete 

or incomplete dominance,codominance or overdominance)
3. ปฏิกิริยารวมของยีนตางตําแหนง (epistasis)
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4. อัลลิลที่สงผลตอลักษณะมาจากยีนมากกวา 1 ตําแหนง (polygenic)
5. ตําแหนงของยีนที่อยูใกลกันมาก (linkage)
6. การแลกเปลี่ยนสวนตางๆของโครโมโซม (crossing over)
7. สถานภาพของโครโมโซม (ploidy and aberrations)

ถาพิจารณาในแงของการถายทอดและการแสดงออกของยีนที่กระทําตอลักษณะหนึ่งๆอาจ
จําแนกพันธุกรรมออกไดเปน 2 แบบคือ ปฏิกิริยาแบบบวกสะสม (additive gene action) และ
ปฏิกิริยาแบบไมบวกสะสม (non additive gene action) จากสมการที่ 2.1 สามารถเขียนใหมได
ดังนี้

โดย       G = A    + D   +    I

จะได       P = A    +    D   +   I    +   E     ……………………………(2.2)

โดย      A     = อิทธิพลของยีนแบบบวกสะสม
     D     = อิทธิพลจากการขมของยีนในตําแหนงเดียวกัน
      I     =  อิทธิพลจากการขมของยีนตางตําแหนง

หรือ      P = A    +    E

E      = เปนการรวมเอาอิทธิพลเนื่องจากการขมของยีน   (D)  อิทธิพลเนื่อง
จากปฏิกิริยารวมของยีนตางตําแหนง (I) และอิทธิพลของสภาพแวด
ลอม

เพราะฉะนั้นการจําแนกอิทธิพลของพันธุกรรมชนิดที่สามารถถายทอดไดออกจากพันธุ
กรรมทั้งหมดและอิทธิพลของสภาพแวดลอมจึงมีความสําคัญเปนหยางมากในการศึกษาและ
วิเคราะหลักษณะทางดานปริมาณเพื่อประเมินคาพารามิเตอรทางพันธุศาสตรใหมีความถูกตอง
และแมนยํามากยิ่งขึ้น
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1. ลักษณะที่ศึกษา

อายุการใชงานและผลผลิตตลอดชั่วอายุเปนลักษณะทางดานการสืบพันธุที่มีคุณคาในทาง
เศรษฐกิจเปนหยางมาก นักปรับปรุงพันธุไดพยายามคนหาองคประกอบทางพันธุกรรมที่เปน
สาเหตุทําใหสัตวมีความสามารถตางกันในการมีชีวิตและใหผลผลิตอยูในฝูง และใหคําจํากัด
ความที่ตางกันขึ้นอยูกับลักษณะที่ใชเปนตัวชี้วัดและชวงเวลาที่ตองการศึกษา เชน การมีชีวิตที่ยืน
ยาวในการใหผลผลิตในโคนม (lengh of productive life) (Ducroq,1994) คือจํานวนวันที่แมโค
ตัวนั้นใหผลผลิตอยูในฝูงเริ่มแตวันที่คลอดลูกครั้งแรกจนถึงวันที่คัดทิ้งหรือตาย สําหรับในสุกร 
Lopez-serrano และคณะ (2000) ไดใหความหมายของอายุการใชงานคือความสามารถของสัตว
ในการอยูรอด (stayability or survival ability) เร่ิมจากการอยูรอดเมื่อใหลูกครอกแรกถึงครอกที่
สองและครอกตอๆไปโดยการใหคะแนน 0 หรือ 1  Lucia และ คณะ (2000) ไดใหความหมายของ
อายุการใชงานวาเปนผลผลิตตลอดชั่วอายุ (lifetime productivity) ซึ่งไดแกจํานวนลูกทั้งหมดที่
ผลิตไดโดยเริ่มจากแมสุกรเขาฝูงจนถึงคัดทิ้งหรือตาย Yazdi และคณะ (2000) ศึกษาในลักษณะ
เดียวกันในสุกรพันธุแลนดเรซของสวีเดน แตคิดเปนจํานวนวันเริ่มจากวันที่แมสุกรใหลูกครั้งแรก
จนถึงคัดทิ้งหรือตาย

 สําหรับอายุการใชงานที่ทําการศึกษาในครั้งนี้ประกอบดวย  5 ลักษณะไดแก ลักษณะอายุ
การใชงานที่แทจริง (true longevity,TL) คือจํานวนวันที่แมสุกรใหผลผลิตอยูในฝูงโดยเริ่มแตแม
สุกรตัวนั้นเกิดจนถึงคัดทิ้งหรือตาย  ลักษณะอายุการใชงานที่มีการใหผลผลิต  (functional 
longevity,FL) คือจํานวนวันที่แมสุกรคลอดลูกครั้งแรกจนถึงคัดทิ้งหรือตาย และการใหผลผลิต
ตลอตชั่วอายุ หรือ lifetime productivity ประกอบไปดวย  ลักษณะจํานวนลูกคลอดทั้งหมด
ตลอดชั่วอายุ (life time total born,LTB)  ลักษณะจํานวนลูกคลอดมีชีวิตทั้งหมดตลอดชั่วอายุ
(life time number born alive,LBA) และลักษณะจํานวนลูกหยานมทั้งหมดตลอดชั่วอายุ (life 
time number piglets weaned,LNW)
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2. คาเฉลี่ยของลักษณะ

2.1 อายุการใชงานที่แทจริง (true longevity )

จากรายงานของ Ringmar และ Jonsson (1996) ไดทําการศึกษาอายุการใชงานที่แทจริง
ในสุกรพันธุลารจไวทและสุกรพันธุแลนดเรซที่ประเทศสวีเดนพบวามีคาเฉลี่ยเทากับ 1,164 ±463  
และ 1,135 ± 480 วันตามลําดับ สวน Adamec และ Johnson (1997)  ไดศึกษาในสุกรพันธุ
ลารจไวทและสุกรพันธุแลนดเรซเชนกันที่ประเทศเช็กโกมีคาเฉลี่ยเทากับ 1,112 วัน  สําหรับใน
สุกรลูกผสม Koketsu และ คณะ (1999) รายงานวามีคาเฉลี่ยเทากับ 1,138 ± 439 วัน ดังแสดง
ในตารางที่ 1

2.2 อายุการใชงานที่ใหผลผลิต ( functional longevity )

งานวิจัยที่ทําการศึกษาลักษณะอายุการใชงานที่ใหผลผลิตพบวามีนอยมาก ในสุกรพันธุ
ลูกผสม (cross bred ) มีรายงานวาใหคาเฉลี่ยเทากับ 730 วัน (Dijkhuizen et al., 1989) Lucia 
และคณะ (2000) รายงานอายุการใชงานของแมสุกรโดยเริ่มวัดจากวันที่แมสุกรไดรับการบันทึก
เขาฝูงจนถึงถูกคัดทิ้งมคีาเทากับ 582.7 วัน  สวนรายงานของ Yazdi และคณะ ( 2000 ) ที่ศึกษา
ในสุกรพันธุแลนดเรซ มีคาเทากับ 617 วัน โดยวัดจากวันที่แมสุกรใหลูกครั้งแรกถึงวันที่ถูกคัดทิ้ง
หรือตาย  ดังแสดงในตารางที่ 2.1

2.3 การใหผลผลิตตลอดชั่วอายุ (lifetime productivity) ไดแก จํานวนลูกคลอดทั้ง
หมด  จํานวนลูกคลอดมีชีวิต และ จํานวนลูกหยานม)

Lucia และคณะ (2000) ไดทําการศึกษาการใหผลผลิตตลอดชั่วอายุ หรือ lifetime 
productivity ซึ่งประกอบดวย จํานวนลูกคลอดทั้งหมด จํานวนลูกคลอดมีชีวิต และจํานวนลูก
หยานมตลอดชั่วอายุ ในแมสุกรลูกผสม มีคาเทากับ 45, 41.3, และ 35.9 ตัว ตามลําดับ  
Koketsu และคณะ (1999) ไดศึกษาในแมสุกรลูกผสมเชนกัน แตศึกษาเฉพาะจํานวนลูกคลอดมี
ชีวิตตลอดชั่วอายุ ซึ่งมีคาเทากับ 67.2 ± 34.1 ตัว  Young และคณะ (1986) รายงานจํานวนลูก
คลอดมีชีวิตตลอดชั่วอายุ ในแมสุกรพันธุแลนดเรซเทากับ 48.32 ตัว สําหรับในประเทศไทย ยังไม
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พบรายงานวามีการศึกษาเกี่ยวกับลักษณะของอายุการใชงานโดยตรง แตมีรายงานวิจัยเกี่ยวกับ
สมรรถภาพการสืบพันธุสุกรในประเทศไทยโดย Kunavongkrit และคณะ (1989) ที่ไดทําการ
ศึกษาในฟารมสุกรที่ผลิตเปนการคาใน 3 เขตคือ เขตนครปฐม  เขตชลบุรี และเขตอุดร-ขอนแกน 
พบวามีคาเฉลี่ยของจํานวนครอกเทากับ 3.2   2.4 และ 3.9 ครอก ตามลําดับ สวนคาเฉลี่ยของ
จํานวนครอกทั้ง 3 เขต เทากับ 3.6 ครอก ซึ่งสูงกวาการรายงานของ Lucia และคณะ (2000) ที่มี
จํานวนครอกเทากับ 3.3 ครอก แตเมื่อคํานวณเปนจํานวนตัว (ลูกสุกร) โดยเอาคาเฉลี่ยของ
จํานวนครอกคูณกับจํานวนลูกสุกรที่เกิดทั้งหมดตอครอก  เกิดมีชีวิตตอครอก และจํานวนเฉลี่ย
หยานมตอครอก กลับพบวามีคาต่ํากวาของ Lucia และคณะ (2000) ซึ่งเทากับ 35.64 ตัว  34.2 
ตัว และ 30.6 ตัว ตามลําดับ  Kunavongkrit และ คณะ (1989) ไดสรุปวา  ฤดูกาล เชน อากาศที่
รอนและชื้นในประเทศไทย มีอิทธิพลตอประสิทธิภาพทางดานการสืบพันธุของแมสุกร โดยจะทํา
ใหจํานวนลูกสุกรทั้งหมดเมื่อแรกคลอด  แรกคลอดมีชีวิต และจํานวนลูกหยานมมีจํานวนนอย
กวามาตรฐานยุโรปเล็กนอย

3. อิทธิพลของปจจัยที่เกี่ยวของกับลักษณะที่ศึกษา  

 ประเทศไทยมีการนําเขาสุกรพันธุแทโดยกรมปศุสัตว ตั้งแตป  2497  เปนตนมาหลังจาก
นั้นก็ไดเร่ิมมีการศึกษาถึงวิธีการเลี้ยงดู  ศึกษาเปรียบเทียบสมรรถภาพทางดานการสืบพันธุ และ
ทางดานการผลิตในแตละสายพันธุ และศึกษาถึงปจจัยตางๆที่มีผลกระทบตอสมรรถภาพทาง
ดานการผลิตของแมสุกร  จากรายงานที่ไดศึกษาพบวาสมรรถภาพทางดานการผลิตของแมสุกร
ข้ึนอยูกับหลายปจจัยเชน อิทธิพลของป-ฤดูกาล  พันธุสุกร  ลําดับครอก  จํานวนวันที่ใหนมและ
ระยะเวลาตั้งแตหยานมถึงไดรับการผสมเปนตน (จันทรจรัส และคณะ, 2543 ; Yu et al., 1987; 
Kunavongkrit et al., 1989 ; Tantasuparuk, 2000) นอกจากปจจัยที่ไดกลาวมาแลว  ในตาง
ประเทศยังไดมีการศึกษาเกี่ยวกับผลของอายุเมื่อผสมติดครั้งแรก  อายุเมื่อใหลูกครั้งแรก  อัตรา
การเจริญเติบโต และความหนาไขมันสันหลังตออายุการใชงานและการใหผลผลิตในชวงที่มีชีวิต
ของแมสุกร (Gaughan et al., 1995 ; Shukken et al., 1994 ; Lopez – Serrano et al., 2000) 
สวนรายละเอียดของแตละปจจัยมีดังนี้
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3.1 อิทธิพลของป-ฤดูกาล (year-season effects)

ป-ฤดูกาลมีอิทธิพลคอนขางสูงตอสมรรถภาพทางดานการสืบพันธุ และการใหผลผลิตของ
แมสุกร จากการรายงานสถานภาพงานวิจัยสุกรในประเทศไทย (2501- 2543) ของ จันทรจรัส 
และคณะ (2543) สรุปวาแมสุกรที่ไดรับสภาพแวดลอมตางกันโดยเกิดในปและฤดูกาลตางกัน จะ
ใหผลผลิต เชน ขนาดครอกเมื่อแรกเกิดและหยานมตางกัน ซึ่งสอดคลองกับการรายงานของ Yu 
และคณะ (1994) ที่ไดศึกษาผลของ ฤดูกาลที่มีอิทธิพลตออัตราการผสมติดและจํานวนลูกตอ
ครอกในฝูงสุกรพันธุแทของ บริษัทเครือเจริญโภคภัณฑ ประเทศไทยพบวาแมสุกรที่ไดรับการผสม
ในฤดูรอนจะทําใหมีอัตราการผสมติดลดลง 3.4 % และมีขนาดครอกของฝูงลดลงเฉลี่ย 0.39 ตัว/ 
ครอก โดยพันธุแลนดเรซลดลง 0.40 ตัว  พันธุยอรคเชียรลดลง  0.33 ตัว และพันธุดูรอค ลดลง 
0.25 ตัว นอกจากนั้นยังมีรายงานเพิ่มอีกวาแมสุกรที่คลอดในฤดูฝน จะมีจํานวนลูกเกิดทั้งหมด
และจํานวนลูกเกิดมีชีวิดตอครอกนอยที่สุด ในขณะที่แมสุกรที่คลอดในฤดูรอน จะมีจํานวนลูก
เกิดทั้งหมดและเกิดมีชีวิตมากที่สุด (Tantasuparuk, 2000) สําหรับในตางประเทศที่รัฐโอไฮโอ
สหรัฐอเมริกามีรายงานวา แมสุกรที่คลอดในฤดูใบไมผลิและฤดูรอนจะใหจํานวนลูกเกิดทั้งหมด
ตอครอก และจํานวนลูกเกิดมีชีวิตตอครอกมากที่สุด (Yen et al., 1987) สวนการศึกษาใน
ประเทศบราซิลพบวาสุกรสาวที่เกดิในฤดูรอน จะไดรับการผสมติด และใหลูกครั้งแรกเร็วกวาสุกร
สาว ที่เกิดในฤดูหนาว ( Irgang and Robison, 1984) เชนเดียวกับการศึกษาของ Kim (2001) 
ในประเทศเยอรมันนีที่รายงานวา ปและฤดูกาล ที่แมสุกรใหลูกครั้งแรกมีอิทธิพลตอขนาดครอก
ของแมสุกร

3.2 อิทธิพลของพันธุสุกร (breed  effects)

การศึกษาทั้งในประเทศไทย และในตางประเทศพบวา พันธุมีอิทธิพลตอลักษณะการใหผล
ผลิต ปกรณและคณะ (2539) ไดรายงานจํานวนลูกสุกรคลอดทั้งหมด คลอดมีชีวิตและจํานวนลูก
หยานมในสุกรพันธุลารจไวท  เทากับ 11.80 ±3.03, 11.0 ± 2.4  และ 9.60 ± 2.70  ตัว/ ครอก 
ตามลําดับ สุกรพันธุแลนดเรซเทากับ 9.50±3.11, 7.50±3.05 และ 6.75±3.36 ตามลําดับ พัช
รินทรและคณะ (2539) ไดรายงานจํานวนลูกคลอดทั้งหมด คลอดมีชีวิตและจํานวนลูกหยานมใน
สุกรพันธุลารจไวท พันธุแลนดเรซ และพันธุดูรอคใหลูกเทากับ 9.83,  8.52 ;  9.56 , 8.42 ;  7.83  
และ 6.59 ตัว ตามลําดับ ซึ่งสูงกวารายงานของ สวุิทยและคณะ (2540) ที่ทําการศึกษาใน



10

ลักษณะเดียวกันโดยมีคาเทากับ 8.50 , 7.20 ; 8.06 , 7.60 ; 7.27 และ 6.02 ตัวตามลําดับ  
สุทัศนและคณะ (2537) ไดรายงานผลของการศึกษาในสุกรทั้งสามสายพันธุเชนกันแตศึกษา
เฉพาะจํานวนลูกคลอดมีชีวิตโดยมีคาในแตละพันธุเทากับ 9.55 , 9.30 และ 8.39 ตามลําดับ Yu  
และคณะ (1994) ไดทําการศึกษาใน สุกรพันธุยอรคเชียร พันธุแลนดเรซ  และพันธุ ดูรอคใน
ประเทศไทยเชนกันโดยพบวาใหลูกเกิดมีชีวิตเทากบั  9.065±0.049  ,  9.030 ± 0.038  และ  
8.139 ± 0.069 ตามลําดับ  สวนการศึกษาสุกรในเวียตนามมีรายงานวาสุกรพันธุ ยอรคเชียร    
พันธุแลนดเรซ และพันธุดูรอคใหลูกเกิดมีชีวิตเทากับ  9.50 ± 0.18 ,  9.31 ± 0.21  และ 8.82 ±
0.29 ตามลําดับ (Hoang  and Sivarajasingam , 1998) จากคาสังเกตที่รายงานมาจะเห็นไดวา 
สุกรพันธุยอรคเชียร สุกรพันธุแลนดเรซ และพันธุลารจไวทจะใหจํานวนลูกใกลเคียงกันแตจะมาก
กวาแมพันธุดูรอค  เชนเดียวกับการศึกษาในยุโรปที่พบวาแมสุกรพันธุแลนดเรซและพันธุลารจไวท
จะใหจํานวนลูกมากกวาแมสุกรพันธุดูรอค (Yen  et al., 1987)

สําหรับอายุการใชงานของแมสุกรในแตละพันธุเชน พันธุดูรอค พันธุแลนดเรซ พันธุลารจ
ไวท และพันธุยอรคเชียรยังไมพบรายงานที่เดนชัดวาพันธุใดมีอายุการใชงานที่นานกวากัน  แต
จากการศึกษาของ  Dagorn และ Aumaitre (1979) ที่ศึกษาเกี่ยวกับเหตุผลของการคัดทิ้งแมสุกร
ในประเทศฝรั่งเศส พบวาสุกรพันธุลารจไวท และแมสุกรลูกผสม ( ลารจไวท x แลนดเรซ ของฝรั่ง
เศส) มีอัตราการคัดทิ้งที่ใกลเคียงกัน (16.4 % และ 17.3 %)  ซึ่งต่ํากวาในแมสุกรพันธุแลนดเรซ 
(22.0 %)  สาเหตุที่ทําใหแมสุกรพันธุแลนดเรซ มีอัตราการคัดทิ้งที่สูงกวาเนื่องจากมีปญหาเกี่ยว
กับขาไมแข็งแรง ซึ่งเปนลักษณะทางพันธุกรรมประจําพันธุของแมสุกรพันธุแลนดเรซ แต  Lopez 
– Serrano และคณะ (2000) รายงานวา อัตราการคัดทิ้งแมสุกรจากครอกแรก ถงึครอกที่ 2  ใน
สุกรพันธุลารจไวท  มีคาสูงกวาพันธุ แลนดเรซ (20.1% vs 17.5%)

3.3 อิทธิพลของลําดับครอกเมื่อถูกคัดทิ้ง (parity of Culling )

จากรายงานที่ไดมีการศึกษาเกี่ยวกับลําดับครอกเมื่อแมสุกรถูกคัดทิ้งในแมสุกรพันธุแลนด
เรซ  พันธุลารจไวท พันธุยอรคเชียร และแมสุกรลูกผสมพบวามีคาเฉลี่ยเทากับ 5.4 , 4.9 , 4.3 , 
3.0 ,  4.2 ,  5.6 , 3.3  และ 2.9 ครอก ( Slehar and Kovac, 1986;Young et al.,1986 
;Dijkhuizen et al.,1989; Schested and Schjerve,1996; Adamec and Johnson,1997; 
Koketsu et al., 1999; Lucia et al., 2000; Tummaruk, 2001) ดังแสดงในตารางที่ 1. จากราย
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งานโดยทั่วไปจะพบวาแมพันธุสุกรลูกผสมจะใหจํานวนครอกเมื่อถูกคัดทิ้งมากกวาแมสุกรพันธุ
แท  ลําดับครอกมีผลตออายุการใชงานและการใหผลผลิตตลอดชั่วอายุของแมสุกร แมสุกรที่ถูก
คัดทิ้งเมื่อใหลูกมากครอกกวา  ก็จะมี lifetime productivity ที่มากกวา (Kroes and  Van Male, 
1979)  ลําดับครอกที่แมสุกรใหลูกสูงสุดคือ ครอกที่ 2 และ ครอกที่ 4   สวนลําดับครอกที่  3 ,  4  
และ 5 จะใหลูกเกิดมีชีวิตสูงสุด (Clark and  Leman, 1986; Koketsu et  al.,1999)  จากการ
ศึกษาในแมสุกรพันธุแลนดเรซของสวีเดน พบวาลําดับครอกหลังสุด (last litter)  มีอิทธิพลตอ
ลักษณะอายุของการใชงานของแมสุกรมากกวาลําดับครอกแรก (first litter) (Yazdi  et  al., 
2000) ทั้งนี้เนื่องจากลําดับครอกหลังสุดจะเปนตัวกําหนดประสิทธิภาพทางดานการสืบพันธุของ
แมสุกรไดดีกวาและอีกหยางเปนเพราะบางฟารมไมไดมีนโยบายในการคัดทิ้งแมสุกรครอกแรกที่
มีขนาดครอกที่ต่ําเนื่องจากแมสุกรครอกแรกยังไมเติบโตเต็มที่ ขนาดของมดลูกและจํานวนไขที่
ตกในแมสุกรสาวอาจยังไมขยายตัวเทากับแมสุกรที่ใหลูกมากครอก (Yazdi  et  al., 2000)

3.4 อิทธิพลของจํานวนวันที่ใหนมและระยะเวลาตั้งแตหยานมถึงไดรับการผสม
(lactation   length and weaning to service interval)

แมสุกรที่ใหนมลูกอยูในชวง  1 ถึง 7 วัน จะมีระยะเวลาตั้งแตหยานมถึงไดรับการผสมนาน
กวาจํานวนวันที่ใหนมในชวงอื่นๆ  สวนแมสุกรที่มีจํานวนวันที่ใหนมมากกวา 19 วัน จะมีระยะ
เวลาตั้งแตหยานมถึงไดรับการผสมสั้นกวาในชวงอื่นๆ จํานวนวันที่ใหนมเพิ่มข้ึนจะมีผลทําให
ระยะเวลาตั้งแตหยานมถึงไดรับการผสมลดลง (Koketsu  and  Dial, 1997)  จากการศึกษานี้ 
เห็นไดวาจํานวนวันใหนมมีความสัมพันธในทางลบกับระยะเวลาตั้งแตหยานมถึงไดรับการผสม
และมีความสัมพันธในทางบวกกับอายุการใชงานของแมสุกร กลาวคือเมื่อจํานวนวันใหนมนาน
ขึ้นจะทําใหระยะเวลาตั้งแตหยานมถึงไดรับการผสมสั้นลง โอกาสที่แมสุกรจะถูกคัดทิ้งก็นอยลง 
ซึ่งสอดคลองกับการรายงานของ  Xue และคณะ (1997) ที่ไดศึกษาการใหลูกในครอกที่  2 ของ
แมพันธุกับจํานวนวันที่ใหนม แสดงใหเห็นวา เมื่อจํานวนวันที่ใหนมอยูในชวง  12 – 16 วัน แม
สุกรจะถูกคัดออกจากฝูง  1.5 เทาเมื่อเทียบกับจํานวนวันที่ใหนมอยูในชวง 17-21 วัน  หรือ 2.03 
เทาเมื่อเทียบกับจํานวนวันที่ใหนมอยูในชวง  22-26 วัน  หรือ 2.83 เทาเมื่อเทียบกับจํานวนวันที่
ใหนมอยูในชวง  27-31 วัน  หรือ 4.37 เทาเมื่อเทียบกับจํานวนวันที่ใหนมอยูในชวง 32-36 วัน 
สาเหตุที่ทําใหแมสุกรไมเปนสัดหรือใชเวลานานในการเปนสัด เมื่อมีจํานวนวันใหนมที่สั้นเกิดจาก
ความผิดปกติของรังไข (อรรณพ , 2537)
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 สําหรับในประเทศไทย Tantasuparuk (2000) ไดทําการศึกษาเกี่ยวกับความสัมพันธของ
ระยะเวลาตั้งแตหยานมถึงไดรับการผสม (weaning to service interval, WSI)  กับความสามารถ
ในการอยูรอด (stayability) และ ผลผลิตตลอดชั่วอายุ  ในแมสุกรพันธุแทและพันธุผสม เร่ิมต้ังแต
แมสุกรใหลูกครอกแรกจนถึงครอกที่ 8 พบวาความเสี่ยงของการคัดทิ้งสําหรับแมสุกรที่มี WSI 
มากกวา 30 วัน เทากับ 1.7 เทาของแมสุกรที่มี WSI ต่ํากวา 4 วัน  ในแมสุกรที่มี WSI มากกวา 
30 วันจะมีความสามารถในการอยูรอด (stayability) ต่ําที่สุด

3.5 อิทธิพลของอายุเมื่อผสมติดครั้งแรก และ อายุเมื่อใหลูกครั้งแรก (age at first 
conception and age at first  farrowing )

จากการศึกษาของ Schukken และคณะ (1994 ); Koketsu และคณะ (1999) ในแมสุกร
ลูกผสมที่ผลิตเปนการคาพบวาอายุเมื่อผสมติดครั้งแรกมีคาเฉลี่ยเทากับ 241.3 ± 31.9 วัน และ 
262.7 ± 42.3 วัน ตามลําดับ สําหรับอายุเมื่อใหลูกครั้งแรกในแมสุกรพันธุ ลารจไวทมีคาเทากับ 
365 ± 43.2  และ391.8 วัน (Roeche and Kennedy,1995 ; Irgang and Robinson,1984) ใน
แมสุกรพันธุแลนดเรซรายงานวามีคาเฉลี่ยเทากับ 383.6 ,  380.7 ± 50.8 ,  360.5 ± 42.1  และ 
355 ± 28 วัน (Irgang and Robinson,1984; Johansson and Kennedy,1985; Roeche and 
Kennedy,1995; Tummaruk, 2001)

 อายุเมื่อผสมติดครั้งแรกหรืออายุเมื่อใหลูกครั้งแรกเปนลักษณะทางดานการสืบพันธุที่
นิยมใชเปนคาพารามิเตอรเพื่อใชวัดอายุเมื่อสุกรถึงวัยเจริญพันธุ (age at puberty) โดยทางออม
เนื่องจากเปนลักษณะที่บันทึกไดแมนยํากวาการตรวจสอบในภาคสนาม (Schukken et al., 1994 
; Rydhmer, 2000) อายุเมื่อผสมติดครั้งแรกมีรายงานวามีผลตอผลผลิตในครอกที่ 1 และใน
ครอกที่ 2  แตจะไมมีผลตอการใหผลผลิตและอายุการใชงานหลังจากครอกที่ 3 ขึ้นไป 
(Rozeboom et al., 1996)  หรือไมมีผลตออายุการใชงานของแมสุกรเมื่อมีอายุมากกวา 4 ปขึ้น
ไป (Schukken et al., 1994)  ซึ่งสอดคลองกับการรายงานของ Clark และคณะ (1988)  วาอายุ
เมื่อผสมติดครั้งแรกไมมีผลตออายุการใชงานโดยวัดจากอันดับครอกที่แมสุกรถูกคัดท้ิงหรือตาย  
เชนเดียวกับ Chapman และคณะ (1978) ไดรายงานวาอายุเมื่อใหลูกครั้งแรกไมมีอิทธิพลตอการ
ผลิตลูกตอแมตอปของแมสุกร ในทางตรงกันขาม Koketsu  และคณะ (1999)  ไดรายงานวาสุกร
สาวที่ผสมติดครั้งแรกเมื่อมีอายุมากขึ้น จะมีผลในทางลบกับอายุการใชงาน เชนทําใหอันดับ
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ครอกเมื่อถูกคัดทิ้งและ lifetime productivity ลดลง  นอกจากนั้นยังพบวาแมสุกรตัวที่ไดรับการ
ผสมซ้ํา ขณะที่ยังเปนสุกรสาวจะใหผลผลิตตอชั่วอายุและการมีชีวิตที่ยืนยาวในการใหผลผลิตที่
ต่ํากวา  เมื่อเปรียบเทียบกับสุกรสาวที่ผสมติดในครั้งแรก  ดังแสดงในตารางที่ 2.2

 3.6 อิทธิพลของอัตราการเจริญเติบโต และความหนาของไขมันสันหลัง (effect of 
growth  rate and backfat)

การศึกษาวิจัยที่มีในประเทศไทย เกี่ยวกับการเจริญเติบโตในสุกรพันธุลารจไวท  พันธุ
แลนดเรซและพันธุดูรอค รายงานโดย สุพัตร ฟารุงสาง และ สมชัย จันทรสวาง (2525) มีคาเทา
กับ 456.00 , 659.31 และ 688.75 กรัมตอวันตามลําดับ  สมโภชน ทับเจริญ และคณะ (2537) มี
คาเทากับ 648.49 , 659.31  และ 688.75 กรัมตอวันตามลําดับ   เนรมิต สุขมณี และคณะ 
(2538) รายงานวามีคาเทากับ  811 , 803  และ 779 กรัมตอวัน ตามลําดับทั้งสามพันธุ สําหรับ
รายงานที่ไดมีการศึกษาในตางประเทศ  Skorupski และคณะ (1996) รายงานวามีคาเทากับ  
550 ,  551 และ 515.7 กรัมตอวัน ในสุกรพันธุลารจไวท พันธุแลนดเรซและพันธุดูรอค ตามลําดับ   
Adamec และ Johnson (1997) รายงานการศึกษาในสุกรพันธุลูกผสม (ลารจไวท X แลนดเรซ) มี
คาเทากับ 519.3 กรัมตอวัน  Lopez-serrano และคณะ (2000) รายงานการศึกษาในสุกรพันธุ  
ลารจไวท และ พันธุแลนดเรซ มีคาเทากับ 611.78 ± 61.64 กรัม และ 608.67 ± 59.81กรัม ตาม
ลําดับ Tummaruk (2001) รายงานการศึกษาในสุกรพันธุแทแลนดเรซ และยอรคเชียรมีคาการ
เติบโตเทากับ 571 และ 556 กรัม ตามลําดับ

สําหรับความหนาของไขมันสันหลังที่ไดมีการศึกษาในประเทศไทยในพันธุลารจไวท  พันธุ
แลนดเรซและพันธุดูรอค รายงานโดย สุพัตร ฟารุงสาง และ สมชัย จันทรสวาง (2535) มีคาเทา
กับ 0.52 , 0.57 และ 0.59 นิ้วตามลําดับ  สมโภชน  ทับเจริญ และคณะ (2537) มีคาเทากับ 0.86 
,  0.84  และ 0.84 นิ้วตามลําดับ  เนรมิตร  สุขมณี และคณะ (2538) มีคาเทากับ 14.68 , 14.27  
และ 14.97 มม. ตามลําดับ สําหรับงานวิจัยที่ไดมีการศึกษาในตางประเทศรายงานโดย 
Skorupski  และคณะ (1996) มีคาเทากับ 13.51,  14.42 และ 13.03 มม. ตามลําดับในสุกรพันธุ
ลารจไวท  พันธุแลนดเรซและพันธุดรูอค   Adamec และ Johnson (1997) ไดทําการศึกษาใน
สุกรลูกผสม (ลารจไวท x แลนดเรซ) มีคาเทากับ 14.9 มม.  Lopez-serrano และคณะ (2000) ได
ศึกษาในสุกรพันธุลารจไวท และพันธุแลนดเรซ รายงานวามีคาเทากับ 10.97 ± 1.96 และ 11.0 
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± 1.98 ซม.  ตามลําดับ สวนการศึกษาในสุกรพันธุยอรกเชียรมีคาเฉลี่ยเทากับ 11.9  และ  12.3 
มม. ตามลําดับ ( Rydhmer et al., 1995 ; Tummaruk, 2001)

สําหรับอิทธิพลของอัตราการเจริญเติบโตของแมสุกรตั้งแตแรกเกิด จนถึงวันสิ้นสุดการ
ทดสอบ  และความหนาไขมันสันหลังในวันสิ้นสุดการทดสอบ ไดมีการศึกษาและรายงานที่แตก
ตางกันออกไปวามีผลทั้งในทางบวกและทางลบตอลักษณะอายุการใชงาน   Rozeboom และ
คณะ (1996) , Yazdi และ คณะ (2000) รายงานวาทั้งสองลักษณะไมมีผลตออายุการใชงาน  ใน
ทางตรงขามรายงานของ Brisban  และ Chesnais (1996) ที่ไดศึกษาความสัมพันธของความ
หนาไขมันสันหลังและอายุของการใชงานในแมสุกรพันธุยอรคเชียรของแคนาดา  และพันธุแลนด
เรซ   พบวาความหนาไขมันสันหลัง มีอิทธิพลคอนขางสูงตออายุการใชงานหลังจากการครอกที่ 4 
ข้ึนไป  แมสุกรพันธุยอรคเชียรที่มีเนื้อแดงมาก (backfat thickness <10mm)  จะมีอัตราการอยู
รอดหรือ survival  rate ต่ํากวาแมสุกรพันธุเดียวกันที่มีเนื้อแดงนอยกวา (backfat thickness >
18mm) 30%  สวนในสกุรพันธุแลนดเรซที่มีเนื้อแดงมาก จะมีอัตราการอยูรอดต่ํากวา 33% เมื่อ
เทียบกับสุกรพันธุเดียวกันที่มีเนื้อแดงนอยกวา   ทั้งนี้เพราะในฝูงสุกรที่มีเนื้อแดงมากกวาจะมี
อัตราการทดแทนที่สูงกวา  และสอดคลองกับรายงานของ  (Gaughan et al.,1995) ที่ศึกษาเกี่ยว
กับ ผลของการคัดเลือกเพื่อลดความหนาไขมันสันหลังในแมสุกรพันธุลารจไวท โดยกลุมที่มีความ
หนาไขมันสันหลัง ≥ 17 มม. ใหจํานวนครอกเทากับ 3.75 ครอก  เมื่อลดความหนาไขมันสันหลัง
ลงอยูในชวง  9-13  มม.  แมสุกรจะใหจํานวนครอกเฉลี่ยเทากับ 2.81 ครอก  และจะมีจํานวนลูก
เกิดมีชีวิตตอครอก ต่ํากวาเชนกัน สําหรับการศึกษาของ Kim (2001) รายงานวาอัตราการเจริญ
เติบโตมีผลในทางลบกับขนาดครอกของลูกสุกรเมื่อคลอดโดยมีสัมประสิทธของการถดถอยเทา
กับ –1.8 กรัมตอลูกสุกรหนึ่งตัว สวนความหนาของไขมันสันหลังพบวาไมมีผลตอขนาดครอกเมื่อ
คลอด  Gaughan และคณะ (1995) ไดเสนอแนะวา  ในแผนการคัดเลือกและปรับปรุงพันธุเพื่อ
เพิ่มเนื้อแดง หรือ lean  meat ควรจะใหแมสุกรมีความหนาของไขมันสันหลัง อยูระหวาง  14 –16 
มม. จะเหมาะสมที่สุด
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4. คาพารามิเตอรทางพันธุศาสตร ( Genetic Parameters)

ลักษณะที่สําคัญในทางเศรษฐกิจของสุกร สวนมากจะเปนลักษณะปริมาณ ถูกควบคุม
ดวยยีนจํานวนมากคู  และมีปริมาณของการถายทอดทางพันธุกรรมได มากนอย ตางกัน การที่จะ
สามารถวัดความตางของปริมาณการถายทอดทางพันธุกรรมนี้ได  ตองอาศัยเครื่องมือทางสถิติ
เขามาชวย ซึ่งเรียกวา คาพารามิเตอรทางพันธุศาสตร คาดังกลาวเปนคาที่ใชวัดความแตกตาง
ระหวางสัตวแตละตัวในฝูงวามีความแปรปรวนมากนอยเพียงใดและมีความแปรปรวนทางพันธุ
กรรมเพียงพอหรือไมที่จะทําการคัดเลือก  หรืออาจบอกวาควรเปลี่ยนวิธีการคัดเลือกเปนแบบอื่น
หรือไม คาพารามิเตอรที่สําคัญสําหรับการศึกษาในครั้งนี้ คือ  คาอัตราพันธุกรรม ( heritability, 
h2 )  คาความแปรปรวนเนื่องจากอํานาจของยีนแบบบวกสะสม ( additive genetic  variance, 
σa

2)    คาสหสัมพันธทางพันธุกรรม  (genetic correlation, rgg)  และคาสหสัมพันธทางลักษณะ
ปรากฎ ( phenotypic  correlation, rpp)

4.1 คาอัตราพันธุกรรม (heritability, h²)

คาอัตราพันธุกรรม คือ สัดสวนความแปรปรวน อันเนื่องมาจากพันธุกรรม ตอความแปร
ปรวนของลักษณะปรากฎ (phenotypic variance ) ซึ่งเปนคาเฉพาะของลักษณะหนึ่งในประชา
กรหนึ่ง หรืออาจกลาวไดวาเปนคาสัมประสิทธิ์การถดถอย ของความสามารถทางพันธุกรรม ตอ
ลักษณะปรากฎนั้นคือ

bA/ P  =  COV(A,P)/VP  =    COV(A,A)+ COV(A,D)+ COV(A,I)+COV(A,E)/ Vp

  =  VA +0+0+0 / VP

h2    =   VA/ VP                               . ..………… ……………( 2.3)

แตคาอัตราพันธุกรรมที่ตองการใชในการปรับปรุงพันธุเปนอัตราพันธุกรรมหยางแคบ 
(heritability in narrow sense) ซึ่งเปนสัดสวนของความแปรปรวนที่มีผลเนื่องมาจากยีนแบบรวม
สะสมหรือ คุณคาการผสมพันธุ (EBV) ตอความแปรปรวนของลักษณะปรากฎ
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                                      h2    =  σa
2/  σa

2+ σe2              …………………………. (2.4)

                          h2    =  σa
2/  σa

2+ σp
2+  σe2    …………………………  (2.5)

เนื่องจากองคประกอบของลักษณะปรากฎคือ พันธุกรรมและ สภาพแวดลอม ดังนั้นคาของ
อัตราพันธุกรรมจึงมีคุณสมบัติเปนคาเฉพาะของสัตวชนิดใดชนิดหนึ่ง ที่อยูในประชากรหนึ่งและ
ภายใตสภาพแวดลอมหนึ่งเทานั้น หากตองการนําเอาคาอัตราพันธุกรรมที่ไดจากการประเมินใน
ประชากรอื่นมาใชกับอีกประชากรหนึ่ง จําเปนตองพิจารณาความคลายคลึงกันของประชากรและ
สภาพแวดลอมดวย (Falconer and Mackay, 1996) โดยทั่วไปคาอัตราพันธุกรรมจะมีความแตก
ตางไปตาม กลุมประชากรและวิธีการที่ศึกษา แตในทางทฤษฎีจะมีคาอยูระหวาง  0 ถึง  1 (สมชัย 
จันทรสวาง,2530)  คาอัตราพันธุกรรมของลักษณะที่สําคัญในสัตวเศรษฐกิจสามารถแบงออกได
เปนกลุมคือ ลักษณะที่มีอัตราพันธุกรรมสูง (> 50 %)  อัตราพันธุกรรมปานกลาง (20-40 %) และ
อัตราพันธุกรรมระดับตํ่า ( < 20 %)  (จันทรจรัส,2534)   ในการประเมินคาอัตราพันธุกรรมจะมี
ความแตกตางกันออกไปตามวิธีการคํานวณคาความแปรปรวนกลุมพันธุของสุกรและขนาด
ประชากร

4.1.1 คาอัตราพันธุกรรมของลักษณะอายุการใชงาน

Yazdi  และ คณะ (2000) ไดศึกษาคาอัตราพันธุกรรมของอายุการใชงานหรือ 
length of  productive life ในสุกรพันธุแลนดเรซของสวีเดน โดยใชคาความแปรปรวนที่ไดจาก
การวิเคราะห Survival analysis ภายใต Weibull Model พบวามีคาเฉลี่ยเทากับ 0.13  ซึ่งใกล
เคียงกับรายงานของ  Lopez – Serrano และคณะ (2000) ที่วิเคราะหคาอัตราพันธุกรรมของ 
ความสามารถในการอยูรอด (stayability) โดยใชคาความแปรปรวนที่ไดจากการวิเคราะหโดยวิธี
วิธี Bayesian จากอันดับครอกที่ 1 ถึงครอกที่ 2 และจากครอกที่ 1 ถึงครอกที่ 3  พบวามีคาเทา
กับ 0.08 และ 0.10 ในสุกรพันธุลารจไวทและ  0.07 และ 0.11 ในสุกรพันธุแลนดเรซตามลําดับ   
Tholen (1996), Graser (1996) และ Krieter (1995) ประเมินคาอัตราพันธุกรรมของความ
สามารถในการอยูรอดของแมสุกรมีคาเทากับ 0.09,  0.07 และ 0.06 ตามลําดับ ( Reviewed by 
Yazdi  et al., 2000)  สําหรับคาอัตราพันธุกรรมของการมีชีวิตที่ยืนยาวในการใหผลผลิตในโคนม 
พบวา มีคาเทากับ 0.09 (Ducrocq et al.,1988b) และ 0.03 (Vollema and  Groen, 1996)
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4.1.2 คาอัตราพันธุกรรมของลักษณะจํานวนลูกเกิดทั้งหมด  ลูกเกิดมีชีวิตและจํานวนลูก
หยานม

Irgang และคณะ (1994), Rydmer และคณะ (1995),Roehe และคณะ 
(1995),Taubert และคณะ (1998), Hanenberg และคณะ (2001) และ Kim (2000) ประเมินคา
อัตราพันธุกรรมของลักษณะจํานวนลูกเกิดทั้งหมด (TB) จํานวนลูกเกิดมีชีวิต (BA) และจํานวน
ลูกหยานม (NW)  ตั้งแตครอกที่ 1 ถึง ครอกที่ 4  มีคาอยูระหวาง  0.14 ถึง 0.16, 0.04 ถึง 0.20 
และ   0.03 ถึง 0.12  ตามลําดับ ดังแสดงในตารางที่ 2.3

4.2 คาสหสัมพนัธทางพันธุกรรมและสหสัมพันธทางลักษณะปรากฏ
  ( genetic correlation  and phenotypic  correlation , rgg  and r pp)

สหสัมพันธทางพันธุกรรม เปนความสัมพันธรวมทางพันธุกรรมระหวางลักษณะสอง
ลักษณะที่มีสาเหตมาจากการที่ยีนบนตําแหนงหนึ่งมีผลในการควบคุมลักษณะมากกวาหนึ่ง
ลักษณะ (pleiotropy) หรือเนื่องจากยีนหรือกลุมของยีนที่ควบคุมลักษณะทั้งสองมีตําแหนงอยู
ใกลชิดกันบนโครโมซมเดียวกัน (linkage) โดยสาเหตุหลังนี้ยีนจะถายทอดไปดวยกันจะแยกกันก็
ตอเมื่อเกิดการแลกเปลี่ยนสวนของโครโมโซม (crossing over) เทานั้น สวนสหสัมพันธทาง
ลักษณะปรากฏ นั้นเปนความสัมพันธรวมระหวางลักษณะสองลักษณะที่มีสาเหตุมาจากพันธุ
กรรมและสภาพแวดลอม (สมชัย  จันทรสวาง,2530) ทั้งสหสัมพันธทางพันธุกรรม และสหสัมพันธ
ลักษณะปรากฏ ที่มีตอลักษณะทั้งสองอาจเปนแบบสนับสนุนซึ่งกันและกัน ( synergistic effect ) 
หรืออาจเปนแบบตรงกนัขามกัน (antagonistic effect) มีระดับความสัมพันธตั้งแต –1 ถึง  +1

4.2.1 สหสัมพันธทางพันธุกรรมและสหสัมพันธทางลักษณะปรากฎของอายุการใช
งานและการใหผลผลิตตลอดชั่วอายุ

Xue และ คณะ (1997) รายงานวา สหสัมพันธทางพันธุกรรมและสหสัมพันธทาง
ลักษณะปรากฏสําหรับลักษณะอายุการใชงานและลักษณะผลผลิตตลอดชั่วอายุของแมสุกรมีสห
สัมพันธในทางบวกตอกันคอนขางสูง ถาทําการปรับปรุงใหแมสุกรมีชีวิตที่ยืนยาวในการผลิต ก็จะ
สามารถเพิ่มการผลิตของแมสุกรขึ้นได  Roehe และ คณะ (1995) รายงานคาสหสัมพันธทางพันธุ
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กรรมและคาสหสัมพันธทางลักษณะปรากฏระหวางลักษณะจํานวนลูกเกิดทั้งหมดตอครอก (TB) 
จํานวนลูกเกิดมีชีวิตตอครอก (BA) และลักษณะจํานวนลูกหยานมตอครอก (NW) ในสุกรพันธุ
ลารจไวท และพันธุแลนดเรซตั้งแตครอกที่ 1 ถึงครอก ที่ 4 มีคาอยูระหวาง  0.5 ถึง  0.9

4.1.2 สหสัมพันธทางพันธุกรรมและสหสัมพันธทางลักษณะปรากฏของอายุการใช
งานตอ ลักษณะการเจริญเติบโตเฉลี่ยตอวัน และความหนาไขมันสันหลังเมื่อส้ินสุดการทดสอบ

Lopez-Serrano และคณะ (2000) รายงานวาการมีชีวิตอยูรอด (stayability) ตั้งแต
ครอกที่1ถึงครอกที่ 2 และตั้งแตครอกที่ 1 ถึงครอกที่ 3 กับอัตราการเจริญเติบโตเฉลี่ยตอวันเมื่อ
สิ้นสุดการทดสอบ มีสหสัมพันธทางพันธุกรรมในทางลบตอกันเทากับ -0.28 และ –0.32  ในแม
สุกรพันธุลารจไวท และ –0.06 และ –0.12  ในแมสุกรพันธุแลนดเรซ  สําหรับการมีชีวิตอยูรอด 
(stayability) ตั้งแตครอกที่ 1 ถึงครอกที่ 2 และตั้งแตครอกที่ 1ถึงครอกที่ 3 กับความหนาไขมันสัน
หลังเมื่อวันสิ้นสุดการทดสอบนั้นมีคาสหสัมพันธในทางบวกตอกันโดยมีคาเทากับ 0.22 และ 
0.27 ในแมสุกรพันธุลารจไวท และ 0.24 และ 0.11  ในแมสุกรพันธุแลนดเรซ   สวน Yazdi และ
คณะ (2000) รายงานวาไมพบสหสัมพันธทางพันธุกรรมของการเจริญเติบโตเฉลี่ยตอวันและอายุ
การใชงานในแมสุกรพันธุแลนดเรซ

สําหรับสหสัมพันธทางพันธุกรรมระหวางอัตราการเจริญเติบโตเฉล่ียตอวันกับขนาด
ครอกเมื่อคลอดมีรายงานวามีคาคอนขางต่ําเทากับ –0.22 ถึง 0.23  สวนสหสัมพันธทางลักษณะ
ปรากฏระหวางอัตราการเจริญเติบโตเฉลี่ยตอวันกับขนาดครอกเมื่อคลอดมีก็คาต่ําเชนกันเทากับ 
–0.08 ถึง 0.08 (Short et al., 1994) ซึ่งใกลเคียงกับการรายงานของ Rydhmer และคณะ (1995) 
ที่พบวาทั้งสองลักษณะไมมีความสัมพันธตอกัน  แตจากการศึกษาของ Johansson และ 
Kennedy (1985)  พบวา  ทั้งสองลักษณะมีความสัมพันธในทางบวกตอกัน



ตารางที่ 2.1  คาเฉล่ียของอายุการใชงานที่ใหผลผลิต (longevity)  อายุการใชงานที่แทจริง (herd days) อันดับครอกเมื่อถูกคัด
ทิ้ง (parity at culling)  จํานวนลูกคลอดทั้งหมดตลอดชั่วอายุ (LTB)  จํานวนลูกคลอดมีชีวิตตลอดชั่วอายุ(LBA) และจํานวนลูก
หยานมทั้งหมดตลอดชั่วอายุ (LNW) แยกตามสถานที่  สายพันธุ  และปที่ศึกษา

สถานที่  จํานวน        พันธุ             Long Hdays     P TB BA NW เอกสารอางอิง
(แม) (วัน) (วัน) (ครอก) (ตัว) (ตัว) (ตัว)

France                    106,242  LW,LWxFLR   -      -      4.2       -       -   -      Dagorn and Aumaitre
         (1979)

Slovenia 60,245 *  SLR                   -      -      5.4       -     48.19     -      Slehar and Kovac 
 Syn                   -      -      5.9       -     57.21   -      (1986)

Netherlans  1,617  commercial herd     730      -      4.3       -       -   -      Dijkhuizen et al.(1989)
Norway              210,893*  NLR                   -      -      3.01       -       -   -      Sehested and Schjerve

 NLRxNY                   -      -      3.61       -       -   -      (1996)
Sweden 1,350  LR                   - 1,135±480   4.7        -               -           -      Ringmar and Jonsson

1,343  LW                   -   1,146±463   4.7       -       -   -      (1996)
Finland                 8,532  LR                   -    788      3.3       -       -   -      Reima (1996)

6,838  Y                   -    847      3.6       -       -   -
4,991  LRxY   -    906      4.0       -       -   -

Czech nucleus herd 2,896  LW,LR    - 1,112      4.29       -       -   -     Adamec and Johnson
(1997)
France             171,178*  LW x LR    - 1,009±358   4.95           -   55.30    46.75 Le cozler et al.(1998)
America 2,265  commercial herd       - 1,138      5.6       -   67.2   -     Koketsu et al. (1999)
Sweden                 7,967  SLR              585±453.9   970        -       -      -   -     Yazdi et al. (2000)
North America 7,973  commercial herd    582.7     -      3.3   45.0   41.3 35.9 Lucia et al. (2000)

โดยที่ * =  บันทึก SLR = Swedish Landrace LW    =  Large White
Y =  Yorkshire NY =  Norwegian Yorkshire           NLR             =  Norwegian Landrace
Syn =  พันธุสังเคราะห FLR =  French Landrace



ตารางที่ 2.2  คาเฉล่ียของอายุเม่ือใหลูกครั้งแรก (age at first farrowing,AGEFF)  อัตราการเจริญเติบโตเฉลี่ยตอวัน(average
daily gain,ADG) และความหนาของไขมันสันหลัง (backfat,BF) แยกตามสถานที่ พันธุ และปที่ศึกษา

สถานที่ จํานวน พันธุ       AGEFF ADG BF เอกสารอางอิง

ศูนยวิจัยและบํารุงพันธุ       914 ตัว LW            -             678.49           0.16a สมโภชน ทับเจริญ
สัตวทับกวาง             732 ตัว               LR            -             659.31           0.84a และคณะ(2537ก)

                          540 ตัว               D            -             688.75           0.84a

สถานีทดสอบกลาง             30 ตัว               LW            -             806±83.35      14.66±2.34b  เนรมิตร สุขมณี
กําแพงแสน              29 ตัว               LR            -             807±84.56      14.03±2.79b  และคณะ(2538)

             43 ตัว D            -             776±54.26      15.08±2.09b

บริษัทพันธุสุกรไทย-          186 บันทึก LW            -             864.99         11.75b  พีระพงษ แพงไพรี
           167 บันทึก               LR            -              852.58         11.57b  (2538)
            76  บันทึก               D            -             795.22         11.72b

Southern Brazil            276 ตัว LW 383.6±2.9   -            -                Irgang and
Robison

           387 ตัว LR 391.8±3.4   -            -                (1984)
Sweden        7,500  ตัว               Y 390.1±49.2   -            -                Johansson and

     15,829  ตัว               LR 380.7±50.8   -            -                Kennedy(1985)
Canada      30,357บันทึก         Y            365.0±43.2           -            -                Roeche and

     42,041บันทึก  LR          360.5±42.1   -            -                Kennedy (1995) 
Sweden                      4,068   ตัว               Y 374.2±34.7      525±52.00        11.90±2.00b Rydmer (1995)
Five Nuclus Herds   21,870   ตัว               LW           -              611.78±61.64   10.97±1.96b Lopez-serrano

    14,944    ตัว               LR           -              608.67±59.81   11.00±1.98b et al. (2000)
Sweden                  7,764   ตัว                      SLR         355.1±27.9      566.00±57.00  12.10±1.90b Tummaruk 

             6,997   ตัว              SY           371.4±32.6      562.00±53.00  12.50±2.20b   (2001)
Germany    1,909 บันทึก             LW,LR 364            551.87±56.29    9.27±1.55b  Kim (2001)
France  38,349  บันทึก                LWxLR      355±25                  -                     -     Le Cozler et al.(1998)
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ตารางที่ 2.3  คาอัตราพันธุกรรมของ จํานวนลูกคลอดทั้งหมด จํานวนลูกคลอดมีชีวิต และจํานวนลูก
หยานมแตละอันดับครอกแยกตามสถานที่ศึกษา  พันธุสุกร และปที่ทําการศึกษา

สถานที่ พันธุ จํานวน   อันดับครอก คาอัตราพันธุกรรม เอกสารอางอิง
          TB BA NW

Southern          DR 1,817 1 - 0.14 - Irgang et al.
Brazil             1,202             2 - 0.11 -      (1994)
                                        781                3          -            0.10     -

LR 5,799 1 - 0.14 -
3,576 2 - 0.20 -
2,356 3 - 0.02 -

LW 4,561 1 - 0.09 -
2,862 2 - 0.15 -
2,004 3 - 0.17 -

Sweden Y 4,068 1 - 0.13 - Rydmer et al.
2 - 0.12 - (1995)

Canada Y 11,782    1       0.09 0.07 0.06 Roehe and
8,084 2       0.14 0.11 0.07 Kennedy (1995)
5,904 3       0.09 0.08 0.11
4,587 4       0.09 0.13 0.08

LR 16,306 1       0.09 0.08 0.07
11,120 2       0.09 0.09 0.08
8,301 3       0.12 0.11 0.06
6,314 4       0.16 0.14 0.03
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ตารางที่ 2.3 (ตอ)  คาอัตราพันธุกรรมของ จํานวนลูกคลอดทั้งหมด จํานวนลูกคลอดมีชีวิต และ
จํานวนลูกหยานมแตละลําดับครอกแยกตามสถานที่ศึกษา  พันธุสุกร และปที่ทําการศึกษา

สถานที่ พันธุ จํานวน   ลําดับครอก คาอัตราพันธุกรรม เอกสารอางอิง
TB BA NW

Australia    ALW 8,334 1 - 0.05 - Taubert et al.
6,440 2 - 0.09 - (1998 )
4,739 3 - 0.07 -

ALR 3,262 1 - 0.12 -
2,086 2 - 0.13 -
1,280 3 - 0.09 -

GLR 57.263 1 - 0.06 -
45,431 2 - 0.07 -
35,533 3 - 0.09 -

Netherlands LR 14,739 1 0.07 0.06 - Hanenberg
14,739 2 0.04 0.04 - et al.(2001)
14,739 3 0.09 0.08 -
14,739 4 0.08 0.08 -

Germany         LR         25,423 1 0.08 0.08 0.12 Kim (2001)
19,421 2 0.06 0.07 0.11
15,230 3 0.04 0.01 0.05

โดยที่ ALR =   Australia Landrace
GLR =  Germany Landrace
DR =  Duroc
LW =  Large white
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ตารางที่ 2.4  คาอัตราพันธุกรรมของลักษณะอายุการใชงานที่แทจริง (functional longevity) แยก
ตามสถานที่  พันธุสุกร  วิธีการ และปที่ทําการศึกษา

สถานที่ พันธุ จํานวน วิธีการ h2       เอกสารอางอิง

Sweden LR 7,976          Sire Variance            0.10    Yazdi et al.(2000)
Five nucleus herds LR 14,944         MTBayesian       0.07-0.11          Lopez-Serrano et al.

LW 21,870                 -                 0.08-0.10          (2000)
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บทที่ 3

อุปกรณและวิธีการ

1. แหลงขอมูล ( data  sources )

ขอมูลที่ใชในการศึกษาครั้งนี้ไดรวบรวมมาจากสองแหลงขอมูลคือ แหลงที่หนึ่งจากสถาบัน
วิจัยและทดสอบพันธุสุกรของกรมปศุสัตวซึ่งมีบทบาทในการคัดเลือกปรับปรุงและขยายพันธุสุกร
ฝูงปูยาพันธุ (GGP) เปนขอมูลทางดานการใหผลผลิตและขอมูลทางดานพันธุประวัติของแมสุกร
พันธุแท 3 พันธุ ไดแก แมพันธุลารจไวท  พันธุแลนดเรชและพันธุดูรอคที่ถูกคัดออกจากฝูงตั้งแตป  
2535 ถึงป 2543 สําหรับแหลงที่สองเปนฟารมของเอกชนโดยไดทําการเก็บขอมูลในลักษณะเดียว
กันจากแมสุกรพันธุแท 4 พันธุคือ แมพันธุลารจไวท  พันธุแลนดเรช  พันธุยอรคเชียร และพันธุดู
รอคที่ถูกคัดออกจากฝูงตั้งแตป 2534 ถึงป 2544  ทั้งสองแหลงขอมูลอยูในเขตอําเภอ ปากชอง  
จังหวัดนครราชสีมา  เนื่องจากฝูงพอแมพันธุที่เลี้ยงอยูในปจจุบันมกีารนําเขาจากแหลงที่ตางกัน
อาจมีผลทําใหการถายทอดทางพันธุกรรมในแตละลักษณะไมเทากันโดยมีแหลงที่มาดังนี้

1.1 ขอมูลเกี่ยวกับสุกรและการทดสอบพันธุ

1.1.1  สถาบันวิจัยและทดสอบพันธุสุกร (ฟารมที่ 1)

ที่มา : สุกรสายพอพันธุที่เลี้ยงอยูในสถาบันวิจัยและทดสอบพันธุสุกรประกอบดวย 
พอแมพันธุลารจไวท นําเขาจากประเทศ อังกฤษ  แคนาดา และ ประเทศไอรแลนด  พอแมพันธุ
แลนดเรซนําเขาจากประเทศไอรแลนด  แคนาดา และประเทศนอรเวย  พอแมพันธุดูรอคนําเขา
จากประเทศแคนาดา

เปาหมายของการคัดเลือกและปรับปรุงพันธุ : เปาหมายของการคัดเลือกและปรับ
ปรุงพันธุของสถาบันวิจัยและทดสอบพันธุสุกรคือ ใหแมสุกรมีอัตราการเจริญเติบโตที่สูง มีเปอร
เซนตเนื้อแดงมาก มีไขมันบาง และมีจํานวนลูกตอครอกสูง
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การคัดเลือกและทดสอบ : เนื่องจากขอมูลที่ใชในการศึกษาครั้งนี้เปนขอมูลเฉพาะ
ของแมพันธุที่ไดผานการทดสอบโดยมีขั้นตอนในการคัดเลือกและทดสอบคือ เลือกสุกรเขา
ทดสอบเปนรายตัวโดยดูจากขอมูลพันธุประวัติของพอแมบวกกับรูปรางภายนอกที่ตรงตามพันธุ 
เมื่อสุกรมีอายุ 8-9 สัปดาหจะเริ่มคัดเลือกโดยคัดจากครอกที่มีจํานวนลูกหยานมหยางนอย 8 ตัว
ขึ้นไป มีเตานมหยางนอย 14 เตา (พันธุดูรอคไมต่ํากวา 12 เตา) มีรูปรางภายนอกที่เดนชัดเชน 
ความหนาของสโพก ความแข็งแรงของขาและกีบเทา เมื่อสุกรมีน้ําหนัก 30 กิโลกรัมหรือมีอายุ
ประมาณ 12 สัปดาหจะเร่ิมทําการทดสอบและจะสิ้นสุดการทดสอบเมื่อแมสุกรมีน้ําหนัก 90 
กิโลกรัม ในชวงนี้จะทําการวัดความหนาของไขมันสันหลังโดยวัดจาก 2 จุดคือ ที่ P1 ซี่โครงคูสุด
ทาย และที่ P1 โคนสโพก (ทั้งสองจุดหางจากเสนกลางหลัง 4.5 เซนติเมตร) จากนั้นเอาคาที่ได
จากทั้ง 2 จุดมาหารเปนคาเฉลี่ยของความหนาไขมันสันหลัง สําหรับอัตราการเจริญเติบโตเฉลี่ย
ตอวันจะคํานวณตามสูตรดังนี้

    

อัตราการเจริญเติบโตเฉลี่ยตอวัน  =  น้ําหนักเมื่อส้ินสุดการทดสอบ - น้ําหนักเมื่อเขาทดสอบ  …(3.1)
จํานวนวันที่ทําการทดสอบ

อาหารและการจัดการ : แมสุกรจะถูกยายขึ้นคอกทดสอบเมื่อน้ําหนัก 25 กิโลกรัม 
ทําการถายพยาธิทุกตัวและเริ่มกินอาหารสูตรทดสอบพันธุโดยมีระดับโปรตีน 18% และพลังงาน 
3240 kcal

1.1.2 ฟารมของเอกชน (ฟารมที่ 2)

ที่มา : สุกรสายพอแมพันธุแทที่เลี้ยงอยูในฟารมของเอกชนไดแก พันธุแลนดเรซ  
พันธุลารจไวท และพันธุยอรคเชียรนําเขาจากประเทศอังกฤษ ฟนแลนด และประเทศนอรเวย สวน
พันธุดูรอค เปนสายพันธุจากประเทศ อเมริกาและแคนาดา

เปาหมายของการปรับปรุงพันธุ : ตามแผนการปรับปรุงพอแมพันธุระดับปูยาพันธุ 
(G,G,P) ไดกําหนดสายพันธุออกเปนสองสายคือ สายพอ (boar line) ประกอบดวยพันธุดูรอค
และพันธุยอรคเชียร ซึ่งมุงเนนการปรับปรุงรูปรางและความยาวของลําตัว สําหรับสายแมพันธุ
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(dam line) ประกอบดวยพันธุแลนดเรซและพันธุลารจไวท มีเปาหมายเพื่อปรับปรุงประสิทธิภาพ
ทางดานการสืบพันธุและความยาวของลําตัว โดยไดกําหนดเปาหมายของแตละลักษณะในแม
สุกรพันธุดูรอค พันธุยอรคเชียร พันธุลารจไวท และพันธุแลนดเรซคือ  อัตราการเจริญเติบโตเฉลี่ย
ตอวันเทากับ 1100 ,1100, 1100 และ 980 กรัม ตามลําดับ ความหนาของไขมันสันหลังเทากับ 
2.2 , 2.2 , 2.3 และ 2.3 มม. ตามลาํดับ จํานวนลูกคลอดมีชีวิตเทากับ 9.0 , 9.0 , 10.2 และ 10.2 
ตัว/ครอก ตามลําดับ จํานวนลูกหยานมเทากับ 7.4 , 8.3 , 8.9 และ 8.9 ตัว/ครอก ตามลําดับ  
และมีจํานวนลูกหยานม/แม/ป เทากับ 17.7 , 19.8 , 21.3 และ 21.3 ตัว ตามลําดับ นอกจากนั้น
ยังมีการใชดัชนีการคัดเลือกที่แตกตางกันระหวางสายพอและสายแม

การคัดเลือกและทดสอบพันธุ : ขอมูลที่นํามาศึกษาครั้งน้ีเปนขอมูลของแมสุกรที่
ผานการทดสอบและมีคาดัชนีอยูในระดับที่สูงโดยมีมาตรฐานการคัดเลือกแมพันธุขึ้นทดแทนและ
ทดสอบคือ มีพันธุประวัติของพอแมดี  ไมเคยใหลูกที่มีความผิดปกติทางพันธุกรรม   เกิดจากแมที่
ใหลูกมีชีวิตตอครอกมากกวาหรือเทากับ 10 ตัว ที่มีน้ําหนักสม่ําเสมอและใหลูกหยานมทั้งครอก
สูงสุด  มีเตานมมากกวาหรือเทากับ 12 เตาและเทากันทั้งสองขาง  ระยะหางระหวางเตานม
สม่ําเสมอ  มีดัชนีมากกวา 100 ขึ้นไปหลังจากการทดสอบ  สําหรับข้ันตอนในการทดสอบนั้นจะ
เร่ิมต้ังแตแมสุกรมีน้ําหนัก 30 กิโลกรัม อายุประมาณ 12 สัปดาห และจะสิ้นสุดการทดสอบเมื่อ
น้ําหนัก 90 กิโลกรัม จากนั้นจะวัดความหนาของไขมันสันหลังโดยวัด 2 จุด (4 ตําแหนง) คือ ซี่
โครงที่ 10 (หางจากเสนกลางหลัง 4.5 ,  6.5  และ 8.5 เซนติเมตร) และที่กลางไหล (shoulder) 
จากนั้นนํามาหารกันเปนคาเฉลี่ยของความหนาไขมันสันหลัง  สําหรับอัตราการเจริญเติบโตเฉลี่ย
ตอวันคํานวณไดจากสูตรที่ (3.1)

2. โครงสรางของขอมูล ( data structure)

ขอมูลที่จะใชวิเคราะหประกอบดวย 3 แฟม คือ

2.1 แฟมขอมูลพันธุประวัติ (Pedigree file)

- เลข ประจําตัวของสุกร ( animal  ID)
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 - เลขประจําตัวของแมสุกร
 -    เลขประจําตัวของพอสุกร

2.2 แฟมขอมูลเกี่ยวกับลักษณะการสืบพันธุ ( reproductive file )

- เลขประจําตัวของสุกร ระบุพันธุและเบอรหู
- วัน เดือน ป เกิด
- วัน เดือน ปที่คลอดลูกแตละครั้ง
- จํานวนลูกเกิดมีชีวิตในแตละครอก
- จํานวนลูกหยานมในแตละครอก
- วัน เดือน ปที่สุกรตายหรือถูกคัดออกจากฝูง
- สาเหตุของการคัดทิ้ง

2.3 แฟมขอมูลเกี่ยวกับการเจริญเติบโต

- เลขประจําตัวสุกร
- การเจริญเติบโตเฉลี่ยตอวันของสุกรแตเกิดจนถึงวันสิ้นสุดการทดสอบ
- ความหนาของไขมันสันหลังเมื่อส้ินสุดการทดสอบ

3. การจัดการขอมูล

3.1 การคัดเลือกขอมูล

3.1.1 สถาบันวิจัยและทดสอบพันธุสุกร (ฟารมที่ 1)

ขอมูลทางดานการใหผลผลิตและการทดสอบพันธุของแมสุกรไดมาจากทะเบียน
ประวัติของฟารมซ่ึงเก็บไวในโปรแกรม ACCESS โดยจะทําการคัดเลือกเอาเฉพาะขอมูลของแม
สกุรที่เปนพันธแท 3 พันธุ คือ  พันธุแลนดเรซ  พันธุลารจไวท และพันธุดูรอคที่ถูกคัดออกจากฝูง
เร่ิมแตป 2535 ถึง ป 2543 มีจํานวน 441 แม รวมทั้งหมดจํานวน 3,372 บันทึก
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3.1.2 ฟารมของเอกชน (ฟารมที่ 2)

เก็บทะเบียนประวัติไวในโปรแกรม หมูยิ้มซึ่งเปนขอมูลทางดานการใหผลผลิต และ
โปรแกรม LTH เปนขอมูลทางดานการทดสอบพันธุ ที่เปนพันธุแท 4 พันธุ คือ พันธุแลนดเรซ  
พันธุลารจไวท  พันธุยอรคเชียร และพันธุดูรอค ที่ถูกคัดออกจากฝูงเริ่มแตป 2534-2544 จํานวน
ทั้งหมด 1,783 แม รวมทั้งหมด13,514 บันทึก

สําหรับการคัดเลือกขอมูลของแมสุกรที่จะทําการศึกษาครั้งนี้ไดใชมาตรฐานเดียวกัน
ทั้งสองฟารมโดยขั้นแรกจะทําการตรวจบันทึกของแมสุกรเปนรายตัวเพื่อดูความผิดปกติเนื่องจาก
ความผิดพลาดในการจัดเก็บและบันทึกขอมูล จากนั้นจะคัดเลือกใหเหลือเฉพาะแมสุกรที่มี
ลักษณะครบถวนตามมาตรฐานที่กําหนดไว อายุเมื่อใหลูกครั้งแรกอยูระหวาง 250 ถึง 480 วัน
สุกรกลุมที่มีอายุเมื่อใหลูกครั้งแรกต่ํากวาหรือสูงกวาถือวาเปนขอมูลที่ผิดปกติซึ่งอาจเกิดจาก
ปญหาดานการจัดการหรือปญหาทางดานสุขภาพจะไมนํามาทําการศึกษา และใหลูกหยางนอย
หนึ่งครอกขึ้นไป และมีจํานวนลูกหยานมในครอกแรกไมต่ํากวา 2 ตัว (ในกรณีที่แมสุกรใหลูก
เพียงครอกเดียว) ดังนั้นในการศึกษาครั้งนี้ไดแบงขอมูลที่เขาทําการวิเคราะหออกเปนสอง
ลักษณะคือ

3.1.3 ขอมูลของลักษณะทางดานการสืบพันธุ

ขอมูลของลักษณะทางดานการสืบพันธุไดแก อายุการใชงานที่ใหผลผลิต ( 
functional longevity; FL) อายุการใชงานที่แทจริงหรือจํานวนวันที่อยูในฝูง ( true longevity; TL)  
จํานวนลูกคลอดทั้งหมดตลอดชั่วอายุ (LTB) จํานวนลูกคลอดมีชีวิตตลอดชั่วอายุ (LBA) และ
จํานวนลูกหยานมตลอดชั่วอายุ (LNW) มีขอมลูนํามาวิเคราะหทั้งหมด 441 ตัว หรือ 2,205
บันทึก (ฟารมที่ 1) และ 1,783 ตัว หรือ 8,915 บันทึก (ฟารมที่ 2) ดังแสดงในตารางที่ 3.1และ 
3.2
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3.1.4 ขอมูลของปจจัยที่มีผลตอลักษณะที่ศึกษา

ขอมูลของปจจัยที่มีผลตอลักษณะที่ศึกษาไดแก อายุเมื่อใหลูกครั้งแรก (age at first 
forrowing ; AGEFF) อัตราการเจริญเติบโตเฉลี่ยตอวัน (average daily gain;ADG) และความ
หนาของไขมันสันหลังเมื่อส้ินสุดการทดสอบ (backfat thickness; BF)  มีจํานวนขอมูลที่นํามา
วิเคราะหทั้งหมด 441 ตัว หรือ 1,167 บันทึก (ฟารมที่1) และ1,783 ตัว หรือ 4,599 บันทึก (ฟารม
ที่ 2) ดังแสดงในตารางที่ 3.3 และ 3.4

ตารางที่ 3.1 จาํนวนขอมูลของลักษณะทางดานการสืบพันธุที่ทําการศึกษาแยกตามพันธุสุกร 
( ฟารมที่ 1)

ลักษณะทางดานการสืบพันธุ
รายการ                    FL           TL       LTB LBA LNW รวม

พันธุดูรอค  107            107      107 107 107 535
พันธุแลนดเรซ  280           280      280 280 280            1,400
พันธุลารจไวท          54       54           54          54                        54                       270
รวม                441      441      441                 441  441              2,205

FL = อายุการใชงานที่ใหผลผลิต LBA   =  จํานวนลูกคลอดมีชีวิตตลอดชั่วอายุ
TL          =  อายุการใชงานที่แทจริง LNW  =   จํานวนลูกหยานมทั้งหมดตลอดชั่วอายุ
LTB        = จํานวนลูกคลอดทั้งหมดตลอดชั่วอายุ  
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ตารางที่ 3.2 จํานวนขอมูลของลักษณะทางดานการสืบพันธุที่ทําการศึกษาแยกตามพันธุสุกร
(ฟารมที่ 2)

ลักษณะที่ทําการศึกษา
พันธุสุกร  FL1 TL1       LTB1 LBA1 LNW1  รวม

พันธุดูรอค     342 342        342 342 342 1,710
พันธุแลนดเรซ    603 603        603 603 603 3,015
พันธุลารจไวท     601 601        601 601 601 3,005
พันธุยอรคเชียร   237 237        237 237 237 1,185
รวม          1,783          1,783      1,783        1,783   1,783 8,915

1 = ดูตารางที่ 3.1

ตารางที่ 3.3 จํานวนขอมูลของปจจัยที่มีผลตอลักษณะที่ศึกษาแยกตามพันธุสุกร ( ฟารมที่ 1)

ลักษณะของปจจัย
รายการ AGEFF ADG BF รวม
พันธุดูรอค  107  80  80 267
พันธุแลนดเรซ    280 239 239 758
พันธุลารจไวท 54  44  44 142
รวม 441 363 363 1,167

AGEFF  =  อายุเมื่อใหลูกครั้งแรก
BF         =  ความหนาของไขมันสันหลัง
ADG      = อัตราการเจริญเติบโตเฉลี่ยตอวัน
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ตารางที่ 3.4 จํานวนขอมูลของปจจัยที่มีผลตอลักษณะที่ศึกษาแยกตามพันธุสุกร ( ฟารมที่ 2)

ลักษณะของปจจัย
รายการ          AGEFF2            ADG2            BF2               รวม
พันธุดูรอค  342 206 206    754
พันธุแลนดเรซ                603 507 507 1,617
พันธุลารจไวท 601 498 498 1,597
พันธุยอรคเชียร 237 197 197    631
รวม          1,783          1,408          1,408             4,599

2 = ดูตารางที่ 3.3

3.2 การจําแนกอิทธิพลปจจัยคงที่และตัวแปรรวม  ประกอบดวย

3.2.1 อิทธิพลของพันธุสุกร  เปนพันธุแท 4 พันธุคือ

- พันธุแลนดเรซ
- พันธุลารจไวท
-  พันธุดูรอค
-  พันธุยอรคเชียร

3.2.2  อิทธิพลของลําดับครอกเมื่อถูกคัดทิ้ง

-  ครอกที่ 1- ครอกที่ 9 (ฟารมที่ 1)
-  ครอกที่ 1- ครอกที่ 13 (ฟารมที่ 2)

3.2.3  อิทธิพลของปที่แมสุกรใหลูกครอกแรก

-  แตป 2535- ป 2543 (ฟารมที่ 1)
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-  แตป 2534- ป 2544 (ฟารมที่ 2)
3.2.4  อิทธิพลของฤดูกาลเมื่อใหลูกครั้งแรก จําแนกตามคาเฉลี่ยของอุณหภูมิ  

ปริมาณน้ําฝน และความชื้นสัมพัทธของแตละเดือนในพื้นที่เก็บขอมูลซึ่งตรวจวัดโดยขอมูลจาก
กรมอุตุนิยมวิทยา(2540) สามารถแบงไดเปน 3 ชวงคือ

- ระหวางเดือนมีนาคม - มิถุนายน มีอุณหภูมิเฉลี่ย 27.1 องศาเซลเซียส  ปริมาณน้ํา
ฝนเฉลี่ย 102.8 มิลลิเมตร และมีความชื้นสัมพัทธ  69.1 เปอรเซ็นต  เปนฤดูรอน

- ระหวางเดือนกรกฎาคม – ตุลาคม มีอุณหภูมิเฉลี่ย  27.0 องศาเซลเซียส ปริมาณ
น้ําฝนเฉลี่ย  58.0 มิลิเมตรและมีความชื้นสัมพัทธ  76.7  เปอรเซ็นตเปนฤดูฝน

- ระหวางเดือนพฤศจิกายน     -  กุมภาพันธ มีอุณหภูมิเฉลี่ย 24.2 องศาเซลเซียส  
ปริมาณน้ําฝนเฉลี่ย 16.0 มิลลิเมตร และมีความชื้นสัมพัทธ  71  เปอรเซ็นต  เปนฤดูหนาว

3.2.5  อิทธิพลของตัวแปรรวม (covariates) ประกอบดวย

-  อายุเมื่อใหลูกครั้งแรกอยูในชวง 259-480 วัน
-  อัตราการเจริญเติบโตเฉลี่ยตอวันอยูระหวาง 560 -1,140 กรัม
-  ความหนาของไขมันสันหลังแต 0.50-3.05 ซม.

3.3  การตรวจสอบการกระจายของขอมูล

ขอมูลที่ใชศึกษาในครั้งนี้เปนขอมูลที่รวบรวมมาจากการผลิตจริงในแตละฟารม (field 
data) ซึ่งอาจมีอิทธิพลของหลายๆปจจัยเขามาเกี่ยวของตอลักษณะที่ศึกษาโดยเฉพาะปจจัยของ
สภาพแวดลอม เนื่องจากรวบรวมมาจากพันธุที่ตางกัน ในแตละฟารมมีการปรับปรุงพันธุและคัด
เลือกแมพันธุสุกรขึ้นมาทดแทนหยางตอเนื่อง รวมทั้งมีวิธีการเลี้ยงดู  ป-ฤดูกาลที่แมสุกรเกิดและ
มีน้ําหนักเมื่อเขาทดสอบพันธุมีความแตกตางกัน จํานวนชั้นของขอมูลในแตละปจจัยก็ไมเทากัน  
และเนื่องจากการวิเคราะหองคความแปรปรวนดวยวิธี REML นี้มีขอกําหนด (assumtion) วาขอ
มูลตองมีการกระจายแบบปกติ (normal distribution) ดังนั้นกอนที่จะทําการวิเคราะหความ
แปรปรวนจึงตองทําการทดสอบการกระจายของขอมูลดวยคําสั่ง PROC UNIVARIATE   ใน
โปรแกรมสําเร็จรูป SAS  for  Windows ( Statistical  Analysis  System,1998 ) พบวาขอมูล
ของลักษณะอายุการใชงานที่ใหผลผลิต  อายุการใชงานที่แทจริง  จํานวนลูกคลอดทั้งหมด  
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จํานวนลูกคลอดมีชีวิต และจํานวนลูกหยานมทั้งหมดที่ผลิตไดในชั่วอายุ ที่ใชในการศึกษาครั้งนี้
เปนตัวหยางที่สุมจากประชากรที่มีการกระจายแบบปกติที่ระดับความเชื่อมั่น 91  93  96  97 
และ 97 เปอรเซ็นตตามลําดับสําหรับฟารมที่ 1 และที่ระดับความเชื่อมั่น 91  91  94  94 และ 95
เปอรเซ็นตตามลําดับสําหรับฟารมที่ 2

4. การวิเคราะหขอมูลทางพันธุศาสตร

4.1 การวิเคราะหขอมูลเบื้องตน

ทําการวิเคราะหเบื้องตนถึงปจจัยที่มีอิทธิพลตอลักษณะที่ศึกษาโดยเฉพาะปจจัยสุมและ
ปจจัยที่มีปฏิกริยา(interaction) ตอกัน ดวยคําสั่ง PROC GLM ในโปรแกรมคอมพิวเตอรสําเร็จ
รูป SAS  for Windows ( Statistical  Analysis System,1998) ซึ่งมีโมเดลในการวิเคราะหไมแยก
พันธุและแยกเปนแตละพันธุดังนี้

4.1.1 โมเดลวิเคราะหขอมูลไมแยกพันธุ

Yijkl   = µ + Bri + Pj +  YSk + b1(AGEFF)ijkl + b2(ADG)ijkl + b3(BF)ijkl + Al + eijkll  …(3.2)

โดยที่    Yijkll   =   คาสังเกตของลักษณะ ที่ศึกษาของสัตวตัวที่ l ที่ไดรับอิทธิพลจากพันธุที่ i 
อันดับครอกที่ถูกคัดทิ้งที่ j  ป-ฤดูกาลที่ k

โดยลักษณะที่ทําการวิเคราะหคือ
1.  ลักษณะอายุการใชงานที่แทจริง
2.  ลักษณะอายุการใชงานที่ใหผลผลิต
3.  ลักษณะของจํานวนลูกคลอดทั้งหมดตลอดชั่วอายุ
4.  ลักษณะของจํานวนลูกคลอดมีชีวิตทั้งหมดตลอดชั่วอายุ
5.  ลักษณะของจํานวนลูกหยานมทั้งหมดตลอดชั่วอายุ

 µ     = คาเฉลี่ยของลักษณะ
Bri     = อิทธิพลคงที่ของพันธุที่ i
Pj     = อิทธิพลคงที่ของอันดับครอกที่ถูกคัดทิ้งที่ j
YSk    = อิทธิพลคงที่ของป-ฤดูกาลใหลูกครั้งแรกที่ k
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Al     = อิทธิพลสุมเนื่องจากสัตวตัวที่ l
โดยให Al~ NID (0 , Aσa

2)
A เปนเมตริกชความสัมพันธระหวางสัตว

b1(AGEFF) ijkl= สัมประสิทธิ์ถดถอยเชิงเสนตรงของอายุเมื่อใหลูกครั้งแรกของ
สัตวตัวที่ l ที่ไดรับอิทธิพลจากพันธุที่ i อันดับครอกที่ถูกคัดทิ้งที่
j  ป-ฤดูกาลที่ k

b2(ADG)ijkl = สัมประสิทธิ์ถดถอยเชิงเสนตรงของอัตราการเจริญเติบโตเฉลี่ย
ของสัตวตัวที่ l ที่ไดรับอิทธิพลจากพันธุที่ i อันดับครอกที่ถูกคัด
ทิ้งที่ j  ป-ฤดูกาลที่ k

b3(BF)ijkl = สัมประสิทธิ์ถดถอยเชิงเสนตรงของไขมันสันหลังเมื่อส้ินสุดการ
ทดสอบของสัตวตัวที่ l ที่ไดรับอิทธิพลจากพันธุที่ i อันดับครอก
ที่ถูกคัดทิ้งที่ j  ป-ฤดูกาลที่ k

eijkl = อิทธิพลสุมอ่ืนๆที่คาสังเกตไดรับ
โดยให  e ~ NID ( 0, I σe

2)

4.1.2 โมเดลวิเคราะหขอมูลแยกตามพันธุ

Yijk   =   µ  + Pi +  YSj + b1(AGEFF)ijk + b2(ADG)ijk + b3(BF)ijk + Ak + eijk ……. (3.3 )

โดยที่ Yijk = คาสังเกตของลักษณะ ที่ศึกษาของสัตวตัวที่ k ที่ไดรับอิทธิพล
จากครอกที่ถูกคัดทิ้งที่ i  ป- ฤดูกาลที่ j

            โดยลักษณะที่ทําการวิเคราะหคือ
1. ลักษณะอายุการใชงานที่แทจริง
2. ลักษณะอายุการใชงานที่ใหผลผลิต
3. ลักษณะของจํานวนลูกคลอดทั้งหมดตลอดชั่วอายุ
4. ลักษณะของจํานวนลูกคลอดมีชีวิตทั้งหมดตลอดชั่วอายุ
5. ลักษณะของจํานวนลูกหยานมทั้งหมดตลอดชั่วอายุ

µ = คาเฉลี่ยของลักษณะ
Pi = อิทธิพลคงที่ของอันดับครอกที่ถูกคัดทิ้งที่ i
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YSj = อิทธิพลคงที่ของป-ฤดูกาลใหลูกครั้งแรกที่ j
Ak =  อิทธิพลสุมเนื่องจากสัตวตัวที่ k

โดยให Ak~ NID (0 , Aσa
2)

A เปนเมตริกชความสัมพันธระหวางสัตว
b1(AGEFF)ijk = สัมประสิทธิ์ถดถอยเชิงเสนตรงของอายุเมื่อใหลูกครั้งแรกของ

สัตวตัวที่ k ที่ไดรับอิทธิพลจากครอกที่ถูกคัดทิ้งที่ i ป-ฤดูกาลที่ j
b2(ADG)ijk          = สัมประสิทธิ์ถดถอยเชิงเสนตรงของอัตราการเจริญเติบโตเฉลี่ย

ตอวันของสัตวตัวที่ k ที่ไดรับอิทธิพลจากครอกที่ถูกคัดทิ้งที่ i  
ป- ฤดูกาลที่ j

b3(BF)ijk = สัมประสิทธิ์ถดถอยเชิงเสนตรงของไขมันสันหลังเมื่อส้ินสุดการ
ทดสอบของสัตวตัวที่ k ที่ไดรับอิทธิพลจากครอกที่ถูกคัดทิ้งที่ i  
ป- ฤดูกาลที่ j

eijk = อิทธิพลสุมอ่ืนๆที่คาสังเกตไดรับ
โดยให  e ~ NID ( 0, I σe

2)

4.2  การประมาณคาพื้นฐานทางพันธุกรรม (estimation of Genetic parameter)

4.2.1 การวิเคราะหองคประกอบความแปรปรวนและความแปรปรวนรวม

การวิเคราะหองคประกอบความแปรปรวนและความแปรปรวนรวมของลักษณะที่ทํา
การศึกษา โดยมีวัตถุประสงคเพื่อจะนําไปประมาณคาอัตราพันธุกรรม คาสหสัมพันธทางพันธุ
กรรม และ คาสหสัมพันธทางลักษณะปรากฏ ซึ่งในการวิเคราะหองคประกอบความแปรปรวน
และความแปรปรวนรวมครั้งนี้จะใชวิธี Restricted  Maximum  Likelihood (REML) ดวย
โปรแกรมสําเร็จรูป REMLF90 (Misztal,2001) ทําการวิเคราะหคร้ังละสี่ลักษณะพรอมกนัโดยใช
แบบหุนผสมจากหลายลักษณะ (Multiple Trait  Mixed  Model) สาเหตุที่ทําการวิเคราะหคร้ังละ
หลายลักษณะพรอมกันประการแรกคือจํานวนของปจจัยในแตละชั้นขอมูลมีไมเทากันเพราะวา 
missing record ประการที่สองการใชขอมูลจากลักษณะที่มีความสัมพันธกันเขาทําวิเคราะห
พรอมกันจะทําใหการประเมินมีอคติ (bias) นอยกวาและมีความเที่ยงตรงมากกวาในขณะที่การ
วิเคราะหคร้ังละลักษณะความสัมพันธดังกลาวมีคาเทากับศูนย (Meyer, 1991)
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โมเดล (3.1) และ (3.2) สามารถเขียนเปนโมเดลในรูปแบบทั่วไป (general form) 
หรือ mixed linear model  ไดดังนี้

Y = Xβ    +   Zu   +    e      ………………...(3.4)

โดยที่        Y = เวคเตอร (vector) ของคาสังเกต
X,u = เปนเมตริกชที่แสดงความสัมพันธระหวางคาสังเกตกับปจจัยคง

ที่และปจจัยสุม (incidence matrix)
β = เวคเตอรของปจจัยคงที่ ที่ไมทราบคา
u = เวคเตอรของปจจัยสุม โดยให u ~ NID ( 0, Aσa

2)
A เปนเมตริกชความสัมพันธระหวางตัวสัตว

E = เวคเตอรของความคลาดเคลื่อน (error)
โดยให  e ~ NID ( 0, Iσe

2)

หรือวิเคราะห 4 ลักษณะพรอมกัน เขียนเปนโมเดลในรูปแบบดังนี้ (3.4)
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โดยที่ Y1, Y2, Y3,Y4 = เวคเตอรของคาสังเกต
X1, X2, X3, X4 = เปนเมตริกชที่แสดงความสัมพันธระหวางคาสังเกตกับ

ปจจัยคงที่ (incidence matrix)
Z1, Z2, Z3, Z4 = เปนเมตริกชที่แสดงความสัมพันธระหวางคาสังเกตกับ

ปจจัยสุม(incidence matrix)
β1, β2, β3, β4 = เวคเตอรของปจจัยคงที่  ที่ไมทราบคา
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u1, u2, u3, u4 = เวคเตอรของปจจัยสุมโดยให u ~ NID ( 0, Aσa
2)

            A เปนเมตริกชความสัมพันธระหวางตัวสัตว
e = เวคเตอรของความคลาดเคื่อนโดยให e~ NID(0, Iσe

2)

4.2.2  การประมาณคาอัตราพันธุกรรม

การประมาณคาอัตราพันธุกรรม จะตองใชคาความแปรปรวนของอํานาจยีน
แบบบวกสะสม (σa

2) และคาความแปรปรวนเนื่องจากสภาพแวดลอม (σe
2) ที่คํานวณไดจาก

การวิเคราะหองคประกอบความแปรปรวนในขอ 4.2.1โดยมีสูตรที่ใชในการคํานวณดังนี้ ( 
Falconer and Mackay,1996)

h2 = σa
2/ σa

2+ σe
2 ……………………………….(3.5)

4.2.3 การประมาณคาสหสัมพันธทางพันธุกรรม และคาสหสัมพันธทาง
ลักษณะปรากฏ

จากคาองคประกอบความแปรปรวนและความแปรปรวนรวมที่ไดจากการ
วิเคราะหในขอ 4.2.1 นํามาคํานวณหาคาสหสัมพันธทางพันธุกรรม และคาสหสัมพันธทาง
ลักษณะปรากฏระหวางลักษณะที่ศึกษาจากสูตรการคํานวณดังนี้

    สหสัมพันธทางพันธุกรรม

( rgg) =  
2g1g

2g1g

vv
cov

 ………………………………………(3.6)

สหสัมพันธทางลักษณะปรากฏ

(rpp ) =  
2p1p

2p1p

vv
cov

 …………………….. ………………(3.7)
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บทที่  4

ผลการวิเคราะหขอมูล

1. ผลการวิเคราะหเบ้ืองตน

1.1 คาเฉลี่ยของลักษณะที่ศึกษา

1.1.1 ฟารมที่ 1

ลักษณะที่ศึกษาไดแก  อายุการใชงานที่ใหผลผลิต (functional longevity,FL)  อายุ
การใชงานที่แทจริง (true longevity,TL)  จํานวนลูกคลอดทั้งหมดตลอดชั่วอายุ (LTB)  จํานวนลูก
คลอดมีชีวิตตลอดชั่วอายุ (LBA)  และจํานวนลูกหยานมทั้งหมดตลอดชั่วอายุ (LNW) โดยพบวา
ในสุกรพันธุดูรอคมีคาเทากับ 807.89±29.52 วัน ,1207.27±27.96 วัน , 47.83±1.13 ตัว , 
42.24±1.00 ตัว และ 36.51±0.98 ตัว ตามลําดับ สุกรพันธุแลนดเรซมีคาเทากับ 874.95±
20.98 วัน ,  1254.52±19.86 วัน , 48.65±0.80 ตัว , 43.20±0.71 ตัว และ 38.64±0.69 ตัว
ตามลําดับ และสุกรพันธุลารจไวทมีคาเทากับ 883.58±34.16 วัน , 1262.83±32.35 วัน , 
49.70±1.30 ตัว ,  44.42±1.15 ตัว และ 38.80±1.13 ตัวตามลําดับ ดังแสดงในตารางที่ 4.1

1.1.2 ฟารมที่ 2

ลักษณะที่ศึกษาไดแก  อายุการใชงานที่ใหผลผลิต (functional longevity,FL)  อายุ
การใชงานที่แทจริง (true longevity,TL)  จํานวนลูกคลอดทั้งหมดตลอดชั่วอายุ (LTB)  จํานวนลูก
คลอดมีชีวิตตลอดชั่วอายุ (LBA)  และจํานวนลูกหยานมทั้งหมดตลอดชั่วอายุ (LNW) โดยพบวา
ในสุกรพันธุดูรอคมีคาเฉลี่ยเทากับ 804.93±31.96 วัน , 1160.73±343.52 วัน , 64.01±1.16 
ตัว ,  55.29±1.16 ตัว และ 50.02±0.72 ตัวตามลําดับ สุกรพันธุแลนดเรซมีคาเทากับ 806.16±
28.18 วัน , 1161.96±28.18 วัน , 68.39±1.02 ตัว , 58.56±0.96 ตัว และ 55.46±0.64 ตัว
ตามลําดับ สุกรพันธุลารจไวทมีคาเทากับ 832.87±28.62 วัน , 1188.67±28.62 วัน , 67.82±



39

1.04 ตัว , 58.68±0.94 ตัว และ 54.29±0.65 ตัว ตามลําดับ และในสุกรพันธุยอรคเชียรมีคาเทา
กับ 817.03±31.51 วัน , 1172.83±31.51 วัน , 68.23±1.14 ตัว , 59.58±1.04 ตัว และ 
55.81±0.76 ตัวตามลําดับ ดังแสดงในตารางที่ 4.2

ตารางที่ 4.1 คาเฉลี่ยกําลังสองนอยที่สุด (Least Square Means,LS) และคาความคลาดเคลื่อน
มาตรฐาน (SE) ของลักษณะที่ศึกษาในฟารมที่ 1

ลักษณะ 1 พันธุสุกร LS Means  SE

FL, วัน ดูรอค 807.59 a         29.524532
แลนดเรซ 874.95 b         20.980025
ลารจไวท             883.58 b         34.168475

TL, วัน               ดูรอค              1207.27 a         27.96120
แลนดเรซ              1254.52 a        19.86913
ลารจไวท              1262.83 a        32.35925

LTB, ตัว ดูรอค    47.83 a              1.1306585
แลนดเรซ    48.65 b              0.8034418
ลารจไวท    49.70 b               1.306585 

LBA, ตัว ดูรอค                  42.24 a          1.0005508
แลนดเรซ                  43.20 a           0.7109877
ลารจไวท                 44.42 a               1.1579284

LNW, ตัว ดูรอค    36.51 a               0.9823087
แลนดเรซ    38.64 b            0.6980249
ลารจไวท                38.80 b              1.1368170

    1       = ดูตารางที่ 4.1
a , b    = คาเฉลี่ยที่มีตัวอักษรตางกันแตกตางกัน (P<0.05)
FT     = อายุการใชงานที่ใหผลผลิต
TL     = อายุการใชงานที่แทจริง
LTB  = จํานวนลูกคลอดทั้งหมดตลอดชั่วอายุ
LBA  = จํานวนลูกคลอดมีชีวิตทั้งหมดตลอดชั่วอายุ
LNW =  จํานวนลูกหยานมทั้งหมดตลอดชั่วอายุ
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ตารางที่ 4.2  คาเฉล่ียกําลังสองนอยที่สุด (Least Square Means;LS Means) และคาความคาดเคลื่อนมาตร
ฐาน (SE) ของลักษณะที่ศึกษาฟารมที่ 2

ลักษณะ 1 พันธุ            LS Means                    SE

FL, วัน          ดูรอค   804.93 a              31.961212
แลนดเรซ   806.16a 28.186230
ลารจไวท   832.87a 28.622858
ยอรคเชียร   817.03a 31.518503

TL, วัน ดูรอค              1160.73a 31.96121
แลนดเรซ              1161.96a 28.18623
ลารจไวท              1188.67a 28.62286
ยอรคเชียร              1172.83a 31.51850

LTB, ตัว ดูรอค    64.01 a    1.1651054
แลนดเรซ    68.39 b    1.0274932
ลารจไวท    67.82 b    1.0434099
ยอรคเชียร    68.23b   1.1489670

LBA, ตัว ดูรอค    55.29 a    1.0579650
แลนดเรซ    58.56 b    0.9330073
ลารจไวท    58.68 b    0.9474604
ยอรคเชียร    59.68 b   1.0434099

LNW, ตัว ดูรอค    50.02 a   0.7264854
แลนดเรซ    55.46 b   0.6406792
ลารจไวท    54.29 c   0.6506093
ยอรคเชียร    55.81 b   0.7164255

a,b,c =  คาเฉลี่ยที่มีตัวอักษรตางกันแตกตางกัน (P<0.05)
     1  =  ดูตารางที่ 4.1
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1.2  ปจจัยที่มีอิทธิพลตอลักษณะที่ศึกษา

การวิเคราะหปจจัยที่มีอิทธิพลตอลักษณะที่ศึกษาไดแก พันธุสุกร  ลําดับครอกเมื่อถูกคัด
ทิ้งและ  ป-ฤดูกาลที่แมสุกรใหลูกครั้งแรกไดกําหนดใหเปนปจจัยคงที่ ซึ่งพบวามีอิทธิพลตอ
ลักษณะที่ศึกษาทุกลักษณะ ยกเวนลักษณะ LBA และ LNW ในฟารมที่ 1 และลักษณะ LBA ใน
ฟารมที่ 2 สําหรับอายุเมื่อใหลูกครั้งแรก อัตราการเจริญเติบโตเฉลี่ยตอวัน และความหนาไขมัน
สันหลังในวันสิ้นสุดการทดสอบกําหนดใหเปนความแปรปรวนรวม (Covariates) ซึ่งมีอิทธิพลตอ
ลักษณะ TL และ LTB ของฟารมที่ 1 และลักษณะ LNW ของฟารมที่ 2  ดังแสดงในตารางที่ 4.3

ตารางที่ 4.3  ปจจัยที่มีอิทธิพลตอลักษณะที่ศึกษา

ปจจัย
ลักษณะ1        BREED         PARITY   FFMM*FFYY AGEFF            ADG          BF

ฟารมที่ 1
FL  *               ***                ***                      ns               ns           ns
TL               ns ***       ***                     *** ns           **
LTB ns ***         *                      * *           ns
LBA ns ***       ns                     ns ns           ns
LNW * ***       ns                     ns ns           ns
ฟารมที่ 2
FL ns ***       ***      ns ns          ns
TL     ns ***       ***                    *** ns          ns
LTB ***               ***       **                    **               ns          ns
LBA *** ***       ns                    ns ns          ns
LNW *** ***       **                     * *          ns

1    = ดูตารางที่ 4.1   BREED =  พันธุสุกร BF   =  ความหนาไขมันสันหลัง
*    =  P< 0.05 PARITY =  ลําดับครอกเมื่อถูกคัดทิ้ง
**   =  p< 0.01 FFMM*FFYY =  ปฤดูกาลที่แมสุกรใหลูกครั้งแรก
*** =   p< 0.001 AGEFF =  อายุเม่ือแมสุกรใหลูกครั้งแรก
ns  =  p> 0.05 ADG =  อัตราการเจริญเติบโตเฉล่ียตอวัน
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1.3  คาเฉลี่ยของปจจัยที่มีผลตอลักษณะที่ศึกษา

1.3.1 ฟารมที่ 1

ปจจัยที่มีผลตอลักษณะที่ศึกษาไดแก ลําดับครอกเมื่อถูกคัดทิ้ง   อายุเมื่อใหลูกครั้ง
แรก  อัตราการเจริญเติบโตเฉลี่ยตอวัน และความหนาของไขมันสันหลังในวันสิ้นสุดการทดสอบมี
คาเฉลี่ยและสวนเบี่ยงเบนมาตรฐานเมื่อทําการวิเคราะหไมแยกพันธุเทากับ 3.06±2.11 ครอก , 
369.65±50.62 วัน , 819.47±97.98 กรัมตอวัน และ 1.17±0.28 เซนติเมตร ตามลําดบั เมื่อทํา
การวิเคราะหแยกพันธุ สุกรพันธุดูรอดมีคาเทากับ 3.46±2.33 ครอก , 359.00±49.21 วัน  
809.19±82.94 กรัมตอวัน และ 1.28±0.27 เซนติเมตร ตามลําดับ  สุกรพันธุแลนดเรซมีคาเทา
กับ 2.92±1.94 ครอก , 373.40±51.18 วัน , 820.66±104.15 กรัมตอวัน และ 1.14±0.29 
เซนติเมตร ตามลําดับและสุกรพันธุลารจไวทมีคาเทากับ 3.01±2.43 ครอก , 371.35±48.35 วัน  
831.67±88.28 กรัมตอวัน และ 1.19±0.19 เซนติเมตร ตามลําดับ ดังแสดงในตารางที่ 4.4     

1.3.2  ฟารมที่ 2

คาเฉลี่ยและคาเบี่ยงเบนมาตรฐานของปจจัยที่มีผลตอลักษณะที่ศึกษา เมื่อทําการ
วิเคราะหไมแยกพันธุมีคาเทากับ 4.10±2.88 ครอก , 355.31±32.97 วัน , 784.80±102.17 กรัม
ตอวัน และ 1.19±0.17 เซนติเมตร ตามลําดับ เมื่อทําการวิเคราะหแยกพันธุ สุกรพันธุดรูอคมีคา
เทากับ 3.94±2.41 ครอก , 356.95±31.50 วัน , 781.21±107.60 กรัมตอวันและ 1.29±0.17 
เซนติเมตร ตามลําดับ  สุกรพันธุแลนดเรซมีคาเทากับ 4.00±2.84 ครอก , 350.55±32.62 , วัน  
768.79±96.89  กรัมตอวัน และ 1.19±0.17  เซนติเมตร ตามลําดับ  สุกรพันธุลารจไวทมีคาเทา
กับ 4.39±2.96 ครอก , 357.07±33.14 วัน , 809.05±95.60 กรัมตอวัน และ 1.15±0.15 
เซนติเมตร ตามลําดับ  สุกรพันธุยอรคเซียรมีคาเทากับ 3.86±2.87 ครอก , 360.74±34.18 วัน ,  
768.47±113.90 กรัมตอวัน และ 1.19±0.17 เซนติเมตร ตามลําดับ ดังแสดงในตารางที่ 4.5
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ตารางที่ 4.4  คาเฉลี่ย สวนเบี่ยงเบนมาตรฐาน (Standard deviation,SD)  คาต่ําสุด และ คาสูง
สุดของปจจัยที่มีผลตอลักษณะที่ศึกษาวิเคราะหไมแยกพันธุและวิเคราะหแยกพันธุในฟารมที่ 1

ลักษณะ2    พันธุ คาเฉลี่ย             SD   คาต่ําสุด  คาสูงสุด

PARITY, ครอก
ดูรอค 3.46 a 2.33 1.00 9.00
แลนดเรซ 2.92 a 1.94 1.00 9.00
ลารจไวท 3.01 a 2.43 1.00 9.00
ไมแยกพันธุ 3.06 2.11 1.00 9.00

AGEFF,วัน
ดูรอค 359.00 a 49.21 283 478
แลนดเรซ 373.40 a 51.18 259 480
ลารจไวท 371.35 a 48.35 273 480
ไมแยกพันธุ 369.65 50.62 259 480

ADG, กรัม
ดูรอค 809.19 a 82.94 644.44 1026
แลนดเรซ 820.66 a 104.15 560 1140
ลารจไวท 831.67 a 88.28 641 1026.79
ไมแยกพันธุ 819.47 97.98 560 1140

BF, เซนติเมตร
ดูรอค 1.28 a 0.27 0.85 2.40
แลนดเรซ 1.14b 0.29 0.68 2.41
ลารจไวท 1.19ab 0.19 0.90 1.70
ไมแยกพันธุ 1.17 0.28 0.68 2.41

a , b  =  คาเฉลี่ยที่มีตัวอักษรตางกันแตกตางกัน (P<0.05)
     2  =  ดูตารางที่ 4.3
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ตารางที่ 4.5 คาเฉลี่ย  สวนเบี่ยงเบนมาตรฐาน (Standard deviation,SD) คาต่ําสุด และ คาสูง
สุดของปจจัยที่มีผลตอลักษณะที่ศึกษาวิเคราะหไมแยกพันธุและวิเคราะหแยกพันธุในฟารมที่ 2.

ลักษณะ 2     พันธุ คาเฉลี่ย SD            คาต่ําสุด             คาสูงสุด

PARITY, ครอก
ดูรอค 3.94 a 2.41 1.00 10.00
แลนดเรซ 4.00 ab 2.84 1.00 13.00
ลารจไวท 4.39 b 2.96 1.00 13.00
ยอรคเชียร 3.86 a 2.87 1.00 12.00
ไมแยกพันธุ 4.10 2.82 1.00 13.00

AGEFF,วัน
ดูรอค 356.95 a 31.50 296 462
แลนดเรซ 350.55 b 32.62 293 476
ลารจไวท 357.07 a 33.14 295 477
ยอรคเชียร 360.74a 34.18 303 471
ไมแยกพันธุ 355.31 32.97 293 477

ADG, กรัม
ดูรอค 781.21 a 107.60 510 1,090
แลนดเรซ 768.79 a 96.89 510 1,080
ลารจไวท 809.05 b 95.60 550 1,360
ยอรคเชียร 768.47 a 113.90 50 1,150
ไมแยกพันธุ 784.80 102.17 50 1,360

BF, เซนติเมตร
ดูรอค 1.29 a 0.17 0.92 1.92
แลนดเรซ 1.19 b 0.17 0.55 3.05
ลารจไวท 1.15 c 0.15 0.76 1.86
ยอรคเชียร 1.19 b 0.17 0.82 1.79
ไมแยกพันธุ 1.19 0.17 0.55 3.05

 a , b ,c  = คาเฉลี่ยที่มีตัวอักษรตางกันแตกตางกัน (P<0.05)
        2  =  ดูตารางที่ 4.3
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2. ผลการประมาณคาพื้นฐานทางพันธุกรรม

2.1  การวิเคราะหองคประกอบความแปรปรวน

การประมาณคาองคประกอบความแปรปรวนดวย  Animal model  โดยใชวิธี  REML ตาม
โมเดล 3.1 และ 3.2 ซึ่งประกอบดวยความแปรปรวนของยีนแบบบวกสะสม (σa

2) และความ
แปรปรวนของความคลาดเคลื่อน (σe

2) โดยการวิเคราะหคร้ังละ 4 ลักษณะพรอมกัน  แยกเปน
การวิเคราะหขอมูลไมแยกพันธุ และวิเคราะหขอมูลแยกเปนแตละพันธุในทั้งสองฟารมโดยมีผล
การวิเคราะหดังนี้

2.1.1 สถาบันวิจัยและทดสอบพันธุสุกร (ฟารมที่ 1)

คาองคประกอบความแปรปรวนของลักษณะที่ศึกษาไดแก ลักษณะอายุการ
ใชงานที่ใหผลผลิต (FL) ลักษณะอายุการใชงานที่แทจริง (TL) จํานวนลูกคลอดทั้งหมดตลอดชั่ว
อายุ (LTB) จํานวนลูกคลอดมีชีวิตตลอดชั่วอายุ (LBA) และจํานวนลูกหยานมทั้งหมดตลอดชั่ว
อายุ (LTB) เมื่อทําการวิเคราะหไมแยกพันธุ  คาความแปรปรวนของยีนแบบบวกสะสม (σa

2) มี
คาเทากับ 780.76 วัน2 , 807.77 วัน2 , 8.01 ตัว2 , 7.54 ตัว2 และ 6.74 ตัว2 ตามลําดับ คาองค
ประกอบความแปรปรวนของความคลาดเคลื่อนหรือส่ิงแวดลอม (σe

2) มีคาเทากับ 24669 วัน2 ,
24645  วัน2 , 36.28 ตัว2 , 29.91 ตัว2 และ 27.67 ตัว2 ตามลําดับ  เมื่อทําการวิเคราะหแยกพันธุ
จะไดคาองคประกอบความแปรปรวนดังนี้

พันธุดูรอคมีคาความแปรปรวนของยีนแบบบวกสะสม (σa
2) เทากับ 929.44

วัน2 , 1930.10 วัน2 , 12.96 ตัว2 , 11.68 ตัว2 และ 4.02 ตัว2 ตามลําดับ สําหรับคาองคประกอบ
ความแปรปรวนของความคลาดเคลื่อน (σe

2) มีคาเทากับ 29598 วัน2 , 48143 วัน2 , 65.04 ตัว2 ,
52.99 ตัว2 และ 26.42 ตัว2 ตามลําดับ  ดังแสดงในตารางที่ 4.6

พันธุแลนดเรซมีคาความแปรปรวนของยีนแบบบวกสะสม (σa
2) เทากับ 

607.89 วัน2 , 710.91 วัน2 ,13.90 ตัว2 , 9.16 ตัว2 และ 5.57 ตัว2 ตามลําดับ  สําหรับคาองค
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ประกอบความแปรปรวนของความคลาดเคลื่อน (σe
2) มีคาเทากับ 27284 วัน2 , 27199 วัน2  

15.07 ตัว2 , 28.69 ตัว2 และ 28.34 ตัว2 ตามลําดับ  ดังแสดงในตารางที่ 4.6

พันธุลารจไวทมีคาความแปรปรวนของยีนแบบบวกสะสม (σa
2) เทากับ

1365.10 วัน2 , 1373.7วัน2 , 8.03 ตัว2 , 7.40 ตัว2 และ 6.73 ตัว2 ตามลําดับ สําหรับคาองค
ประกอบความแปรปรวนของความคลาดเคลื่อน (σe

2) มีคาเทากับ 12354 วัน2 , 12859 วัน2  ,  
36.26 ตัว2 , 30.04 ตัว2 และ 27.68 ตัว2 ตามลําดับ ดังแสดงในตารางที่ 4.6

2.1.2 ฟารมที่ 2

เมื่อทําการวิเคราะหไมแยกพันธุ  คาความแปรปรวนของยีนแบบบวกสะสม
(σa

2) มีคาเทากับ 2363.1 วัน2 , 2380 วัน2 , 13.45 ตัว2 , 12.05 ตัว2 และ 3.95 ตัว2 ตามลําดับ 
และมีคาองคประกอบความแปรปรวนของความคลาดเคลื่อน (σe

2) เทากับ 47738 วัน2 , 47726 
วัน2 , 64.67 ตัว2 , 52.70 ตัว2 และ26.48 ตัว2 ตามลําดับ และเมื่อทําการวิเคราะหแยกพันธุจะได
ผลของการวิเคราะดังนี้

พันธุดูรอคมีคาความแปรปรวนของยีนแบบบวกสะสม (σa
2) เทากับ 68.55 วัน2 ,

64.27 วัน2 , 5.81 ตัว2 , 5.58 ตัว2 และ 2.11 ตัว2 ตามลําดับ สวนคาองคประกอบความแปรปรวน
ของความคลาดเคลื่อน (σe

2) มีคาเทากับ 4201.5 วัน2 , 4199 วัน2 , 47.72 ตัว2 , 39.14 ตัว2 และ 
19.98 ตัว2 ตามลําดับ ดังแสดงในตารางที่ 4.7

พันธุแลนดเรชมีคาความแปรปรวนของยีนแบบบวกสะสม (σa
2) เทากับ 965.05 

วัน2 , 965.18วัน2 , 22.71 ตัว2  , 17.51 ตัว2 และ 4.28 ตัว2 ตามลําดับ สวนคาองคประกอบความ
แปรปรวนของความคลาดเคลื่อน (σe

2) มีคาเทากับ 8964.3 วัน2 , 8961.3 วัน2 , 48.95 ตัว2 ,
35.98 ตัว2 และ 18.13 ตัว2 ตามลําดับ  ดังแสดงในตารางที่ 4.7

พันธุลารจไวทมีคาความแปรปรวนของยีนแบบบวกสะสม (σa
2) เทากับ 1350.6 

วัน2 , 1154.7 วัน2 , 9.42 ตัว2 , 10.36 ตัว2 และ 4.41 ตัว2 ตามลําดับ  สวนคาองคประกอบความ
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แปรปรวนของความคลาดเคลื่อน (σe
2) มีคาเทากับ 86485 วัน2 , 86248 วัน2 , 86.94 ตัว2 ,

71.03 ตัว2 และ 29.54 ตัว2 ตามลําดับ  ดังแสดงในตารางที่ 4.7

พันธุยอรคเชียรมีคาความแปรปรวนของยีนแบบบวกสะสม (σa
2) เทากับ  

6941.2 วัน2 , 6978.8 วัน2 , 8.36 ตัว2 , 5.58 ตัว2 และ 1.7 ตัว2 ตามลําดับ  สวนคาองคประกอบ
ความแปรปรวนของความคลาดเคลื่อน (σe

2) มีคาเทากับ 69704 วัน2 , 69630 วัน2 , 53.19 ตัว2 ,
53.04 ตัว2 และ 26.28 ตัว2ตามลําดับ  ดังแสดงในตารางที่ 4.7

2.2  การประมาณคาอัตราพันธุกรรม

คาอัตราพันธุกรรมคํานวณจากคาองคประกอบความแปรปรวน (σa
2 และσe

2) ที่ไดจาก
ขางบนโดยใชสมการที่ 3.5 โดยทําการวิเคราะหไมแยกพันธุและวิเคราะหแยกพันธุดังนี้

2.2.1 ฟารมที่ 1

คาอัตราพันธุกรรมของลักษณะที่ศึกษาไดแกลักษณะอายุการใชงานที่ใหผลผลิต 
(FL) ลักษณะอายุการใชงานที่แทจริง (TL) จํานวนลูกคลอดทั้งหมดตลอดชั่วอายุ (LTB) จํานวน
ลูกคลอดมีชีวิตตลอดชั่วอายุ (LBA) และจํานวนลูกหยานมทั้งหมดตลอดชั่วอายุ (LTB) เมื่อทํา
การวิเคราะหไมแยกพันธุมีคาเทากบั 0.03 , 0.03 , 0.21 , 0.20 และ 0.19 ตามลําดับ  และเมื่อทํา
การวิเคราะหแยกพันธุ สุกรพันธุดูรอคมีคาอัตราพันธุกรรมเทากับ 0.03 , 0.03 , 0.16 , 0.18 และ 
0.13 ตามลําดับ  สุกรพันธุแลนดเรซมีคาเทากับ 0.02 , 0.02 , 0.28 , 0.24 และ 0.16 ตามลําดับ 
และสุกรพันธุลารจไวทมีคาเทากับ 0.09 , 0.09 , 0.18 , 0.19 และ 0.19 ตามลําดับ ดังแสดงในตา
รางที่ 4.6

2.2.2  ฟารมที่ 2

เมื่อทําการวิเคราะหไมแยกพันธุคาอัตราพันธุกรรมของลักษณะที่ศึกษามีคาเทากับ 
0.04 , 0.04 ,0.17 , 0.18 และ 0.12 ตามลําดับ และเมื่อทําการวิเคราะหแยกพันธุคาอัตราพันธุ
กรรมของสุกรพันธุดูรอคมีคาเทากับ 0.01 , 0.01 , 0.10 , 0.12 และ 0.09 ตามลําดับ พันธุแลนด
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เรซมีคาเทากับ 0.09 , 0.09 , 0.31 , 0.32 และ 0.19 ตามลําดับ พันธุลารจไวทมีคาเทากับ 0.01 , 
0.01 , 0.09 , 0.12 และ 0.12 ตามลําดับ และพันธุยอรคเชียรมีคาเทากับ 0.09 , 0.09 , 0.13 , 
0.09 และ 0.06 ดังแสดงในตารางที่ 4.7

2.3  คาสหสัมพันธทางพันธุกรรมและคาสหสัมพันธทางลักษณะปรากฎ

คาสหสัมพันธทางพันธุกรรมและคาสหสัมพันธทางลักษณะปรากฎระหวางลักษณะที่ทํา
การศึกษาไดแก ลักษณะอายุการใชงานที่ใหผลผลิตและลักษณะอายุการใชงานที่แทจริงกับ
ลักษณะจํานวนลูกคลอดทั้งหมดตลอดชั่วอายุ  ลักษณะจํานวนลูกคลอดมีชีวิตตลอดชั่วอายุ และ
ลักษณะจํานวนลูกหยานมทั้งหมดตลอดชั่วอายุโดยใชสมการที่ 3.6 และ 3.7 ซึ่งมีผลของ
วิเคราะหดังนี้

2.3.1  ฟารมที่ 1

คาสหสัมพันธทางพันธุกรรมระหวางลักษณะอายุการใชงานที่ใหผลผลิตและ
ลักษณะอายุการใชงานที่แทจริงกับลักษณะจํานวนลูกคลอดทั้งหมดตลอดชั่วอายุ  ลักษณะ
จํานวนลูกคลอดมีชีวิตตลอดชั่วอายุและลักษณะจํานวนลูกหยานมทั้งหมดตลอดชั่วอายุเมื่อทํา
การวิเคราะหไมแยกพันธุมีคาเทากับ 0.37 , 0.65 และ 0.63 ตามลําดับ   คาสหสัมพันธทางพันธุ
กรรมระหวางลักษณะจํานวนลูกคลอดทั้งหมดตลอดชั่วอายุกับลักษณะจํานวนลูกคลอดมีชีวิต
และจํานวนลูกหยานมตลอดชั่วอายุมีคาเทากับ 0.92 และ 0.92  ตามลําดับ สําหรับคาสหสัมพันธ
ทางพันธุกรรมระหวางลักษณะจํานวนลูกคลอดมีชีวิตตลอดชั่วอายุและลักษณะจํานวนลูกหยา
นมตลอดชั่วอายุมีคาเทากับ 0.97  คาสหสัมพันธทางลักษณะปรากฎระหวางลักษณะอายุการใช
งานที่ใหผลผลิตและลักษณะอายุการใชงานที่แทจริงกับลักษณะจํานวนลูกคลอดทั้งหมดตลอดชั่ว
อายุ  ลักษณะจํานวนลูกคลอดมีชีวิตตลอดชั่วอายุและลักษณะจํานวนลูกหยานมทั้งหมดตลอด
ชั่วอายุมีคาเทากับ 0.07 , 0.10 และ 0.10 ตามลําดับ   คาสหสัมพันธทางลักษณะปรากฎระหวาง
ลักษณะจํานวนลูกคลอดทั้งหมดตลอดชั่วอายุกับลักษณะจํานวนลูกคลอดมีชีวิตและจํานวนลูก
หยานมตลอดชั่วอายุมีคาเทากับ  0.87 และ 0.80   ตามลําดับ  สําหรับคาสหสัมพันธทางลักษณะ
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ปรากฎระหวางลักษณะจํานวนลูกคลอดมีชีวิตตลอดชั่วอายุและลักษณะจํานวนลูกหยานมตลอด
ชั่วอายุมีคาเทากับ 0.90 (ดังแสดงในตารางที่ 4.8) เมื่อทําการวิเคาะหแยกพันธุคาสหสัมพันธทาง
พันธุกรรมและคาสหสัมพันธทางลักษณะปรากฎที่ไดมีดังนี้

พันธุดูรอคมีคาสหสัมพันธทางพันธุกรรมระหวางลักษณะอายุการใชงานที่ใหผล
ผลิตและลักษณะอายุการใชงานที่แทจริงกับลักษณะจํานวนลูกคลอดทั้งหมดตลอดชั่วอายุ  
ลักษณะจํานวนลูกคลอดมีชีวิตตลอดชั่วอายุและลักษณะจํานวนลูกหยานมทั้งหมดตลอดชั่วอายุ
พบวามีคาอยูระหวาง  –0.39 ถึง 0.98   สําหรับคาสหสัมพันธทางลักษณะปรากฎมีคาอยูระหวาง
-0.07 ถึง 0.88  ดังแสดงในตารางที่ 4.8

พันธุแลนดเรซมีคาสหสัมพันธทางพันธุกรรมระหวางลักษณะอายุการใชงานที่ให
ผลผลิตและลักษณะอายุการใชงานที่แทจริงกับลักษณะจํานวนลูกคลอดทั้งหมดตลอดชั่วอายุ  
ลักษณะจํานวนลูกคลอดมีชีวิตตลอดชั่วอายุและลักษณะจํานวนลูกหยานมทั้งหมดตลอดชั่วอายุ
พบวามีคาอยูระหวาง 0.48 ถึง 0.91 สําหรับคาสหสัมพันธทางลักษณะปรากฎมีคาอยูระหวาง 
0.15 ถึง 0.88  ดังแสดงในตารางที่ 4.8

พันธุลารจไวทมีคาสหสัมพันธทางพันธุกรรมระหวางลักษณะอายุการใชงานที่ให
ผลผลิตและลักษณะอายุการใชงานที่แทจริงกับลักษณะจํานวนลูกคลอดทั้งหมดตลอดชั่วอายุ  
ลักษณะจํานวนลูกคลอดมีชีวิตตลอดชั่วอายุและลักษณะจํานวนลูกหยานมทั้งหมดตลอดชั่วอายุ
พบวามีคาอยูระหวาง 0.32 ถึง 0.97 สําหรับคาสหสัมพันธทางลักษณะปรากฎมีคาอยูระหวาง 
0.03 ถงึ 0.90  ดังแสดงในตารางที่ 4.8

2.3.2  ฟารมที่ 2

คาสหสัมพันธทางพันธุกรรมระหวางลักษณะอายุการใชงานที่ใหผลผลิตและ
ลักษณะอายุการใชงานที่แทจริงกับลักษณะจํานวนลูกคลอดทั้งหมดตลอดชั่วอายุ  ลักษณะ
จํานวนลูกคลอดมีชีวิตตลอดชั่วอายุและลักษณะจํานวนลูกหยานมทั้งหมดตลอดชั่วอายุเมื่อทํา
การวิเคราะหไมแยกพันธุมีคาเทากับ 0.21 , 0.25 และ -0.14 ตามลําดับ   คาสหสัมพันธทางพันธุ
กรรมระหวางลักษณะจํานวนลูกคลอดทั้งหมดตลอดชั่วอายุกับลักษณะจํานวนลูกคลอดมีชีวิต
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และจํานวนลูกหยานมตลอดชั่วอายุมีคาเทากับ 0.97 และ 0.65 ตามลําดับ สําหรับคาสหสัมพันธ
ทางพันธุกรรมระหวางลักษณะจํานวนลูกคลอดมีชีวิตตลอดชั่วอายุและลักษณะจํานวนลูกหยา
นมตลอดชั่วอายุมีคาเทากับ 0.68  สําหรับคาสหสัมพันธทางลักษณะปรากฎระหวางลักษณะอายุ
การใชงานที่ใหผลผลิตและลักษณะอายุการใชงานที่แทจริงกับลักษณะจํานวนลูกคลอดทั้งหมด
ตลอดชั่วอายุ  ลักษณะจํานวนลูกคลอดมีชีวิตตลอดชั่วอายุและลักษณะจํานวนลูกหยานมทั้ง
หมดตลอดชั่วอายุมีคาเทากับ -0.05 , -0.04 และ -0.05 ตามลําดับ   คาสหสัมพันธทางลักษณะ 
ปรากฎระหวางลักษณะจํานวนลูกคลอดทั้งหมดตลอดชั่วอายุกับลักษณะจํานวนลูกคลอดมีชีวิต
และจํานวนลูกหยานมตลอดชั่วอายุมีคาเทากับ 0.88 และ 0.50 ตามลําดับ สําหรับคาสหสัมพันธ
ทางลักษณะปรากฎระหวางลักษณะจํานวนลูกคลอดมีชีวิตตลอดชั่วอายุและลักษณะจํานวนลูก
หยานมตลอดชั่วอายุมีคาเทากับ 0.61 (ดังแสดงในตารางที่ 4.9)  เมื่อทําการวิเคาะหแยกพันธุ
คาสหสัมพันธทางพันธุกรรมและคาสหสัมพันธทางลักษณะปรากฎที่ไดมีดังนี้

พันธุดูรอคมีคาสหสัมพันธทางพันธุกรรมระหวางลักษณะอายุการใชงานที่ใหผล
ผลิตและลักษณะอายุการใชงานที่แทจริงกับลักษณะจํานวนลูกคลอดทั้งหมดตลอดชั่วอายุ  
ลักษณะจํานวนลูกคลอดมีชีวิตตลอดชั่วอายุและลักษณะจํานวนลูกหยานมทั้งหมดตลอดชั่วอายุ
พบวามีคาอยูระหวาง –0.88 ถึง 0.97 สําหรับคาสหสัมพันธทางลักษณะปรากฎมีคาอยูระหวาง 
0.05 ถึง 0.88  ดังแสดงในตารางที่ 4.9

พันธุแลนดเรซมคีาสหสัมพันธทางพันธุกรรมระหวางลักษณะอายุการใชงานที่ใหผล
ผลิตและลักษณะอายุการใชงานที่แทจริงกับลักษณะจํานวนลูกคลอดทั้งหมดตลอดชั่วอายุ  
ลักษณะจํานวนลูกคลอดมีชีวิตตลอดชั่วอายุและลักษณะจํานวนลูกหยานมทั้งหมดตลอดชั่วอายุ
พบวามีคาอยูระหวาง  0.57 ถึง 0.99  สําหรับคาสหสัมพันธทางลกัษณะปรากฎมีคาอยูระหวาง
 -0.002 ถึง 0.85  ดังแสดงในตารางที่ 4.9

พันธุลารจไวทมีคาสหสัมพันธทางพันธุกรรมระหวางลักษณะอายุการใชงานที่ใหผล
ผลิตและลักษณะอายุการใชงานที่แทจริงกับลักษณะจํานวนลูกคลอดทั้งหมดตลอดชั่วอายุ  
ลักษณะจํานวนลูกคลอดมีชีวิตตลอดชั่วอายุและลักษณะจํานวนลูกหยานมทั้งหมดตลอดชั่วอายุ
พบวามีคาอยูระหวาง  -0.12 ถึง 0.88   สําหรับคาสหสัมพันธทางลักษณะปรากฎมีคาอยูระหวาง
 -0.08 ถึง 0.90  ดังแสดงในตารางที่ 4.9
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พันธุยอรคเชียรมีคาสหสัมพันธทางพันธุกรรมระหวางลักษณะอายุการใชงานที่ให
ผลผลิตและลักษณะอายุการใชงานที่แทจริงกับลักษณะจํานวนลูกคลอดทั้งหมดตลอดชั่วอายุ  
ลักษณะจํานวนลูกคลอดมีชีวิตตลอดชั่วอายุและลักษณะจํานวนลูกหยานมทั้งหมดตลอดชั่วอายุ
พบวามีคาอยูระหวาง -0.81 ถึง 0.99 สําหรับคาสหสัมพันธทางลักษณะปรากฎมีคาอยูระหวาง 
0.001 ถึง 0.87  ดังแสดงในตารางที่ 4.9
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ตารางที่ 4.6  องคประกอบความแปรปรวนทางพันธุกรรมและคาอัตราพันธุกรรมของลักษณะที่
ศึกษาของสถาบันและทดสอบพันธุสุกร (ฟารมที่1)

ลักษณะที่ศึกษา 1 พันธุ   σa
2  σe

2 h2

FL ดูรอค   929.44               29598 0.03
แลนดเรซ   607.89 27284 0.02
ลารจไวท 1365.10 12354 0.09
ไมแยกพันธุ   780.76 24669 0.03

TL ดูรอค 1930.10 48143 0.03
แลนดเรซ    710.91 27199 0.02
ลารจไวท  1373.70 12859 0.09
ไมแยกพันธุ         807.77 24645 0.03

LTB ดูรอค      12.96 65.04 0.16
แลนดเรซ      13.90 15.07 0.28
ลารจไวท                      8.03                             36.26               0.18
ไมแยกพันธุ              8.01             65.04               0.21

LBA ดูรอค      11.68 52.99 0.18
แลนดเรซ        9.16 28.69 0.24
ลารจไวท        7.40 30.04 0.19
ไมแยกพันธุ      7.54 29.91 0.20

LNW ดูรอค       4.02 26.42 0.13
แลนดเรซ       5.57 28.34 0.16
ลารจไวท       6.73               27.68 0.19
ไมแยกพันธุ      6.74 27.67 0.19

1          =  ดูตารางที่ 4.1
σa

2    =    ความแปรปรวนของยีนแบบบวกสะสม
σe

2   = ความแปรปรวนของความคลาดเคลื่อน
  h2     = คาอัตราพันธุกรรม



53

ตารางที่ 4.7 องคประกอบความแปรปรวนทางพันธุกรรมและคาอัตราพันธุกรรมของลักษณะที่
ศึกษาในฟารมที่2

ลักษณะที่ศึกษา 1 พันธุ    σa
2  σe

2 h2

FL ดูรอค 68.55 4201.5 0.01
แลนดเรซ 965.05 8964.3 0.09
ลารจไวท 1350.6 86485 0.01
ยอรคเชียร 6941.2 69704 0.09
ไมแยกพันธุ 2363.1 47738 0.04

TL ดูรอค 64.27 4199 0.01
แลนดเรซ 965.18 8961.3 0.09
ลารจไวท 1154.7 86248 0.01
ยอรคเชียร 6978.8 69630 0.09
ไมแยกพันธุ 2380 47726 0.04

LTB ดูรอค 5.81  47.72 0.10
แลนดเรซ 22.71 48.95 0.31
ลารจไวท 9.42 86.94 0.09
ยอรคเชียร 8.36 5319 0.13
ไมแยกพันธุ 13.45 64.67 0.17

LBA ดูรอค  5.58 39.14 0.12
แลนดเรซ 17.51 35.98 0.32
ลารจไวท 10.36 71.03 0.12
ยอรคเชียร  5.58 53.04 0.09
ไมแยกพันธุ 12.05 52.70 0.18

LNW ดูรอค 2.11 19.98 0.09
แลนดเรซ 4.28 18.13 0.19
ลารจไวท 4.41 29.54 0.12
ยอรคเชียร 1.7 26.28 0.06
ไมแยกพันธุ 3.95 26.48 0.12

1 = ดูตารางที่ 4.1
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ตารางที่ 4.8  คาอัตราพันธุกรรม (เสนทะแยงมุม) คาสหสัมพันธทางพันธุกรรม (เหนือเสนทะแยง
มุม) และคาสหสัมพันธทางลักษณะปรากฎ (ใตเสนทะแยงมุม) ไมแยกพันธุและแยกพันธุในฟารม
ที่ 1

ลักษณะ1   FL LTB LBA LNW

ไมแยกพันธุ
FL 0.03 0.37 0.65 0.63
LTB 0.07 0.21 0.92 0.92
LBA 0.10 0.87 0.20 0.97
LNW 0.10 0.80 0.90 0.19
พันธุดูรอค
FL 0.03 0.35 0.44            -0.39
LTB -0.07 0.16 0.98 0.67
LBA -0.05 0.88 0.18 0.69
LNW -0.08 0.49 0.61 0.13
พันธุแลนดเรซ
FL 0.02 0.48 0.75 0.75
LTB 0.18 0.28 0.91 0.91
LBA 0.19 0.88 0.24 0.71
LNW 0.15 0.82 0.86 0.16
พันธุลารจไวท
FL 0.09 0.32 0.48 0.48
LTB 0.03 0.18 0.92 0.90
LBA 0.03 0.88 0.19 0.97
LNW 0.04 0.80 0.90 0.19

1 = ดูตารางที่ 4.1
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ตารางที่ 4.9  คาอัตราพันธุกรรม (เสนทะแยงมุม) คาสหสัมพันธทางพันธุกรรม (เหนือเสนทะแยง
มุม) และคาสหสัมพันธทางลักษณะปรากฎ (ใตเสนทะแยงมุม) ไมแยกพันธุและแยกพันธุในฟารม
ที่ 2

ลักษณะ  LONG TB BA NW

ไมแยกพันธุ
TL 0.04 0.21 0.25 -0.14
LTB -0.05 0.17 0.97 0.65
LBA -0.04 0.88 0.18 0.68
LNW -0.05 0.50 0.61 0.12
พันธุดูรอค
TL 0.01 -0.88 -0.84 0.14
LTB 0.05 0.10 0.97 -0.28
LBA 0.05 0.88 0.12 -0.45
LNW 0.17 0.33 0.44 0.09
พันธุแลนดเรซ
TL 0.09 0.07 0.69 0.84
TB -0.002 0.31 0.99 0.57
BA 0.005 0.85 0.32 0.63
NW 0.11 0.41 0.56 0.19
พันธุลารจไวท
TL 0.01 0.52 0.10 -0.12
LTB -0.08 0.09 0.88 0.60
LBA -0.06 0.90 0.12 0.75
LNW -0.03 0.57 0.66 0.12
พันธุยอรคเชียร
TL 0.09 0.99 0.95 -0.81
LTB 0.04 0.13 0.97 -0.76
LBA 0.008 0.87 0.09 -0.70
LNW 0.001 0.42 0.60 0.06
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บทที่  5

วิจารณและอภิปรายผล

1. คาเฉลี่ยของลักษณะที่ศึกษา

คาเฉลี่ยของลักษณะที่ทําการศึกษาไดแก อายุการใชงานที่ใหผลผลิต  อายุการใชงานที่แท
จริง  จํานวนลูกคลอดทั้งหมด  จํานวนลูกคลอดมีชีวิตและจํานวนลูกหยานมทั้งหมดตลอดชั่วอายุ
ในฟารมที่ 1 และ ฟารมที่ 2  ที่แสดงในตารางที่ 4.1 และ 4.2 สรุปไดดังนี้

ลักษณะอายุการใชงานที่ใหผลผลิต (FL) ทั้ง 4 พันธุในฟารมที่ 1 และฟารมที่ 2 มีคาเฉลี่ย
อยูระหวาง 804.93±31.96 วัน ถงึ 883.58±34.16 วัน ซึ่งสูงกวารายงานที่ไดมีการศึกษาในตาง
ประเทศโดยมีคาเฉลี่ยเทากับ 730 วัน  585 วัน และ 582.7 วัน (Dijkhuizen et al., 1989; Yazdi 
et al., 2000; Lucia et al., 2000) ที่ศึกษาในสุกรพันธุแลนดเรซและในฝูงสุกรที่ผลิตเปนการคา 
(commercial herd)

ลักษณะอายุการใชงานที่แทจริง (TL) มีคาเฉลี่ยอยูระหวาง 1160.73±31.96 วัน ถึง 
1262.83±32.35 วัน  มีคาใกลเคียงกับรายงานของ Ringmar และ Jonsson (1996) ที่ศึกษาใน
สุกรพันธุแลนดเรซและพันธุลารจไวท และรายงานคาเทากับ 1,135 วัน  และ1,146 วัน  Adamec 
และ Johnson (1997) ศึกษาในสุกรพันธุแลนดเรซและพันธุลารจไวทมีรายงานเทากับ1,112 วัน  
และ Koketsu และคณะ (1999) ศึกษาในฝูง commercial herd รายงานคาเทากับ 1,138 วัน แต
การศึกษาครั้งนี้มีคาสูงกวารายงานของ Reima (1996) ที่ศึกษาในสุกรพันธุแลนดเรซ  พันธุยอรค
เชียรและแมสุกรลูกผสม (แลนดเรซ xยอรคเชียร) มีคาเทากับ 788 วัน  847 วัน  และ 906 วัน 
ตามลําดับ  Yazdi และคณะ (2000) ศึกษาในสุกรพันธุแลนดเรซมีคาเทากับ 970 วัน  และ Le 
cozlez และคณะ (1998) ที่ศึกษาในสุกรลูกผสม(ลารจไวท x แลนดเรซ) มีคาเทากับ 1,009 วัน

ลักษณะจํานวนลูกคลอดทั้งหมด จํานวนลูกคลอดมีชีวิตและลักษณะจํานวนลูกหยานม
ตลอดชั่วอายุของฟารมที่ 1 มีคาใกลเคียงกับรายงานของ Lucia และคณะ (2000) แตมีคาต่ํากวา
รายงานของ Slehar และ Kovac(1986), Le cozlez และคณะ (1998) และ Koketsu และคณะ 
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(1999)  สําหรับฟารมที่ 2 มีคาสูงกวารายงานของ Slehar และ Kovac (1986), Le cozlez และ
คณะ (1998) แตมีคาต่ํากวารายงานของ Koketsu และคณะ (1999)

จากผลการศึกษาครั้งนี้พบวาคาเฉลี่ยของลักษณะอายุการใชงานที่ใหผลผลิตและลักษณะ
อายุการใชงานที่แทจริงของทั้ง 2 ฟารมมีคาคอนขางสูงกวารายงานของตางประเทศทั้งนี้อาจเนื่อง
มาจากความตางกันของอัตราการคัดทิ้งแมพันธุออกจากฝูง ทั้ง 2 ฟารมมีอัตราการคัดทิ้งแมพันธุ
ตอปอยูระหวาง 25-30 เปอรเซ็นต ในขณะที่ตางประเทศเชน แดนมารก  อังกฤษ  สวีเดน  ฝร่ังเศส  
เนเทอรแลนด และ สหรัฐอเมริกา มีอัตราการคัดทิ้งแมพันธุตอปเทากับ 54.8% , 37.2% , 39.4%  
40-50% , 43% และ 50% ตามลําดับ (Stein et al., 1990) การที่ทั้ง 2 ฟารมกําหนดใหมีอัตรา
การคัดทิ้งแมพันธุตอปต่ําก็เพราะตองการใชพันธุกรรมที่มีอยูใหคุมคาที่สุดเพื่อเปนการลดมูลคา
การทดแทนแมพันธุที่ตองนําเขาจากตางประเทศซึ่งมีมูลคาสูงในแตละป  สําหรับคาเฉลี่ยของ
ลักษณะจํานวนลูกคลอดทั้งหมด จํานวนลูกคลอดมีชีวิตและลักษณะจํานวนลูกหยานมตลอดชั่ว
อายุในฟารมที่ 1  ที่มีคาใกลเคียงกับรายงานของ  Lucia และคณะ (2000) แตเมื่อเปรียบเทียบ
ลักษณะของจํานวนวันที่ใหผลผลิตที่แทจริงแลวเห็นวาแมสุกรพันธุดูรอค พันธุแลนดเรซและพันธุ
ลารจไวทในฟารมที่ 1 มีคาที่สูงกวา (807.59, 874.95 และ 883.58 วัน VS 582.7 วัน) ซึ่งแสดงให
เห็นวาแมสุกรในฟารมดังกลาวมีจํานวนวันที่ไมใหผลผลิต (non productive day) มากกวาทั้งนี้
อาจเนื่องมาจากแมสุกรไมแสดงอาการเปนสัดหลังหยานมหรือแมสุกรมีการกลับสัดหลังจากที่ได
รับการผสมซึ่งมาจากสาเหตุหลายประการเชน สภาพของแมสุกร ฤดูกาล อาหารและการจัดการ
เปนตน (อรรณพ คุณาวงษกฤต,2537)

2. คาเฉลี่ยของปจจัยที่มีอิทธิพลตอลักษณะที่ศึกษา

2.1 ลําดับครอกเมื่อแมสุกรถูกคัดทิ้งและสาเหตุ

ลําดับครอกเมื่อแมสุกรถูกคัดทิ้งเมื่อทําการวิเคราะหไมแยกพันธุฟารมที่ 1 มีคาเทากับ 
3.06 ครอก สวนฟารมที่ 2 มีคาเทากับ 4.10 ครอก และเมื่อทําการวิเคราะหแยกพันธแมสุกรพันธุ
ดูรอค พันธุแลนดเรซ  และพันธุลารจไวทในฟารมที่ 1 มีคาเทากับ 3.46 , 2.92  และ 3.01 ครอก 
ตามลําดับ มีคาต่ํากวารายงานของ Dagorn และ Aumaitre (1979), Slehar และ Kovac 
(1986), Ringmar และ Jonsson (1996), Reima (1996) และ Adamec และ Jonhson (1997)
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ที่ศึกษาในสุกรพันธุแลนดเรซและพันธุลารจไวท สําหรับแมสุกรพันธุดูรอค พันธุแลนดเรซ  พันธุ
ลารจไวท  และพันธุยอรคเชียรในฟารมที่ 2 มีคาเทากับ 3.94  , 4.00 , 4.39  และ 3.86 ครอก 
ตามลําดับ สูงกวารายงานของ Reima (1996) และ Sehested และ Schjerve (1996) ที่ศึกษาใน
แมสุกรพันธุแลนดเรซและพันธุยอรคเชียร (แสดงในตารางที่ 1) แมสุกรลูกผสมจะมีแนวโนมของ
ลําดับครอกเมื่อถูกคัดทิ้งที่สูงกวาแมสุกรพันธุแท ลําดับครอกเมื่อถูกคัดทิ้งเปนปจจัยหนึ่งที่มีผล
ตอลักษณะที่ศึกษาโดยเฉพาะตอขนาดของครอกที่แมสุกรตัวนั้นผลิดไดตลอดชั่วอายุ   จากการ
วิเคราะหขอมูลพบวาแมสุกรทุกพันธุของทั้งสองฟารมถูกคัดทิ้งหลังจากใหลูกในครอกที่ 1 มี
เปอรเซ็นตสูงกวาลําดบัครอกอื่นๆโดยมีคาเฉลี่ยในสุกรพันธุดูรอค  พันธุแลนดเรซ และพันธุลารจ
ไวทของฟารมที่ 1 เทากับ 25.7 , 33.0 และ 35.2 เปอรเซ็นต ตามลําดับ  สําหรับแมสุกรพันธุดูรอค  
พันธุแลนดเรซ  พันธุลารจไวท และพันธุยอรคเชียรของฟารมที่ 2 มีคาเฉลี่ยการคัดทิ้งในลําดับ
ครอกที่ 1 เทากับ 22.2 , 26.8 , 26.3 และ 31.6 เปอรเซ็นต ตามลําดับ (แสดงในรูปที่ 5.1 และ 
5.2) ซึ่งมีคาไกลเคียงกับรายงานของ Dagorn และ Aumaitre (1979 ) และ Slehar และ Kovac 
(1986) ที่มีคาเทากับ 31.1 และ 27.12 เปอรเซ็นต ตามลําดับ

สําหรับสาเหตุที่ทําใหมีการคัดทิ้งแมสุกรออกจากฝูงโดยทั่วไปมีผลเนื่องมาจาก ประสิทธิ
ภาพทางดานการสืบพันธุต่ํา ประสิทธิภาพทางดานการใหผลผลิตต่ํา อายุมาก ขาไมแข็งแรงและ
ปญหาทางดานพยาธิสภาพอื่นๆ (Dagorn and Aumaitre,1979; Slehar and Kovac,1986; 
Dijkhuizen et al.,1989; Stein et al.,1990 ; Lucia et al.,1996; Ringmar and Jonsson,1996; 
Koketsu et al.,1999; Morris,2000) (แสดงในตารางที่ 5.1) จากการวิเคราะหขอมูลพบวาแมสุกร
พันธุดูรอค พันธุแลนดเรซ และพันธุลารจไวทในฟารมที่1ถูกคัดทิ้งเนื่องจากมีปญหาทางดานการ
สืบพันธุเทากับ 25.7  , 35.7 และ 32.7 เปอรเซ็นต ตามลําดับ  คัดทิ้งเนื่องจากใหผลผลิตต่ําเทา
กับ 32.1 , 36.1 และ 26.9 เปอรเซ็นต ตามลําดับ  คัดทิ้งเนื่องจากอายุมากเทากับ 22.9 , 10.4 
และ 17.3 เปอรเซ็นต ตามลําดับ แมสุกรตายเทากับ 3.7 , 3.2  และ 1.9 เปอรเซ็นต ตามลําดับ 
และคดัทิ้งเนื่องจากสาเหตุอ่ืนๆเทากับ 15.6 , 14.6  และ 21.2 เปอรเซ็นต ตามลําดับ สําหรับแม
พันธุดูรอค  พันธุแลนดเรซ  พันธุลารจไวท และพันธุยอรคเชียรในฟารมที่ 2 พบวาถูกคัดทิ้งเนื่อง
จากมีปญหาทางดานการสืบพันธุเทากับ 26.7 , 38.2 , 41.8  และ 36.4 เปอรเซ็นต ตามลําดับ ถูก
คัดทิ้งเนื่องจากใหผลผลิตต่ําเทากับ 3.8 , 1.7 , 4.1  และ 1.7 เปอรเซ็นต ตามลําดับ คัดทิ้งเนื่อง
จากอายุมากเทากับ 27.4 , 14.0 , 17.5  และ 18.6 เปอรเซ็นต ตามลําดับ  แมสุกรตายเทากับ 4.9  
, 8.0 , 9.8  และ 11.3 เปอรเซ็นต ตามลําดับ และคัดทิ้งเนื่องจากสาเหตุอ่ืนๆเทากับ 27.5 , 25.9 , 
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21.0  และ 23.3 เปอรเซ็นต ตามลําดับ  (แสดงในรูปที่ 5.3 และ 5.4)  จากการศึกษาครั้งนี้เห็นได
วาแมสุกรในฟารมที่ 1 ถูกคัดทิ้งเนื่องจากเหตุผลทางดานการใหผลผลิตต่ํามีเปอรเซ็นตคอนขาง
สูงเมื่อเทียบกับรายงานจากตางประเทศซึ่งมีคาอยูระหวาง  1.0  ถึง  25.6 เปอรเซ็นต  ทั้งนี้เนื่อง
มาจากเหตุผล 2 ประการคือ  ประการแรกมีการคัดเลือกหยางเขมขนเพื่อใหไดแมสุกรที่มีประสิทธิ
ภาพในการใหลูกตอครอกสูง เพราะเปนฝูงพันธุแทของกรมปศุสัตว และประการที่ 2 เนื่องมาจาก
สาเหตุทางพันธุกรรมของแมสุกรซึ่งอาจไดรับผลในทางลบมาจากการคัดเลือกเพื่อเพิ่มลักษณะ
การเจริญเติบโตไดแก การคัดเลือกเพื่อเพิ่มปริมาณเนื้อแดงและการคัดเลือกเพื่อลดความหนาไข
มันสันหลังซึ่งเปนเปาหมายหลักของแผนการคัดเลือกและปรับปรุงพันธุในฟารมดังกลาว

รูปที่ 5.1  เปอรเซ็นตของแตละลําดับครอกที่แมสุกรถูกคัดทิ้งของฟารมที่ 1

รูปที่ 5.2   เปอรเซ็นตของแตละลําดับครอกที่แมสุกรถูกคัดทิ้งของฟารมที่ 2
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รูปที่ 5.3 สาเหตุและเปอรเซ็นตการคัดทิ้งแมสุกรในฟารมที่ 1

1 = ลูกนอยตัว
2 = อายุมาก (มีจํานวนครอกมากกวา 5 ครอกขึ้นไป)
3 = ปญหาทางดานการสืบพันธุ (ไมเปนสัด  ผสมไมติด  แทง  ทองเทียม …)
4 = ตาย
5 = สาเหตุอ่ืนๆ (ขาย  อุบัติเหตุ …)

รูปที่ 5.4  สาเหตุและเปอรเซ็นตการคัดทิ้งแมสุกรใน ฟารมที่ 2

1, 2, 3, 4, 5  : ดูจากรูปที่ 5.3
6 = ปญหาเกี่ยวกับขา
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78

ตารางที่ 4  เปอรเซ็นตการคัดทิ้งแมสุกรเนื่องจากสาเหตุตางๆโดยแยกตามสถานที่ศึกษา  พันธุสุกร  และปที่ทําการศึกษา

สถานที่ พันธุ      Reproductive Locomotion performance old age death Others Reference

France LW,LWxFLR 36.4       8.8      8.4   27.2     - - Dagorn and Aumaitre(1979)
Slovenia LW,LR 42.0         -    25.6                 -     - 20.4 Slehar and kovac(1986)
Netherlands Com.Herds 34.2     10.5      6.2   11.0     - 38.1 Dijkhuizen et al. (1989)
Canada Com.Herds 29.6       11.0            9.4     -  10.7  39.3 Stein et al. (1990)    
North USA Cross bred 33.6     13.2    20.6      8.7   7.4  13.3 Lucia et al.(1996)
Finland Y 31.8     13.1        10.0   14.5     -  13.5 Reima (1996)

LR 33.6     14.8      8.1   11.3     -  15.7
YxLR 33.3      13.6           5.1    16.6      -  16.1

Sweden LR,Y 29.0     25.0           1.0      8.0      -  37.0 Ringmar and Jonsson (1996)
Norway LR 27.7     12.6      5.1      8.8   4.3  41.2 Sehested and Schjerve (1996)

LrxY 28.7      10.2           3.9    11.2    4.1  41.6
USA LRxLW 24.5       8.7     27.6      39.2           -  27.6 Koketsu et al. (1999)
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2.2  อายุเมื่อแมสุกรใหลูกครั้งแรก

อายุเมื่อใหลูกครั้งแรกของแมสุกรในฟารมที่ 1 แมพันธุแลนดเรซและแมพันธุลารจไวท มีคา
ต่ํากวารายงานของ Irgang และ Robison (1984) และ Johansson  และ kennedy (1985)  แต
มีคาสูงกวารายงานของ  Roehe และ kennedy (1995), Tummaruk (2001)  และ Kim (2001)
สําหรับอายุเมื่อใหลูกครั้งแรกของแมสุกรในฟารมที่ 2 พบวาแมพันธุแลนดเรซ พันธุลารจไวทและ
พันธุยอรคเชียร มีคาต่ํากวารายงานของ Irgang และ Robison (1984),  Johansson  และ 
kennedy (1985), Roehe และ kennedy (1995), Rydmer และคณะ (1995),Tummaruk 
(2001)  และ Kim (2001)  สําหรับอายุเมื่อใหลูกครั้งแรกของแมสุกรพันธุดูรอคยังไมพบรายงาน
ตัวเลขที่เดนชัด แตจากการศึกษาของ นลีนี  อ่ิมบุญตา (2539) รายงานวาแมสุกรพันธุดูรอคมี
แนวโนมของอายุเมื่อผสมคร้ังแรกเร็วกวาสุกรพันธุแลนดเรซและยอรคเชียรซึ่งสอดคลองกับแม
สุกรพันธุดูรอคในฟารมที่ 1 ที่มีแนวโนมของอายุเมื่อผสมครั้งแรกเร็วกวาพันธุพันธุแลนดเรซและ 
พันธุลารจไวท  สําหรับอายุเมื่อผสมคร้ังแรกของแมสุกรพันธุดูรอคในฟารมที่ 2 มีคาไมตางจาก
พันธุลารจไวทและพันธุยอรคเชียร  สาเหตุที่ทําใหอายุเมื่อใหลูกครั้งแรกของแมสุกรแตละพันธุของ
ทั้งสองฟารมมีคาใกลเคียงกันเนื่องจากยังไมมีการคัดเลือกและปรับปรุงลักษณะดังกลาวโดยตรง
แตไดกําหนดเอาอายุเมื่อ 7.5 ถึง 8 เดือนเปนชวงที่ทําการผสมครั้งแรก

2.3  อัตราการเจริญเติบโตเฉลี่ยตอวัน

2.3.1  ฟารมที่ 1

อัตราการเจริญเติบโตเฉลี่ยตอวันของแมสุกรพันธุดูรอดมีคาสูงกวารายงานของ สุ
พัตร  ฟารุงสาง และ สมชัย จันทรสวาง (2525)  สมโภชน ทับเจริญ และคณะ (2533)  ไพจิตร  
อินตรา และคณะ (2537)  เนรมิตร  สุขมณี  และคณะ (2538)  พีระพงษ แพงไพรี  และคณะ 
(2538)  แมสุกรพันธุแลนดเรซมีคาสูงกวารายงานของ  สุพัตร  ฟารุงสาง และ สมชัย จันทรสวาง 
(2525)  สมโภชน ทับเจริญ และคณะ (2533) ไพจิตร  อินตรา และคณะ (2537)  เนรมิตร  สุขมณี  
และคณะ (2538)  Lopez- Serrano และคณะ (2000)  Tummaruk (2001) และ Kim (2001) แต
มีคาต่ํากวารายงานของ พีระพงษ แพงไพรี  และคณะ (2538)  สวนสุกรพันธุลารจไวทมีคาสูงกวา
รายงานของสุพัตร  ฟารุงสาง และ สมชัย จันทรสวาง (2525)  สมโภชน ทับเจริญ และคณะ 



63

(2533)  ไพจิตร  อินตรา และคณะ (2537)  เนรมิตร  สุขมณี  และคณะ (2538) และ Kim (2001) 
แตมีคาต่ํากวารายงานของ กัญจนะ มากวิจิตร (2533) และ พีระพงษ แพงไพรี  และคณะ (2538) 
ดังแสดงในตารางที่ 2

2.3.2 ฟารมที่ 2

อัตราการเจริญเติบโตเฉลี่ยตอวันของแมสุกรพันธุดูรอคมีคาสูงกวารายงานของ  สุ
พัตร  ฟารุงสาง และ สมชัย จันทรสวาง (2525)  สมโภชน ทับเจริญ และคณะ (2533)  ไพจิตร  
อินตรา และคณะ (2537)  เนรมิตร  สุขมณี  และคณะ (2538)  แตมีคาต่ํากวารายงานของ 
ไพจิตร  อินตรา (2535) และ พีระพงษ แพงไพรี  และคณะ (2538) แมพันธุแลนดเรซ มีคาสูงกวา
รายงานของ  สุพัตร  ฟารุงสาง และ สมชัย จันทรสวาง (2525) สมโภชน ทับเจริญ และคณะ 
(2533)  ไพจิตร  อินตรา และคณะ (2537) Lopez- Serrano และคณะ (2000) Tummaruk 
(2001)  และ Kim (2001) แตมีคาต่ํากวารายงานของ เนรมิตร  สุขมณี  และคณะ (2538)  และ พี
ระพงษ แพงไพรี  และคณะ (2538)  แมสุกรพันธุลารจไวทมีคาสูงกวารายงานของ สุพัตร  ฟารุง
สาง และ สมชัย จันทรสวาง (2525) สมโภชน ทับเจริญ และคณะ (2533)  ไพจิตร  อินตรา และ
คณะ (2537)  เนรมิตร  สุขมณี  และคณะ (2538)  พีระพงษ แพงไพรี  และคณะ (2538) Lopez- 
Serrano และคณะ (2000) Tummaruk (2001)  และ Kim (2001) แตมีคาต่ํากวารายงานของ 
กัญจนะ มากวิจิตร (2533) และ พีระพงษ แพงไพรี  และคณะ (2538)  สวนแมสุกรพันธุยอรค
เชียรมีคาสูงกวารายงานของ Rydmer และคณะ (1995) และ Tummaruk (2001) ดังแสดงในตา
รางที่ 2

จากคาเฉลี่ยของอัตราการเจริญเติบโตของแมสุกรทุกพันธุในทั้งสองฟารมเห็นไดวา
มีแนวโนมที่สูงกวาทั้งนี้เนื่องจากในชวงเวลาที่ผานมาทางฟารมไดมีการคัดเลือกและปรับปรุง
ลักษณะนี้มาโดยตลอดเพื่อใหเกิดเฮตเตอโรซีสสูงสุดในผลผลิตสุดทายหรือในสุกรขุนซึ่งเปนที่
ตองการของตลาดในปจจุบัน สุกรที่มีอัตราการเจริญเติบโตที่ดีชวยลดตนทุนในการผลิตทําใหผู
เลี้ยงมีกําไรมากขึ้นเนื่องจากใชอาหารและเวลาในการเลี้ยงนอยลง
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2.4  ความหนาไขมันสันหลัง

2.4.1 ฟารมที่ 1

ความหนาไขมันสันหลังเมื่อส้ินสุดการทดสอบในแมสุกรพันธุดูรอคมีคาต่ํากวาราย
งานของ สุพัตร  ฟารุงสาง และ สมชัย จันทรสวาง (2525) สมโภชน ทับเจริญ และคณะ (2533)  
ไพจิตร  อินตรา และคณะ (2537)  เนรมิตร  สุขมณี  และคณะ (2538)  แตมีคาสูงกวารายงาน
ของ พีระพงษ แพงไพรี  และคณะ (2538)  แมสุกรพันธุแลนดเรซมีคาต่ํากวารายงานของ สุพัตร  
ฟารุงสาง และ สมชัย จันทรสวาง (2525) สมโภชน ทับเจริญ และคณะ (2533) ไพจิตร  อินตรา 
และคณะ (2537)  เนรมิตร  สุขมณี  และคณะ (2538)  และ Tummaruk (2001) แตมีคาสูงกวา
รายงานของ Lopez- Serrano และคณะ (2000)  และ Kim (2001) มีคาใกลเคียงกับรายงานของ
พีระพงษ แพงไพรี  และคณะ (2538)  สําหรับแมพันธุลารจไวทมีคาต่ํากวารายงานของ สุพัตร  
ฟารุงสาง และ สมชัย จันทรสวาง (2525) สมโภชน ทับเจริญ และคณะ (2533)  ไพจิตร  อินตรา 
และคณะ (2537)  เนรมิตร  สุขมณี  และคณะ (2538)  แตมีคาสูงกวารายงานของ พีระพงษ แพง
ไพรี  และคณะ (2538)  Lopez- Serrano และคณะ (2000)  และ Kim (2001) ดังแสดงในตาราง
ที่ 2

2.4.2 ฟารมที่ 2

ความหนาของไขมันสันหลังเมื่อส้ินสุดการทดสอบในแมสุกรพันธุดูรอคมีคาต่ํากวา
รายงานของ สุพัตร  ฟารุงสาง และ สมชัย จันทรสวาง (2525) สมโภชน ทับเจริญ และคณะ 
(2533)  ไพจิตร  อินตรา และคณะ (2537)  เนรมิตร  สุขมณี  และคณะ (2538)  แตมีคาสูงกวา
รายงานของ พีระพงษ แพงไพรี  และคณะ (2538) แมสุกรพันธุแลนดเรซและพันธุยอรคเชียรมีคา
ความหนาของไขมันสันหลังเทากันซึ่งมีคาต่ํากวารายงานของ สุพัตร  ฟารุงสาง และ สมชัย จันทร
สวาง (2525) สมโภชน ทบัเจริญ และคณะ (2533)  ไพจิตร  อินตรา และคณะ (2537)  เนรมิตร  
สุขมณี  และคณะ (2538) และ  Tummaruk (2001)  แตมีคาสูง กวารายงานของ พีระพงษ แพง
ไพรี  และคณะ (2538)  Lopez- Serrano และคณะ (2000)  และ Kim (2001)  สวนพันธุยอรค
เชียรมีคาเทากับรายงานของ Rydmer และคณะ(1995)  สําหรับสุกรพันธุลารจไวทคาต่ํากวาราย
งานของ สุพัตร  ฟารุงสาง และ สมชัย จันทรสวาง (2525) สมโภชน ทับเจริญ และคณะ (2533) 



65

ไพจิตร  อินตรา และคณะ (2537)  เนรมิตร  สุขมณี  และคณะ (2538) และมีคาสูงกวารายงาน
ของ พีระพงษ แพงไพรี  และคณะ (2538)  Lopez- Serrano และคณะ (2000)  และ Kim (2001)

ความหนาของไขมันสันหลังของทั้งสองฟารมมีแนวโนมลดลงหยางเห็นไดชัดเมื่อ
เทียบกับรายงานในชวง 10 หรือ 20 ปกอนทั้งนี้เปนเพราะไดมีการนําเอาลักษณะดังกลาวเขาใน
เปาหมายของการคัดเลือกและปรับปรุงพันธุโดยใชดัชนีการคัดเลือกและอีกประเด็นหนึ่งก็คือการ
พัฒนาสายพันธุเพื่อเพิ่มปริมาณเนื้อแดงทําใหแมสุกรมีไขมันบางลงเพื่อใหตรงกับความตองการ
ของผูบริโภคในปจจุบันที่ไมตองการรับประทานไขมันสัตว การที่ลักษณะดังกลาวมีความกาวหนา
ไดคอนขางเร็วเนื่องจากมีคาอัตราพันธุกรรมในระดับปานกลางถึงสูง (Rydmer et al., 1995; 
Skorupski et al.,1996; Lopez-Serrano et al.,2000)

3. ปจจัยที่มีอิทธิพลตอลักษณะที่ทําการศึกษา

พนัธุสุกร มีอิทธิพลตอลักษณะอายุการใชงานที่ใหผลผลิตและลักษณะจํานวนลูกสุกรหยา
นมทั้งหมดตลอดชั่วอายุในฟารมที่ 1 และมีผลตอลักษณะจํานวนลูกคลอดทั้งหมด  จํานวนลูก
คลอดมีชีวิต และลักษณะจํานวนลูกหยานมทั้งหมดตลอดชั่วอายุในฟารมที่ 2  สุกรพันธุดูรอคมี
แนวโนมของลักษณะอายุการใชงานที่ใหผลผลิต และลักษณะอายุของการใชงานที่แทจริงต่ํากวา
ทุกพันธุ สําหรับสุกรพันธุลารจไวทมีแนวโนมของลักษณะดังกลาวสูงกวาทุกพันธุแตไมตางกันใน
ทางสถิติ (P>0.05) ซึ่งสอดคลองกับการศึกษาของ Dagorn และ Aumaitre (1979) ที่พบวาสุกร
พันธุลารจไวท และแมสุกรลูกผสม (ลารจไวท X แลนดเรซ) มีอัตราการคัดทิ้งต่ํากวาแมพันธุแลนด
เรซ ซึ่งมีปญหาเกี่ยวกับความแข็งแรงของขา แต Lopez-Serrano และคณะ (2000) รายงานวา 
แมสุกรพันธุลารจไวทมีอัตราการคัดทิ้งที่สูงกวาและมีโอกาสอยูรอดในฝูงต่ํากวาแมพันธุแลนดเรซ  
สําหรับลักษณะการใหผลผลิตตลอดชั่วอายุนั้นพบวาแมสุกรพันธุดูรอคในฟารมที่ 1 มีลักษณะ
จํานวนลูกหยานมต่ํากวาพันธุแลนดเรซและพันธุลารจไวท (P<0.05)  สวนฟารมที่ 2 แมสุกรพันธุ
ดูรอคมีคาของทุกลักษณะการใหลูกต่ํากวาทุกพันธุ (P<0.001) ซึ่งสอดคลองกับรายงานทั้งภาย
ในและตางประเทศที่พบวา  แมสุกรพันธุดูรอคมีประสิทธิภาพในการใหลูกต่ํากวาพนัธุแลนดเรซ  
พันธุลารจไวท  และพันธุยอรคเชียร  (ปกรณ และคณะ,2539;  พัชรินทร และคณะ,2539 ; สุวิทย 
และคณะ,2540 ; สุทัศน และคณะ,2537 ; Yen et al., 1987; Yu et al.,1994 ; Hoang and 
Sivarajasingam,1998) การที่แมสุกรพันธุดูรอคมีลักษณะการใหผลผลิตที่ต่ํากวาเชนนี้เนื่องจาก  
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สุกรพันธุดังกลาวถูกพัฒนาขึ้นมาเพื่อเปนสายพอโดยเนนการปรับปรุงทางดานการเจริญเติบโต
เพื่อใชเปนพอพันธุสุดทาย (terminal boar) ในการผลิตสุกรขุน

ลําดับครอกเมื่อถูกคัดทิ้ง มีอิทธิพลตอลักษณะอายุการใชงานและผลผลิตตลอดชั่วอายุทุก
ลักษณะของทั้ง 2 ฟารม (P<0.001)  ลําดับครอกเมื่อถูกคัดทิ้งมีคาสัมประสิทธิ์สหสัมพันธกับ
ลักษณะอายุการใชงานและผลผลิตตลอดชั่วอายุทุกลกัษณะคอนขางสูงคืออยูระหวาง 0.82 ถึง 
0.96 สอดคลองกับการศึกษาของ Yazdi และคณะ (2000) ที่รายงานวา แมสุกรที่มีลําดับครอก
เมื่อถูกคัดทิ้งมากขึ้นยิ่งมีผลตอลักษณะอายุการใชงานที่ใหผลผลิตมากกวาแมสุกรที่มีลําดับ
ครอกเมื่อถูกคัดทิ้งที่ต่ํากวา  Kroes และ Van male (1979)  ก็รายงานเชนเดียวกันวา  แมสุกรที่
ถูกคัดทิ้งเมื่อลําดับครอกที่มากกวาก็จะใหผลผลิตที่มากกวา  โดยทั่วไปแลวขนาดครอกของแม
สุกรจะเพิ่มข้ึนตามลําดับครอกที่เพิ่มข้ึนโดยลําดับครอกที่ 3 , 4 และ 5 จะใหจํานวนลูกมีชีวิตสูง
สุด (Clark and Leman,1986a ; Koketsu et al.,1999)

ป-ฤดูกาลเมื่อแมสุกรใหลูกครั้งแรก  มีอิทธิพลตอลักษณะอายุการใชงานที่แทจริง  ลักษณะ
อายุการใชงานที่ใหผลผลิต  และลักษณะจํานวนลูกคลอดทั้งหมดตลอดชั่วอายุของทั้ง 2 ฟารม 
ทั้งนี้อาจเนื่องมาจากสภาพของภูมิอากาศและการจัดการฟารมในชวงที่แมสุกรใหลูกครั้งแรกมี
ความตางกันซึ่งมีผลตอความสามารถในการเลี้ยงลูกและประสิทธิภาพทางดานการสืบพันธุของ
แมสุกรในครอกตอไป  นอกจากนั้นลําดับครอกยังใชเปนตัวชี้วัดและเปนนโยบายที่สําคัญของแต
ละฟารมในการคัดทิ้งแมสุกรออกจากฝูงโดยทั้งสองฟารมถือเอาลําดับครอกที่ 5 ข้ึนไป

อายุเมื่อใหลูกครั้งแรก  มีอิทธิพลตอลักษณะอายุการใชงานที่แทจริงและลกัษณะจํานวน
ลูกคลอดทั้งหมดตลอดชั่วอายุของทั้ง 2 ฟารม (P<0.05) โดยมีคาสัมประสิทธิ์สหสัมพันธในทาง
บวกอยูระหวาง 0.01 ถึง 0.04 ซึ่งแสดงใหเห็นวา  เมื่อแมสุกรมีอายุเมื่อผสมครั้งแรกเพิ่มมากขึ้น
จะทําใหแมสุกรมีจํานวนวันอยูในฝูงตั้งแตใหลูกครั้งแรกถึงถูกคัดทิ้งไดนานขึ้นและมีจํานวนลูก
คลอดทั้งหมดตอแมตลอดชั่วอายุสูงขึ้นดวย Milojic และ Simovic (1968 ) รายงานวา  แมสุกรที่
ใหลูกครั้งแรกเมื่ออายุ 420 ถึง 480 วัน  จะมีอายุการใชงานที่นานกวาเมื่อเทียบกับแมสุกรสาวที่
ใหลูกครั้งแรกเมื่อ 300 ถึง 360 วัน (Reviwed by Chapman et al.,1978 ) ตอมา  Clark และ
คณะ (1988 ), Chukken และคณะ (1994), Zue และคณะ (1996) และ Le Cozlez (1998) ราย
งานวา อายุเมื่อใหลูกครั้งแรกมีผลในทางบวกตอขนาดครอกเชนกัน แตมีผลเฉพาะในครอกแรก
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เทานั้น ซึ่งขัดแยงกับรายงานของ Koketsu และคณะ (1999) และ Yazdi และคณะ (2000) ที่ราย
งานวา อายุเมื่อใหลูกครั้งแรกมีอิทธิพลในทางลบตอลักษณะอายุการใชงานและผลผลิตตลอดชั่ว
อายุของแมสุกร ทั้งนี้เนื่องจากแมสุกรที่มีอายุเมื่อใหลูกครั้งแรกนานขึ้นจะชลอการเปนสัดภาย
หลังหยานม ทําใหมีความเสี่ยงในการถูกคัดทิ้งสูงขึ้น  จากการศึกษาในครั้งนี้ไมไดทําการแบงอายุ
เมื่อใหลูกครั้งแรกออกเปนชวง เนื่องจากทั้งสองฟารมยังไมมีแผนการที่จะคัดเลือกและปรับปรุง
ลักษณะดังกลาวโดยใหแมสุกรมีอายุเมื่อผสมครั้งแรกเร็วขึ้น จึงไมสามารถสรุปไดวาอายุเมื่อผสม
คร้ังแรกชวงไหนของขอมูลจะมีความเหมาะสมที่สุด  แตจากผลการวิเคราะหพบวาอายุเมื่อใหลูก
คร้ังแรกของแมสุกรมีคาอยูในชวงที่เหมาะสมคือมีคาแต 356 ถึง 369 วัน ซึ่งสอดคลองกับราย
งานของ Le Cozlez (1998 ) ที่พบวาแมสุกรใหลูกครั้งแรกอยูระหวาง 350 วัน ถึง 370 วัน  จะ
เปนกลุมที่มีอายุการใชงานและใหผลผลิตไดสูงสุด

อัตราการเจริญเติบโตเฉลี่ยตอวัน มีอิทธิพลตอลักษณะจํานวนลูกคลอดทั้งหมดตลอดชั่ว
อายุของแมสุกรในฟารมที่ 1 และมีอิทธิพลตอลักษณะจํานวนลูกหยานมทั้งหมดตลอดชั่วอายุของ
แมสุกรในฟารมที่ 2 สําหรับความหนาของไขมันสันหลังในวันสิ้นสุดการทดสอบ พบวามีอิทธิพล
ตอลักษณะอายุการใชงานที่แทจริงและลักษณะจํานวนลูกคลอดทั้งหมดตลอดชั่วอายุของแมสุกร
ในฟารมที่ 1 จากการศึกษานี้พบวา อัตราการเจริญเติบโตเฉลี่ยตอวันไมมีผลตอทุกลักษณะของ
อายุการใชงานของแมสุกรทั้ง 2 ฟารม  สอดคลองกับรายงานของ Yazdi และคณะ (2000) ที่พบ
วาอัตราการเจริญเติบโตเฉลี่ยตอวันไมมีผลตอลักษณะอายุการใชงานที่ใหผลผลิต แต Lopez-
Serrano และคณะ (2000) กลับพบวา  ทั้งสองลักษณะมีผลตอลักษณะอายุการใชงานโดยอัตรา
การเจริญเติบโตมีผลในทางบวก สวนความหนาของไขมันสันหลังมีผลในทางลบ  สําหรับอิทธิพล
ของอัตราการเจริญเติบโตเฉลี่ยตอวันและความหนาของไขมันสันหลังในวันสิ้นสุดการทดสอบราย
งานวา  มีผลในทางบวกตอลักษณะการใหผลผลิตตลอดชั่วอายุ  (Johansson and 
Kennedy,1983 ; Gaughan et al.,1995) แต  Rydmer และคณะ (1995) รายงานวาความหนา
ของไขมันสันหลังมีผลในทางลบตอลักษณะจํานวนลูกคลอดทั้งหมดตลอดชั่วอายุแตไมมีผลตอ
ลักษณะจํานวนลูกคลอดมีชีวิตและลักษณะจํานวนลูกหยานมทั้งหมดตลอดชั่วอายุ ซึ่งจากการ
ศึกษาในครั้งนี้ก็พบวาความหนาของไขมันสันหลังในวันสิ้นสุดการทดสอบมีผลในทางบวกตอ
ลักษณะจํานวนลูกคลอดทั้งหมดตลอดชั่วอายุเชนกันแตมีแตกตางในทางสถิติ
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4. คาอัตราพันธุกรรม

จากคาองคประกอบความแปรปรวนที่ไดจากการศึกษา ซึ่งวิเคราะหโดยวิธี Restricted 
Maximum Likelihood (REML) ภายใต Animal Model เนื่องจากลักษณะที่ทําการศึกษาเปน
ลักษณะที่มีความสัมพันธกัน ดังนั้นจึงทําการวิเคราะหคราวละ 4  ลักษณะพรอมกันโดยไมแยก
พันธุ และแยกวิเคราะหในแตละพันธุจากขอมูลของทั้ง 2 ฟารม  องคประกอบความแปรปรวนที่
ทําการวิเคราะหสําหรับการศึกษาครั้งนี้ไดแก ความแปรปรวนทางพันธุกรรมและความแปรปรวน
เนื่องจากสภาพแวดลอม ดังแสดงในตารางที่ 4.6 และ 4.7

คาอัตราพันธุกรรมของลักษณะอายุการใชงานที่ใหผลผลิตและลักษณะอายุการใชงานที่
แทจริงเมื่อทําการวิเคราะหไมแยกพันธุมีคาเทากับ 0.03 และ 0.04 ในฟารมที่ 1 และฟารมที่ 2 
ตามลําดับ เมี่อทําการวิเคราะหแยกพันธุในฟารมที่ 1 มีคาอยูระหวาง 0.02 ถึง 0.09 สวนฟารมที่ 
2 มีคาอยูระหวาง 0.01 ถึง 0.09 จากผลการศึกษาครั้งนี้ไกลเคียงกับรายงานของ  Lopez-
Serrano และคณะ (2000) ที่พบวาคาอัตราพันธุกรรมของลักษณะอายุการใชงานแตครอกที่ 1 ถึง
ครอกที่ 2 และแตครอกที่ 1 ถึงครอกที่ 3 ของแมสุกรพันธุลารจไวทมีคาเทากับ 0.08 และ 0.09 
ตามลําดับ แตมีคาต่ํากวาเล็กนอยเมื่อเทียบกับคาอัตราพันธุกรรมของแมสุกรพันธุแลนดเรซ ซึ่ง
รายงานโดย Yazdi และคณะ (2000) ที่มีคาเทากับ 0.10  สาเหตุที่ทําใหคาอัตราพันธุกรรมที่
คํานวณไดในแตละพันธุของทั้ง 2 ฟารมมีความตางกันและตางจากการศกึษาในตางประเทศ อาจ
เปนเพราะความแปรปรวนทางพันธุกรรมของแมสุกรในแตละพันธุและสภาพแวดลอมที่แมสุกรอยู
มีความตางกันทําใหการถายทอดลักษณะดังกลาวมีความผันแปรไมเทากันและสาเหตุที่สําคัญอีก
ประการหนึ่งก็คือวิธีการวิเคราะหขอมูลซึ่งจะทําใหคาองคประกอบความแปรปรวนที่ไดมีคาไมเทา
กันและทําใหคาอัตราพันธุกรรมที่ประเมินไดตางกัน

คาอัตราพันธุกรรมของลักษณะการใหผลผลิตตลอดชั่วอายุไดแก ลักษณะจํานวนลูกคลอด
ทั้งหมด  จํานวนลูกคลอดมีชีวิต และลักษณะจํานวนลูกหยานมทั้งหมดตลอดชั่วอายุเมื่อทําการ
วิเคราะหไมแยกพันธุในฟารมที่ 1 มีคาอยูระหวาง 0.13 ถึง 0.20 สวนฟารมที่ 2 มีคาอยูระหวาง 
0.12 ถึง 0.18  และเมื่อทําการวิเคราะหแยกพันธุพบวา  แมสุกรพันธุแลนดเรซมีคาอัตราพันธุ
กรรมของทุกลักษณะสูงกวาทุกพันธุและแมสุกรพันธุดูรอคมีแนวโนมของคาอัตราพันธุกรรมทุก
ลักษณะต่ํากวา  จากการตรวจเอกสารไมพบรายงานเกี่ยวกับคาอัตราพันธุกรรมของลักษณะการ
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ใหผลผลิตตลอดชั่วอายุ งานวิจัยสวนมากจะศึกษาเฉพาะคาอัตราพันธุกรรมของแตละลําดับ
ครอก ( Irgang et al.,1994; Rydmer et al.,1995; Roehe and Kennedy,1995; Taubert et 
al.,1998; Kim,2000) (แสดงในตารางที่ 2.3และ2.4)  คาอัตราพันธุกรรมของลักษณะการใหผล
ผลิตตลอดชั่วอายุที่ไดจากการวิเคราะหคร้ังนี้มีคาคอนขางสูงเมื่อเปรียบเทียบกับคาอัตราพันธุ
กรรมของแตละลําดับครอกที่มีรายงาน ทั้งนี้อาจเปนเพราะขอมูลที่นํามาศึกษาเปนขอมูลของ
ลําดับครอกเมื่อถูกคัดทิ้งและเปนลําดับครอกสูงสุดของแมสุกรแตละตัว  จากรายงานที่ไดมีการ
ศึกษาก็พบวาคาความแปรปรวนของพันธุกรรมแบบบวกสะสม (genetic additive variance) จะ
เพิ่มข้ึนเมื่อลําดับครอกเพิ่มข้ึน ( Irgang et al.,1994; Roehe and Kennedy,1995; Taubert et 
al.,1998 )

คาอัตราพันธุกรรมของลักษณะอายุการใชงานและลักษณะการใหผลผลิตตลอดชั่วอายุ
จากการศึกษาครั้งนี้สอดคลองกับลักษณะทางดานการสืบพันธุอ่ืนๆที่มีคาอัตราพันธุกรรมต่ํา  
การปรับปรุงลักษณะทั้งสองนี้สามารถกระทําไดโดยการปรับปรุงสภาพแวดลอม (สมชัย จันทร
สวาง,2530)

5. คาสหสัมพันธทางพันธุกรรมและสหสัมพันธทางลักษณะปรากฏ

คาสหสัมพันธทางพันธุกรรมระหวางลักษณะอายุการใชงานและลักษณะผลผลิตตลอดชั่ว
อายขุองแมสุกรในฟารมที่ 1 และฟารมที่ 2 มีคาอยูระหวาง 0.37 ถึง 0.63 และ –0.14 ถึง 0.25 
ตามลําดับ  สวนคาสหสัมพันธทางพันธุกรรมระหวางลักษณะผลผลิตตลอดชั่วอายุ ไดแก 
ลักษณะจํานวนลูกคลอดทั้งหมด  จํานวนลูกคลอดมีชีวิต และลักษณะจํานวนลูกหยานมทั้งหมด
ตลอดชั่วอายุมีคาอยูระหวาง 0.92 ถึง 0.98 และ 0.65 ถึง 0.97 ในฟารมที่ 1 และฟารมที่ 2 ตาม
ลําดับ สอดคลองกับการรายงานของ  Johansson และ Kennedy (1985),  Roehe และ 
Kennedy (1995) และ Kim (2000) ที่ศึกษาคาสหสัมพันธทางพันธุกรรมระหวางจํานวนลูกคลอด
ทั้งหมด จํานวนลูกคลอดมีชีวิต และจํานวนลูกหยานมในแตละครอกมีคาอยูระหวาง 0.25 ถึง 
0.97  จากการตรวจเอกสารไมพบรายงานคาเกี่ยวกับคาสหสัมพันธทางพันธุกรรมระหวาง
ลักษณะอายุการใชงานและลักษณะผลผลิตตลอดชั่วอายุของแมสุกร   แต  Xue และคณะ 
(1997) รายงานวาทั้งสองลักษณะมีความสัมพันธในทางบวกตอกันคอนขางสูง  จากการศึกษา
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คร้ังนี้ก็พบวาทั้งสองลักษณะมีสหสัมพันธในทางบวกเชนกัน ซึ่งอาจสามารถเปนไปไดถาหากทํา
การปรับปรุงใหแมสุกรมีชีวิตที่ยืนยาวก็จะสามารถเพิ่มผลผลิตตลอดชั่วอายุของแมสุกรขึ้นได

คาสหสัมพันธทางลักษณะปรากฏระหวางลักษณะอายุการใชงานและลักษณะผลผลิต
ตลอดชั่วอายุของแมสุกรในฟารมที่ 1 และฟารมที่ 2 มีคาอยูระหวาง 0.07 ถึง 0.10 และ – 0.04  
ถึง – 0.05 ตามลําดับ สําหรับคาสหสัมพันธทางลักษณะปรากฏระหวางลักษณะผลผลิตตลอดชั่ว
อายุดวยกันมีคาอยูระหวาง 0.77 ถึง 0.90 และ 0.50 ถึง 0.88 ในฟารมที่ 1 และฟารมที่ 2 ตาม
ลําดับ  ใกลเคียงกับรายงานของ Roehe และ Kennedy (1995) และ Kim (2000) ที่พบวามีคาอยู
ระหวาง 0.44 ถึง 0.93  จากผลที่ไดจากการศึกษาครั้งนี้กลาวไดวา ถัาทําการคัดเลือกและปรับ
ปรุงใหแมสุกรมีลักษณะจํานวนลูกคลอดทั้งหมดตลอดชั่วอายุเพิ่มมากขึ้นก็จะมีผลทําใหจํานวน
ลูกคลอดมีชีวิต และลักษณะจํานวนลูกหยานมทั้งหมดตลอดชั่วอายุสูงขึ้นดวย  สําหรับคาสห
สัมพันธทางลักษณะปรากฏระหวางลักษณะอายุการใชงานและลักษณะผลผลิตตลอดชั่วอายุของ
แมสุกรทั้ง 2 ฟารมพบวามีคาทั้งเปนบวกและเปนลบที่ต่ํา แสดงวาทั้ง 2 ลักษณะไมมีความ
สัมพันธตอกันซึ่งสามารถเปนไปไดที่แมสุกรมีอายุการใชงานที่นานแตไมใหผลผลิตทั้งนี้เนื่องมา
จากมีปจจัยของพันธุกรรมและสภาพแวดลอมเขามาเกี่ยวของเชน แมสุกรมีจํานวนวันที่ไมใหผล
ผลิตหรือ non productive days สูง เนื่องจากไมเปนสัดหลังหยานม  ผสมไมติดหลายครั้งติดตอ
กันหรือทองเทียมเปนตน  สาเหตุที่สําคัญอีกประการหนึ่งก็คือแมสุกรที่มีอายุมากนั้นถึงจะมี
จํานวนลูกคลอดทั้งหมดและจํานวนลูกคลอดมีชีวิตตลอดชั่วอายุสูงก็ตามแตจะมีจํานวนลูกเมื่อ
หยานมตลอดชั่วอายุต่ํากวาเมื่อเทียบกับแมสุกรที่มีอายุนอยกวาเนื่องจากมีอัตราการตายของลูก
สกุรในชวงดูดนมที่สูงกวา



71

บทที่ 6

สรุปผลการศึกษาและขอเสนอแนะ

จากการวิเคราะหทางพันธุกรรมของลักษณะอายุการใชงานที่แทจริง  ลักษณะอายุการใช
งานที่ใหผลผลิตลักษณะจํานวนลูกคลอดทั้งหมด  ลักษณะจํานวนลูกคลอดมีชีวิต และลักษณะ
จํานวนลูกหยานมทั้งหมดตลอดชั่วอายุของแมสุกรพันธุแทในครั้งนี้  ไดคาสําคัญทางพันธุศาสตร
และปจจัยที่มีผลตอลักษณะที่ทําการศึกษาดังนี้

ลักษณะอายุการใชงานที่แทจริงและลักษณะอายุการใชงานที่ใหผลผลิต  ไดรับอิทธิพลจาก
ปจจัยของลําดับครอกเมื่อถูกคัดทิ้ง  ปฤดกูาลเมื่อแมสุกรใหลูกครั้งแรกและอายุเมื่อแมสุกรใหลูก
คร้ังแรก เมื่อพิจารณาถึงจํานวนวันที่ใหผลผลิตอยูในฝูงพบวาแมสุกรแตละพันธุของทั้ง 2 ฟารมมี
คาไมตางกัน แตแมสุกรพันธุดูรอคมีแนวโนมของลักษณะอายุการใชงานต่ํากวาทุกพันธุในทั้ง 2 
ฟารม และมีอิทธิพลตอลักษณะอายุการใชงานที่แทจริงเฉพาะในฟารมที่ 1  สําหรับแมสุกรพันธุ
ลารจไวทมีแนวโนมของลักษณะอายุการใชงานสูงกวาพันธุอ่ืน  คาอัตราพันธุกรรมของลักษณะ
อายุการใชงานที่แทจริงและลักษณะอายุการใชงานที่ใหผลผลิตที่ประเมินไดมีคาเทากันโดยฟารม
ที่ 1 มีคาเทากับ 0.03 และฟารมที่ 2 มีคาเทากับ 0.04

ลักษณะจํานวนลูกคลอดทั้งหมด  จํานวนลูกคลอดมีชีวิต และลักษณะจํานวนลูกหยานม
ทั้งหมดตลอดชั่วอายุไดรับอิทธิพลจากพันธุสุกร  ลําดับครอกเมื่อถูกคัดทิ้ง ปฤดูกาลเมื่อแมสุกรให
ลูกครั้งแรก อายุเมื่อแมสุกรใหลูกครั้งแรก  อัตราการเจริญเติบโตเฉลี่ยตอวัน และความหนาของ
ไขมันสันหลังในวันสิ้นสุดการทดสอบ แมสุกรพันธุดูรอคมีลักษณะการใหผลผลิตตลอดชั่วอายุทุก
ลักษณะต่ํากวาทุกพันธุ (ยกเวนลักษณะจํานวนลูกคลอดมีชีวิต และลักษณะจํานวนลูกหยานมใน
ฟารมที่ 1 ที่ใหผลไมตางกัน) สําหรับแมพันธุลารจไวท พันธุแลนดเรซ  และพันธุยอรเชียรใหผล
ผลิตตลอดชั่วอายุที่ไกลเคียงกันมากเนื่องจากมกีารใชดัชนีเขาในการคัดเลือกและปรับปรุงแมสุกร
ใหมีขนาดครอกที่สูงสุด  สําหรับอายุเมื่อใหลูกครั้งแรกของแมสุกรในแตละพันธุมีคาใกลเคียงกัน
และเปนชวงที่มีความเหมาะสมตอลักษณะอายุการใชงานและผลผลิตตลอดชั่วอายุของแมสุกร  
คาอัตราพันธุกรรมของลักษณะลักษณะจํานวนลูกคลอดทั้งหมด  จํานวนลูกคลอดมีชีวิต และ
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ลักษณะจํานวนลูกหยานมทั้งหมดตลอดชั่วอายุมีคาต่ําโดยมีคาอยูระหวาง 0.12 ถึง 0.20  สอด
คลองกับลักษณะทางดานการสืบพันธุอ่ืนๆที่มีคาอัตราพันธุกรรมต่ํา

คาสหสัมพันธทางพันธุกรรมระหวางลักษณะอายุการใชงานและลักษณะผลผลิตตลอดชั่ว
อายุของแมสุกรทั้ง 2 ฟารม มีคาคอนขางต่ําถึงปานกลางโดยมีคาอยูระหวาง 0.14 ถึง 0.63  ถา
จะทําการปรับปรุงทั้ง 2 ลักษณะสามารถกระทําไดโดยการปรับปรุงพันธุกรรมและสภาพแวดลอม
เคียงคูกันไป และทําการคัดเลือก 2 ลักษณะพรอมกัน  คาสหสัมพันธทางพันธุกรรมระหวาง
ลักษณะจํานวนลูกคลอดทั้งหมด  จํานวนลูกคลอดมีชีวิต และลักษณะจํานวนลูกหยานมทั้งหมด
ตลอดชั่วอายุมีคาคอนขางสูง ถาทําการคัดเลือกใหแมสุกรมีลักษณะจํานวนลูกคลอดทั้งหมดสูง
ขึ้นก็อาจทําใหลักษณะจํานวนลูกคลอดมีชีวิต และลักษณะจํานวนลูกหยานมทั้งหมดตลอดชั่ว
อายุสูงขึ้ตามไปดวย

คาสหสัมพันธทางลักษณะปรากฏระหวางลักษณะอายุการใชงานและลักษณะผลผลิต
ตลอดชั่วอายุของแมสุกรของทั้ง 2 ฟารม มีคาต่ําโดยมีคาอยูระหวาง  - 0.05 ถึง 0.1  ซึ่งแสดงให
เห็นวา พันธุกรรมและสภาพแวดลอมไมมีความสัมพันธรวมกันหรือมีนอยมากในการแสดงออก
ทางลักษณะปรากฏระหวางสองลักษณะเพราะฉนั้นการปรับปรุงสภาพแวดลอมจะไดรับผลที่ดี
กวา

การศึกษาครั้งนี้ชี้ใหเห็นวา  ลักษณะอายุการใชงานที่แทจริงหรือจํานวนวันที่แมสุกรอยูใน
ฝูงโดยเริ่มแตแมสุกรตัวนั้นเกิดจนถึงคัดทิ้งหรือตาย และลักษณะอายุการใชงานที่ใหผลผลิตหรือ
จํานวนวันที่เร่ิมแตแมสุกรใหลูกครั้งแรกจนถึงถูกคัดทิ้งหรือตายมีคาทางพันธุกรรมไมตางกัน อาจ
เลือกทําการศึกษาชวงใดชวงหนึ่งก็ได ทั้งนี้ข้ึนอยูกับการจดบันทึกขอมูลในแตละฟารม

ลักษณะอายุการใชงานและผลผลิตตลอดชั่วอายุเปนลักษณะที่มีคาอัตราพันธุกรรมต่ํา ซึ่ง
แสดงใหเห็นวาสภาพแวดลอมมีอิทธิพลคอนขางสูงตอการแสดงออกของลักษณะดังกลาว ถาจะ
ทําการคัดเลือกและปรับปรุงลักษณะนี้โดยตรงนั้นอาจกระทําไดยากหรือตองใชเวลานานหลายชั่ว
อายุ อีกประการหนึ่งการแสดงออกของลักษณะอายุการใชงานและลักษณะผลผลิตตลอดชั่วอายุ
มีอิทธิพลของหลายปจจัยที่มีความสําคัญในทางเศรษฐกิจเขามาเกี่ยวของ เชน อายุเมื่อแมสุกรให
ลูกครั้งแรก อัตราการเจริญเติบโต และความหนาของไขมันสันหลังเปนตน เพราะฉะนั้นการทํา
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การคัดเลือกหลายลักษณะหรือใชดัชนีการคัดเลือกที่เหมาะสมควบคูกับการปรับปรุงสภาพแวด
ลอมอาจเปนวิธีหนึ่งที่จะทําใหไดแมสุกรมีลักษณะอายุการใชงานและผลผลิตตลอดชั่วอายุที่
เหมาะสม นอกจากนี้ส่ิงที่ผูเลี้ยงสุกรตองการในปจจุบันคือ แมสุกรที่มีอายุการใชงานที่นานเนื่อง
จากมีสุขภาพดีและใหผลผลิตสูงไมใชแมสุกรที่มีอายุการใชงานที่นานเนื่องจากมีชวงของจํานวน
วันที่ใหลูกหางกันมากและสามารถชลอการคัดทิ้งหลังจากหยานม
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นายสุกัน  แกวหนูจันทร  เกิดเมื่อวันที่  9  กันยายน  2503  ที่กําแพงนครเวียงจันทน  สา
ธารณรัฐ  ประชาธิปไตย  ประชาชนลาว  สําเร็จการศึกษาระดับปริญญาตรีวิทยาศาสตรบัณฑิต  
สาขาการดูแลสุขภาพสัตว  จากมหาวิทยาลัยสัตวแพทยศาสตร ประเทศฮังการี (HUNGARY)
เมื่อปการศึกษา  2529  และไดเขารับราชการอยูศูนยผลิตลูกสุกรลาดควาย  กระทรวงกสิกรรม 
และ ปาไม  จนถึงป  2535  จากนั้นยายมารับราชการอยูที่สถานีปรับปรุงพันธุสุกรหนองแตง กรม
เลี้ยงสตัวและการประมง กระทรวงกสิกรรม และ ปาไม  ในฐานะหัวหนาสถานี  จนถึงป 2541 
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