24

SGOT

24

transaminases (SGOT SGPT) 1

(p>0.05) (

SGOT
12

SGOT

SGPT
12

SGPT

fransaminase (SGOT

SGOT  SGPT
1,500
1,200
1,500
1,500
SGPT)

24
(p<0.05)
1 12
(p>0.05)
24
(p<0.05)
1,200
005 (  3)
1
12
1,500
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7 control
1200 mglkg
11500 mglkg

S

SGOT activitv (SFunitsiml)

control 1200 mglkg 1500 mglkg

GROUP

w

o
'

—

N
I~
'
'

SGPT activity (SFunits/ml)

control 1200 mglkg 1500 mglkg

GROUP

L SGOT  SGPT
' ' ‘ : (Mean + SEM)



SGOT activity (SFunits/ml)

(Mean + SEM)

*

3

SGOT

TIME (hrs)

(p < 0.05)
(p<0.05)



(Men

+

SGPT

TIME (hrs)
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(p < 0.05)
(p < 0.05)



309.60 + 11.51 SFunits/ml

57

2 ' 1
1,500 ' 1
fransaminases (SGOT ~ SGPT)  ? DNA
thymidine  kinase
2.1, transaminases
SGOT  SGPT
(p>0.05) ( 4)
12 SGOT
(p>0.05)
24 SGOT
(1,500 1 ) (50
1 ) 50.14 + 197 5233 + 2.33 SFunits/ml
(27.59 + 0.98 SFunits/ml) (25.69 + 1.95
26.57 + 2.43 SFunits/ml) (p<0.05) (1,500
1 ) (50 1 ) SGOT

(27.59 + 0.98 SFunits/ml)

(25.92 + 2.92 SFunits/ml) (p<0.05)

(1,500

36

(25.69 £ 1.95 SFunits/ml)
SGOT
151 SFunits/ml)
SGOT
(299.25 £ 5.71 SFunits/ml)
72
(p<0.05)

) (p<0.05)

SGOT
173.93 + 7.00 SFunits/ml
(2665 + 1.02 SFunits/ml) (p<0.05)

72 (27.88 4
(p>0.05)

18 (10461 + 7.68 SFunits/mi)
(43.20 + 3.48 SFunits/ml)
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36 ( 24 )
SGOT (30.87 + 1.26 SFunits/ml)
(p>0.05) 48 T2 (36 60J
) SGOT (35.76 + 176 4128 + 176
SFunits/ml ) (p<0.05) ( 5)
SGPT 12
SGPT (14.09 $1.41 13.18 + 1.18 SFunits/ml )

(9.82 + 1.04 SFunits/ml) (p<0.05)
SGPT (9.02 + 058 SFunits/ml)

(p>0.05)
24
SGPT (18.49 + 142 1573 + 129
SFunits/ml ) (p<0.05)
' (164.40 £ 2.95 SFunits/ml)
(p<0.05)
36 48
SGPT (p<0.05) 36
SGPT
(7185 + 534 19136 = 3.14
SFunits/ml ) 12 SGPT
(p>0.05)
' (17.61 + 1.14 SFunits/ml)
(p<0.05)
SGPT (p<0.05)

(p>0.05) ( 6)



2.2. DNA
DNA
(p>0.05) 12 24
DNA
0.19 1) (p<0.05)
36
DNA (440 + 0.14 1)
(p<0.05) DNA
032 4571 015 1 )
(p>0.05) 12
(6.27 £ 0.30
(5.36 £ 024 538+ 031
) (p<0.05)
" DNA
8 T2 (36 60
1)
2.3. thymidine kinase
thymidine kinase
(p>0.05) ( 8)
12
kinase (2157 + 2.42 24.62 + 2.45 pmole g protein'le i1
(14.32 + 0.34 pmol*mg protein'l*min‘])
0.82 pmol*mg protein'l* 'L ) (P<0.05)

thymidine kinase (14.28 £ 0.51 pmol*mg protein‘lemin'l)

59

(4.74 ¢

(481 ¢

DNA

(p>0.05)

thymidine
)

(11.76 £ 0.63 1278 +

(P>0.05)
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(11.64 + 0.82 pmole g protein'le ']

(P<0.05) ( 9)
24 ' ' !
thymidine kinase (17.94 + 1.26 pmol*mg protein'l«min‘)
(P<0.05) 36,48 72
(17.03 + 0.99, 16.12 + 040 1749+ 051 pmol*mg protein'T*min'/
) (P<0.05)
thymidine
kinase (17.71 £ 0.56 pmol*mg protein'le ' ') 24
(12 ' ' ) (14.70 £
034 1164 + 0.82 pmol*mg protein'L*min'? ) (p<0.05) 36 48
thymidine kinase (10.04 + 0.52  9.98 £ 0.49 pmol*
mg protein'l* 1 ) (p<0.05)
(p>0.05) 72
24 48
thymidine kinase (11.84 + 050  10.15: 044
pmol*mg protein'l. "1 ' ) (14.70
+ 058 1794 + 126 pmiomg protein'l ~ ~ ) (p<0.05) thymidine
kinase - 36 72 (13.60 + 061 11.80 +
0.40 pmol*mg protein'le i "1 ) 16.)
24, (TEM)
(50
1 )
(1,500 1 )
chromatin network (nuclear membrane) (cell membrane)

17. mitochondria
cytoplasm endoplasmic reticulum (ER) 18,



19.

inner membrane mitochondria mitochondria
rough ER  cytoplasm 20.

21. mitochondria
rough ER

mitochondria rough ER
mitochondria
23 24

22.
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7 control

HAPAP
[1 ANDR
1 APAN
£
=
=N
(@)
wn
control APAP ANDR APAN
GROUP
=
5
=
=
.
(@)
)
control APAP ANDR APAN
GROUP
4. SGOT  SGPT
50 1
(Mean £ SEM)
control intervention
APAP (1500 mg‘ kg')
ANDR (50 mg-kg'D
APAN (1500 mg* kg'1112

) ' (50 mg +kg'])
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7 control
B APAP
280 -- USandr
1 APAN
E 0 -
5
—
Q 140 -
w
10 --

0 2 24 K 18 [/
TIME (hrs)
5, SGOT
50 1
(Mean + SEM)
control intervention
APAP (1500 mg <kg')
ANDR (50 mg*kg')
APAN (1500 mg*kg'1112
) (50 mg*kg)
* ; (p <0.05)

3 : (p < 0.05)

(p < 0.05)



250 -

200 --

SGPT (SFunits/ml)

50 --

0

150 --

100 --

(p < 0.05)

1 contro
HAPAP
*ah BANDR
1 APAN
“B,
a
I~fel WLIT
0 12 24 36 48 72
TIME (hrs)
6. SGPT
50 1
(Mean £ SEM)
control intervention
APAP (1500 mg*kg'd
ANDR ' 1 (50 mg *kg")
APAN ' 1 (1500 mg "kg'1112
) (50 mg*kg')
* (p < 0.05)
a (p <0.05)
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N MIo-E@B3

control
APAP
ANDR
APAN

69

BAPAP
I andr
12 24 36 48 72
TIME (hrs)
DNA
50 1
(Mean £+ SEM)
intervention
(1500 mg-kg')
(50 mg <kg'])
(1500 mg «kg'1112
) (50 mg +kg'])
(p <0.05)
(p < 0.05)



20 -r
16 --
E
S -
oD
£
o
g
=8
=
g
=
4 --
0
control
control
APAP
ANDR
APAN

n control
H APAP
jANDR
1 APAN

APAP

ANDR APAN

GROUP

thymidine kinase
50

1
(Mean £ SEM)
intervention
(1500 mg kg’
(50 mg "kg')
(1500 mg*kg'1112
(50 g*%kg')
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TK activity (pmol/mg protein/min)

30

25

20

15

10
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1 control
*h SAPAP
1 ANDR
*B 1 APAN
0 12 24 36 48 72
TIME (hrs)
thymidine kinase
50 1
(Mean £ SEM)
control intervention
APAP (1500 mg <kg')
ANDR (50 mg <kg')
APAN (1500 mg "kg'1112
) (50 mg'kg'y
(p< 0.05)
3 (p < 0.05)

(P <0.05)



TK activity (pmol/mg protein/min)
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3 —iZ i
— «—- ANDR
» --APAN
25
2
15
10
a a,
5
0
0 12 24 36 48 2
TIME (hrs)
16. thymidine kinase
50 1
(Mean £ SEM)
control intervention
APAP (1500 mg <kg')
ANDR (50 mg *kg')
APAN (1500 g*kg‘1112
) (50 mg-kg'l
(p <0.05)
3 (p < 0.05)

(p <0.05)



17.

(TEM, mag. X 6,800)
N  =nucleus
CM =cell membrane



18.

(TEM, mag. X 20,400)
M = mitochondria
RER =rough endoplasmic reticulum

10



19.

(24
(1,500
(TEM, mag. X 6,800)
N =nucleus
CM = cell membrane



20. (24
(1,500
) 1 (TEM, mag. X 20,400)
N =nucleus
M = mitochondria
RER = rough endoplasmic reticulum



21. (24
12 )
50 1
(TEM, mag. X 6,800)
N =nucleus
CM = cell membrane



2. (24
12 )

50 1

(TEM, mag. X 20,400)
N  =nucleus
M =mitochondria

RER = rough endoplasmic reticulum

14



23. (24 )
(1,500 1
, 12 )
(50 ' 1 ) 1 (TEM, mag. X 6,800)
N =nucleus

M = mitochondria

75



24, (24 )
(1,500 1
, VN
(50 1 )1 (TEM, mag. X 20,400)
N =nucleus

M =mitochondria
RER =rough endoplasmic reticulum
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	บทที่ 3 ผลการทดลอง
	ผลการศึกษาขนาดของอะเซตามิโนเฟนที่ให้ทางปากหนูขาว แล้วทำให้เกิดการทำลายเชลล์ตับโดยใช้ระดับเอนไซม์และ SGPT) ในซีรั่ม เป็นพารามิเตอร์ในการบ่งชี้พยาธิสภาพของเซลล์ตับ
	ผลของแอนโดรกราโฟไลด์ขนาด 50 มิลลิกรัมต่อน้ำหนักตัว 1 กิโลกรัม ต่อการทดแทนเซลล์เก่า ของตับภายหลังการทำลายเซลล์ตับจากอะเซตามิโนเฟนขนาด 1,500 มิลลิกรัมต่อน้ำหนักตัว 1 กิโลกรัม โดยมีระดับเอนไซม์ transaminases (SGOT และ SGPT) ในซีรั่ม ปริมาณ DNA ในตับ ระดับเอนไซม์ thymidine kinase และการตรวจกล้องจุลทรรศน์อิเล็กตรอน เป็นพารามิเตอร์ในการบ่งชี้ พยาธิสภาพของเชลล์ตับและการแบ่งตัวของเชลล์ตับ


