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การศึกษาปริมาณแบคทีเรียในดินตัวอย่างที่เก็บได้จากพื้นท่ีต่างๆ ในบริเวณสูนย์ศึกษาพัฒนา 
ห้วยฮ่องไคร้ อันเนื่องมาจากพระราชดำริ พบว่ามีปริมาณแบคทีเรียทั้งหมดแปรผันอยู่ระหว่าง 2.7 X  

105 -  5.2 x  107 โคโลนิ/กรัมของดิน ดินตัวอย่างมีความชื้นอยู่ในช่วงร้อยละ 4.03 - 37.13 ค่าพีเอช 
อยู่ในช่วง 5.0 -7.69 เปอร์เซ็นต์และค่าอินทรีย์สารอยู่ในช่วง 7.12 -  15.73 เปอร์เซ็นต์ B. subtilis 
ท่ีคัดแยกได้จำนวน 35 ไอโซเลท เม่ือทดสอบความสามารถในการยับยั้งการเจริญเติบโตของเชื้อรา 
Fusarium oxysporum, Phytophthora parasitica, Phytophthora palmivora, Bipolaris oryzae, 
Pyricularia grisea และ Collectotrichum glyeosporioides พบว่าเชอแต่ละไอโซเลท สามารถยับยัง 
การเจริญเติบโตของเช้ือราได้แตกต่างคัน เม่ือตรวจสอบลายพิมพ์ดีเอ็นเอ โดยใช้เทคนิค RAPD- 
PCR ด้วยไพรเมอร์ 10 ชนิด พบว่าไพรฒอร์ 8 ชนิด สามารถให้ผลิตผลพีซีอาร์ได้ หลังจากนั้นได้ 
เลือกไพรฒอร์ 4 ชนิด ที่สามารถเพิ่มปริมาณผลิตผลของพีซีอาร์ได้ชัดเจน มาตรวจสอบลายพิมพ์ดี 
เอ็นเอของ B. subtilis 35 ไอโซเลท พบว่าสามารถแยกความแตกต่างของ B. subtilis แต่ละไอโซ 
เลทได้อย่างชัดเจน และพบว่าบางไอโซเลทมีลายพิมพ์ดีเอ็นเอเหมือนลัน เมื่อวิเคราะห์ความสัมพันธ์ 
โดยใช้คอมพิวเตอร์โปรแกรม RAPDistance สามารถยืนยันได้ว่าเชื้อที่มีลายพิมพ์ดีเอ็นเอเหมือนลัน 
เนินเช้ือเดียวลัน และแบ่งกลุ่ม B. subtilis ท้ัง 35 ไอโซเลท ออกเนิน 4 กลุ่ม ซึ่งพบว่าการแบ่ง 
กลุ่มโดยวิธี RAPD มีความสัมพันธ์ลันลับผลการยับยั้งการเจริญเติบโตของเชื้อราโรคพืช 5 ชนิด
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Total bacterial numbers in soil samples collected from various areas in the Huay Hong 
Krai Royal Development Study Centre were determined. The results showed that the total 
numbers of bacteria were between 2.7xl05-5.2xl07 cfii/g of soil, moisture content of soil 
ranged between 4.03-17.13%, pH ranged between 5.00-7.69, and organic matter content 
ranged between 7.12-15.73%. The ability of Bacillus subtilis bacterial isolates to inhibit the 
molds Fusarium oxysporum, Phytophthora parasitica, Phytopthora palmivora, Bipolaris 
oryzae, Pyricularia glisea, and Collectotrichum gloeosporioides were tested. These bacterial 
isolates showed differential antagonistic property against the mold. Randomly amplified 
polymorphic DNA assay for DNA fingerprinting of B. subtilis using ten primers found that 
only eight gave reproducible PCR products. Four primers that showed the most distinct 
amplified reproducible PCR products were chosen to differentiate 35 B. subtilis isolates in the 
RAPD DNA fingerprinting assay. The RAPD profiles of the 35 isolates were analysed using 
the RAPDistance program with the clustering method of profile relatedness. B. subtilis 
isolates possessing a similar banding pattern were grouped together in the same cluster. This study 
could classify B. subtilis into four clusters according to the close relationship of the nearest 
neighbour analysis and the results of their antagonistic property against five mold species.
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