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cyclin c (PmCyC) และ cdc25 (PmCdc25) ในกุ้งวัยรุ่นอายุสามเดือน (BUM03 และ SNP3A) และอายุ 5 เดือน (PM05) ด้วยวิธี 
PCR-SSCP พบความสัมพันธ์ระหว่างรูปแบบ SSCP ของจีน PmCnnl, PmCyC และ PmCdc25 กับปจวัยการเติบโตของกุ้งกุลาดำ 
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แบบท่ี I และ II ของจีน PmCnnl5111มีน้ํา'หนักตัวและความยาวเฉล่ียมากกว่ากุ้งรูปแบบท่ี III (N = 156, P < 0.05) สำหรับจีน PmCyC ทบ 
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นิวคลีโอไทด"’ของจีน P m C n n l510 และ P m C d c2 5  พบว ่าสน ิปของจ ีนด ังกล ่าวสามารถตรวจสอบได ้ด ้วยว ิธ ี PCR-RFLP

เม่ือตรวจสอบระดับการแสดงออกของ'จีน PmCnnl และ PmCdc25 mRNA ในตับของกุ้งวัยรุ่น SNP3A ด้วยวิธี quantitative 
real-time PCR พบว่าระดับการแสดงออกของจีน PmCnnl ของกุ้งท่ีมีรูปแบบ SSCP แบบท่ี III มีระดับการแสดงออกของจีนสูงกว่ากุ้งท่ีมี 
รูปแบบ SSCP แบบท่ี แเละ II อย่างมีนัยสำคัญทางสถิติ (P< 0.05) สำหรับระดับการแสดงออก'ของ'จีน PmCdc25 น้ันพบว่ากุ้งท่ีมี 
รูปแบบ SSCP แบบท่ี I น้ันมีระดับการแสดงออกของจีนสูงกว่ากุ้งท่ีมีรูปแบบ SSCP แบบท่ี II อย่างมีนัยสำคัญทางสถิติ (P < 0.05)

หาลำดับนิวคลีโอไทด'’ท่ีสมบูรณ์ของจีน PmCyCพบว่ามีความยาว 1443 bp มี ORF ยาว 804 bp สามารถแปลรหัสเป็นโปรตีน 
ท่ีมี 267 กรดอะมิโน นอกจากน้ีสร้างโปรตีนลูกผสมของ PmCnnl และผลิตพอลิโคลนอลแอนติบอดีของ rPmCnnl ดังกล่าว
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