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ลินดา บุหงาเรือง ะ การตรวจสอบความหลากหลายทางสายพันธุของผึงโพรง Apis cerana 
ในประเทศไทย โดยการหาลำดับเบสของไมโตคอนเดรียดีเอ็นเอ ที่เพิ่มจำนวนโดยพอณิมอเรสเชน
รีแอ็กชัน (ANALYSIS OF GENETIC VARIATION OF Apis cerana IN THAILAND BY USE OF 
POLYMERASE CHAIN REACTION AMPLIFIED MITOCHONDRIAL DNA SEQUENCES) 
อ. ที่ปรึกษา ะ ผศ. ดร. พัชรา วีระกะลัส, อ. ที่ปรึกษาร่วม รศ. ดร. ศิริพร สิทธิประณีต, รศ. จริยา 
เล็กประยูร, 94 หน้า. ISBN 974-636-764-1

ผึ้งโพรง (Apis cerana) เป็นผึ้งพื้นเมืองชนิดหนึ่งของประเทศไทยและประเทศในทวีปเอเชีย 
งานวิจัยนี้ได้นำเทคนิคการหาลำดับเบสของไมโตคอนเดรียดีเอ็นเอ (mtDNA) ท่ีเพ่ิมจำนวนจากการทำ 
polymerase chain reaction (PCR) มาใชัไนการสีกษาความหลากหลายทางสายพันธุของผึ้งโพรงที่
เก็บตัวอย่างจากแหล่งต่างๆในประเทศไทยจำนวน 17 แหล่ง จาก 10 จังหวัด ได้แก่ เชียงใหม่ 
อุตรดิตถ์ สกลนคร อุบลราชธานี บุรีรัมย์ จันทบุรี ประจวบคีรีขันธ์ ชุมพร สุราษฎร์ธานี และภูเก็ต 
โดยนำดีเอ็นเอทั้งหมดของเชลล์ที่สกัดได้จากตัวอย่างผึ้งโพรงหนึ่งตัว มาเพิ่มจำนวนไมโตคอนเดรีย
ดีเอ็นเอตรงบริเวณ noncoding intergenic region ทีอยู่ระหว่างยีนของ cytochrome oxidase I (COI); 
และ cytochrome oxidase ฆ (COII) โดยการทำ PCR เมื่อนำดีเอ็นเอที่เพิ่มจำนวนได้มาหาลำตับเบส: 
พบว่าบริเวณ noncoding intergenic region ม ีขนาดประมาณ 97 ค ู่เบส เมื่อน ำ ล ำ ตับเบสท ี่หาได้จากI 

17 ตัวอย่างมาทำ multiple sequence alignment โดยโปรแกรม CLUSTAL พบว่ามีตำแหน่งของเบส 
ที่มีความแปรต้นอยู่ 9 ตำแหน่ง โดยส่วนใหญ่จะเป็นแบบ transition และเม่ือทำ phylogenetic
analysis โดยวิธี parsimony ด้วยโปรแกรม PAUP จะได้ cladogram ที่สามารถแยกกลุ่มตัวอย่างของ 
ผึ้งโพรงในประเทศไทยได้เป็น 2 กลุ่มใหญ่ๆ คือ กลุ่มทางตอนเหนือ ซึ่งเป็นตัวอย่างผึ้งโพรงจาก 
จังหวัดเชียงใหม่จนถึงจังหวัดจันทบุรี และกลุ่มทางตอนใต้ ซึ่งเป็นตัวอย่างผึงโพรงจากจังหวัด
ประจวบคีรีขันธ์จนถึงจังหวัดภูเก็ต
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I Apis cerana is a native honey bee of Thailand and many countries in Asia. The
geographical variation among intraspecific species of Apis cerana collected from 17 locations in 
. I *10 provinces in Thailand, which included Chiangmai, Uttaradit, Sakonnakhon, Ubolratchathani,

■

Burirum, cfhanthaburi, Prachuapkhirikhan, Chumphon, Suratthani and Phuket, were studied based 
on the nucleotide sequence differences in the noncoding intergenic region of mitochondrial DNA
which wasi flanked by the cytochrome oxidase I (COI) gene on the 5 end and the cytochrome

j _  1 /oxidase n  jgene (COH) on the 3 end. The noncoding intergenic region was amplified using the 
polymeras^ chain reaction and sequenced. Among the 97 nucleotides, there were 9 variable sites 
and the nijcleotide substitutions showed transitions bias. Phylogenetic analysis of the sequences 
resulted inj a parsimony tree that could geographically divide Apis cerana in Thailand into two 
population! ะ the northern population (honey bees collected from Chiangmai to Chanthaburi) and 
the southeijn population (honey bees collected from Prachuapkhirikhan to Phuket).
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คำย่อ

A
APS
bp
BSA
COI
coil
dATP
dCTP
dGTP
dNTP
dTTP
ddATP
ddCTP
ddGTP
ddNTP
ddTTP
DTT
HCl
HPLC
kb
MgCl2
mtDNA
NaCl
Na^EDTA
NaOH

absorbance 
ammonium persulfate 
base pair
bovine serum albumin 
cytochrome oxidase I 
cytochrome oxidase II 2 ' -deoxyadenosine d  -triphosphate 
d -deoxycytidine d  -triphosphate 
d  -deoxyguanosine d  -triphosphate 
2 -deoxynucleoside S^triphosphate 
d -deoxythymidine S^triphosphate 
2 1 3 -dideoxyadenosine d  -triphosphate 
d , 37-dideoxycytidine d -triphosphate 
2 , d -dideoxyguanosine d -triphosphate 
d  , d  -dideoxynucleoside 5 -triphosphate 
2 , 3 -dideoxythymidine d  -triphosphate 
dithiothreitol 
hydrochloric acid
high performance liquid chromatography 
kilobase
magnesium chloride
mitochondrial deoxyribonucleic acid 
sodium chloride
disodium ethylene diamine tetraacetic acid 
sodium hydroxide



PCR
RNase
SDS
Taq
TEMED
Tris
บ
u v
pl
|aM

polymerase chain reaction 
ribonucléase 
sodium dodecyl sulfate 
Thermus aquaticus
N.NW-tetramethylethylenediamine 
Tris (hydroxy methyl) aminomethane 

unit
ultraviolet
microlitre
micromolar
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