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บทคัดย่อ

ค้างคาวกินแมลงมีบทบาทส าคัญต่อระบบนิเวศในการควบคุมประชากรแมลงในธรรมชาติ ใน
งานวิจัยนี้ได้ท าการศึกษาองค์ประกอบอาหารของค้างคาวคุณกิตติจากมูลค้างคาวที่เก็บจากถ้ าพระ ในพ้ืนที่
โครงการอนุรักษ์พันธุกรรมพืชอันเนื่องมาจากพระราชด าริฯ อ าเภอไทรโยค จังหวัดกาญจนบุรี โดยใช้ดีเอ็นเอ
บาร์โค้ดในการระบุชนิดของแมลง และใช้ไพร์เมอร์ที่มีความจ าเพาะต่อแมลง (ZBJ-ArtF1c และ ZBJ-
ArtR2c) ในปฏิกิริยาลูกโซ่โพลีเมอเรส (PCR) เพ่ือเพ่ิมจ านวนดีเอ็นเอของยีน cytochrome c oxidase 
subunit I (COI) ผลจากการวิเคราะห์ล าดับดีเอ็นเอด้วยเทคนิค next-generation sequencing (NGS) 
พบว่า อาหารของค้างคาวคุณกิตติส่วนใหญ่เป็นแมลงในอันดับผีเสื้อ (Lepidoptera) ในวงศ์ Noctuidae, 
Hyblaeidae, Geometridae, Depressariidae และ Oecophori นอกจากนั้นยังประกอบด้วยแมลงจ าพวก
จิ้งหรีด (อันดับ Orthoptera วงศ์ Gryllidae) และมวนง่าม (อันดับ Hemiptera วงศ์ Pentatomidae) ซึ่ง
พบว่าแมลงบางชนิดนั้นจัดว่าเป็นแมลงศัตรูพืชที่ส าคัญ เช่น ผีเสื้อกินใบสัก Hyblaea puera ดังนั้นค้างคาว
คุณกิตติแมลงจึงมีบทบาทส าคัญในการควบคุมแมลงศัตรูพืชในธรรมชาติอีกด้วย 

ค าส าคัญ : อาหาร ค้างคาวคุณกิตติ แมลงศัตรูพืช ดีเอ็นเอบาร์โค้ด 
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Abstract 

Insectivorous bats play an important role in ecosystem as insect controller. In this 
study, diet composition of Kitti’s hog-nosed bats at Phra cave in the area of Plant Genetic 
Conservation Project under the Royal Initiative of Her Royal Highness Princess Maha Chakri 
Sirindhorn, Sai Yok district, Kanchanaburi province was investigated using DNA barcode to 
identify the insect groups from their faeces. The cytochrome c oxidase subunit I (COI) gene 
was amplified by the polymerase chain reaction (PCR) using insect-specific primers (ZBJ-
ArtF1c and ZBJ-ArtR2c). Results from the next-generation sequencing (NGS) revealed that 
Kitti’s hog-nosed bats prey mainly on insects in order Lepidoptera which composed of 
many families such as Noctuidae, Hyblaeidae, Geometridae, Depressariidae and 
Oecophoridae. Other insects like crickets (Orthoptera: Gryllidae) and stink bugs (Hemiptera: 
Pentatomidae) were also found in bat diets. Some insect pests e.g. Hyblaea puera, a native 
moth considered as one of the major teak pests, could be identified from this study. This 
highlights the role of this bat species as not only an insect controller but also a pest 
controller in ecosystem. 

Keywords : diets, Kitti’s hog-nosed bat, insect pest, DNA barcode 
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บทน า 

พ้ืนที่โครงการอนุรักษ์พันธุกรรมพืชอันเนื่องมาจากพระราชด าริฯ ผืนป่าตะวันตก เขาวังเขมร และ
แปลง 905 ในอ าเภอไทรโยค จังหวัดกาญจนบุรี มีลักษณะภูมิประเทศที่เป็นเชิงเขาและที่ราบบนเขา มีความ
สูงจากระดับน้ าทะเลปานกลางไม่เกิน 560 เมตร สภาพภูเขาเป็นเขาหินปูน มีแม่น้ าแควน้อยไหลผ่าน จัดเป็น
พ้ืนที่ประกอบด้วยถิ่นอาศัยที่หลากหลาย และยังคงมีป่าที่มีสภาพที่ค่อนข้างอุดมสมบูรณ์ แม้ว่าพ้ืนที่บางส่วน
จะเป็นเขตที่มีราษฎรอาศัยอยู่ทั่วไป จากการศึกษาที่ผ่านมาถือได้ว่าพ้ืนที่บริเวณนี้มีทรัพยากรสิ่งมีชีวิตที่
หลากหลาย มีสัตว์ที่หาพบได้ยากหลายชนิด เช่น ค้างคาวคุณกิตติ และนกเงือกกรามช้าง สมควรอย่างยิ่งที่
จะต้องอนุรักษ์พ้ืนที่บริเวณนี้ไว้ ซึ่งการบริหารจัดการและอนุรักษ์ทรัพยากรธรรมชาติ อย่างยั่งยืนจ าเป็นต้อง
อาศัยองค์ความรู้พ้ืนฐานที่เก่ียวข้องกับทรัพยากรต่างๆ ในพื้นที่ ซึ่งรวมถึงข้อมูลเกี่ยวกับความหลากหลายของ
ทรัพยากรสิ่งมีชีวิต ลักษณะถิ่นอาศัย และนิเวศวิทยาของสิ่งมีชีวิตนั้นๆ 

ค้างคาวคุณกิตติ (Craseonycteris thonglongyai) ถูกพบเป็นครั้งแรกที่จังหวัดกาญจนบุรีโดย
คุณกิตติ ทองลงยา ซึ่งเป็นค้างคาวเพียงชนิดเดียวในวงศ์ Craseonycteridae โดยค้างคาวคุณกิตติเป็น
ค้างคาวที่มีขนาดเล็กมาก มีน้ าหนักตัวประมาณ 2 กรัม ความยาวล าตัวประมาณ 29-33 มิลลิเมตร มีจมูก
ลักษณะบวมโตคล้ายหมู ใบหูขนาดใหญ่ ติ่งใบหูเล็ก และไม่มีหาง ค้างคาวคุณกิตติจัดเป็นเป็นสัตว์ที่พบ
เฉพาะถิ่น (endemic species) โดยจะพบเฉพาะในผืนป่าตะวันตกของประเทศไทย และในพ้ืนที่ด้าน
ตะวันออกของสหภาพเมียร์ม่าร์เท่านั้น ปัจจุบันค้างคาวคุณกิตติมีสถานภาพเป็นสัตว์คุ้ มครอง ตาม
พระราชบัญญัติสงวนและคุ้มครองสัตว์ป่า พ.ศ. 2535 และถูกจัดอยู่ในสภาวะเสี่ยงต่อการใกล้สูญพันธุ์ตาม
บัญชีรายชื่อ The IUCN red list of threaten species (Bumrungsri et al., 2006; Lekagul & 
McNeely. 1977) 

ค้างคาวคุณกิตติเป็นค้างคาวที่กินแมลงเป็นอาหาร โดยจะใช้เวลาส่วนใหญ่เกาะนอนในถ้ า และบิน
ออกหากินในเวลากลางคืนเป็นช่วงสั้นๆ 2 ครั้งคือในช่วงเช้ามืดและช่วงเวลาพลบค่ า โดยใช้เวลาประมาณครึ่ง
ชั่วโมงถึงหนึ่งชั่วโมงในแต่ละครั้ง ค้างคาวคุณกิตติจะมีเส้นทางหากินประจ า (flight path) และกินแมลงในที่
โล่งใกล้เรือนยอดไม้ซึ่งอยู่ในรัศมี 1 กิโลเมตรจากแหล่งอาศัย (Duangkhae, 1990) จากการศึกษาแมลงที่
เป็นอาหารของค้างคาวคุณกิตติ โดยใช้กล้องจุลทรรศน์แบบสองตาในการจ าแนกกลุ่มแมลงจากลักษณะ
สัณฐานวิทยาของชิ้นส่วนที่หลงเหลืออยู่ ในมูลค้างคาว พบว่าอาหารส่วนใหญ่เป็นผีเสื้อในอันดับ 
Lepidoptera และแมลงปีกแข็งในอันดับ Coleoptera (กัลยาณี บุญเกิด และคณะ, 2544; 2548) ต่อมามี
การใช้เทคนิคเชิงชีวโมเลกุลมาระบุชนิดแมลงจากมูลค้างคาว ด้วยยีน Cytochrome C oxidase subunit I 
(COI) ซึ่งล าดับดีเอ็นเอมีความผันแปรมากท าให้สามารถแยกความแตกต่างของแมลงชนิดที่มีความใกล้เคียง
กันได้ นอกจากนี้ยีน COI ยังเป็นยีนที่มีข้อมูลในฐานข้อมูลอ้างอิงมากท าให้ง่ายในการระบุและจ าแนกชนิด
สิ่งมีชีวิต โดย ปภาวี ลิขิตเดชาโรจน์ (2555) ได้ใช้เทคนิคเชิงชีวโมเลกุลในการศึกษาชนิดแมลงที่เป็นอาหาร
ของค้างคาวคุณกิตติ โดยท าการเพ่ิมปริมาณยีน COI ด้วยปฏิกิริยาลูกโซ่โพลิเมอเรส (Polymease Chain 
Reaction) และใช้การโคลนยีน (cloning) เพ่ือแยกล าดับดีเอ็นเอของยีน COI ของแมลงแต่ละชนิดออกจาก
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กันก่อนที่จะน าไปวิเคราะห์ล าดับดีเอ็นเอ พบแมลงในอันดับ Lepidoptera, Diptera และ 
Ephemeroptera ในมูลของค้างคาว และในปัจจุบันมีการน าเทคนิค Next generation sequencing 
(NGS) ซึ่งวิเคราะห์ล าดับดีเอ็นเอได้รวดเร็วกว่าและมีราคาถูกกว่าวิธีการวิเคราะห์ล าดับดีเอ็นเอแบบเดิมมาใช้
ในการระบุชนิดแมลงที่เป็นอาหารของค้างคาวกินแมลงหลายชนิด (Czenze et al., 2018; Mata et al., 
2016)  

การศึกษาในครั้งนี้จึงมีวัตถุประสงค์ที่จะศึกษาองค์ประกอบอาหารของค้างคาวคุณกิตติในพ้ืนที่
โครงการอนุรักษ์พันธุกรรมพืชอันเนื่องมาจากพระราชด าริฯ ในพ้ืนที่เขาวังเขมร และแปลง 905 อ าเภอไทร
โยค จังหวัดกาญจนบุรี โดยใช้เทคนิค Next generation sequencing (NGS) ข้อมูลจากการศึกษาในครั้งนี้
จะเสริมสร้างความรู้ทางด้านการใช้ทรัพยากรของค้างคาวคุณกิตติในพ้ืนที่โครงการอนุรักษ์พันธุกรรมพืชอัน
เนื่องมาจากพระราชด าริฯ และสามารถน ามาใช้ประเมินสถานภาพความเสี่ยงต่อการสูญพันธุ์ และวางแผนใน
การอนุรักษค์้างคาวคุณกิตติในพ้ืนที่ดังกล่าวได้อย่างเหมาะสมและยั่งยืน 

วัตถุประสงค ์

1. เพ่ือสนองพระราชด าริ โครงการอนุรักษ์พันธุกรรมพืชอันเนื่องมาจากพระราชด าริฯ (อพ.สธ.)
2. เพ่ือศึกษาองค์ประกอบอาหารของค้างคาวคุณกิตติในพ้ืนที่โครงการอนุรักษ์พันธุกรรมพืชอันเนื่องมาจาก

พระราชด ารฯิ
3. เพ่ือประเมินสถานภาพของค้างคาวคุณกิตตใินพ้ืนที่ศึกษา และเสนอแนะแนวทางในการอนุรักษ์

ขอบเขตการวิจัย 

1. ศึกษาองค์ประกอบอาหารของค้างคาวคุณกิตติในพ้ืนที่โครงการอนุรักษ์พันธุกรรมพืชอันเนื่องมาจาก
พระราชด าริฯ ในพ้ืนที่เขาวังเขมร และแปลง 905 อ าเภอไทรโยค จังหวัดกาญจนบุรี

2. ศึกษาองค์ประกอบอาหารของค้างคาวคุณกิตติจากการตรวจวิเคราะห์ล าดับเบส mitochondrial DNA
บริเวณ cytochrome C oxidase subunit I โดยใช้เทคนิค Next generation sequencing (NGS)
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วิธีด าเนินการวิจัย 

1. การเก็บตัวอย่างมูลค้างคาวคุณกิตติ
ท าการเก็บตัวอย่างมูลค้างคาวคุณกิตติจากถ้ าพระ ซึ่งเป็นแหล่งเกาะนอนของค้างคาวคุณกิตติ (ภาพ

ที่ 1) โดยเลือกเก็บเฉพาะมูลที่ใหม่เท่านั้น โดยสังเกตจากสีและลักษณะเนื้อของมูล ตัวอย่างมูลที่ได้จะถูก
บรรจุอยู่ในหลอดขนาด 2 มิลลิลิตร ที่บรรจุ Lysis buffer 500 ไมโครลิตร เก็บท่ีอุณหภูมิ -20 องศาเซลเซียส 
จนกว่าจะมีการน ามาสกัดดีเอ็นเอต่อไป 

2. การสกัดดีเอ็นเอและการตรวจวิเคราะห์ล าดับเบสในห้องปฏิบัติการ
สกัดดีเอ็นเอจากมูลของค้างคาว โดยใช้ AccuPrep® Stool Genomic DNA Extraction Kit 

(ภาคผนวก) น าดีเอ็นเอที่สกัดได้มาเพ่ิมจ านวนบริเวณเป้าหมายด้วยเทคนิค Polymerase chain reaction 
(PCR) โดยในการศึกษาครั้งนี้จะใช้การตรวจวิเคราะห์ล าดับเบส mitochondrial DNA บริเวณ cytochrome 
C oxidase subunit I (COI) โดยใช้ forward primer: Overhang ZBJ-ArtF1c (5’ TCG TCG GCA GCG 
TCA GAT GTG TAT AAG AGA CAG AGA TAT TGG AAC WTT ATA TTT TAT TTT TGG 3’) และ 
reverse primer Overhang ZBJ-ArtR2c (5’ GTC TCG TGG GCT CGG AGA TGT GTA TAA GAG ACA 
GWA CTA ATC AAT TWC CAA ATC CTC C 3’) (Zeale et al., 2011) หลังจากนั้นน าเข้าเครื่อง 
Thermal cycler โดยตั้งค่าโปรแกรมดังนี้ 

1) เริ่มต้นด้วยการแยกสายดีเอ็นเอ (initial denaturation) ที่อุณหภูมิ 95 องศาเซลเซียส เป็น
เวลา 5 นาที 

2) จากนั้นแยกสายดีเอ็นเอ (denaturation) อุณหภูมิ 95 องศาเซลเซียส เป็นเวลา 30 วินาที  
3) ลดอุณหภูมิให้ primer เข้าคู่กับดีเอ็นเอต้นแบบ (annealing) ที่อุณหภูมิ 51 องศาเซลเซียส

เป็นเวลา 30 วินาที 
4) เพ่ิมอุณหภูมิเพ่ือให้เกิดการสังเคราะห์ดีเอ็นเอสายใหม่ต่อจาก primer (extension) ที่อุณหภูมิ 

72 องศาเซลเซียสเป็นเวลา 30 วินาที ท าทั้งสิ้น 35 รอบ
5) ตั้งค่าอุณหภูมิสุดท้ายเพ่ือการสังเคราะห์ดีเอ็นเอ (final extension) ที่อุณหภูมิ 72 องศา

เซลเซียส เป็นเวลา 7 นาที 
ท าการตรวจวิเคราะห์คุณภาพและขนาดของ PCR product ที่ได้ ด้วยวิธี Gel electrophoresis 

จากนั้นท าดีเอ็นเอให้บริสุทธิ์ โดยใช้ชุด AccuPrep® PCR Purification Kit (ภาคผนวก) จากนั้นน าตัวอย่าง
ที่ได้ส่งไปวิเคราะห์ล าดับเบสด้วยเทคนิค Next generation sequencing (NGS) ที่ศูนย์วิทยาศาสตร์โอมิกส์
และชีวสารสนเทศ (OMICS) คณะวิทยาศาสตร์ จุฬาลงกรณ์มหาวิทยาลัย 
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3. การวิเคราะห์ข้อมูลและสรุปผลการศึกษา
น าผลการวิเคราะห์ NGS ที่ได้มาประมวลผลโดยใช้โปรแกรม Geneious (Kearse et al., 2012) 

โดยจะได้ล าดับดีเอ็นเอของยีน COI ที่แตกต่างกันจ านวนมาก ซึ่งจะถูกน ามาจัดกลุ่มเป็น molecular 
operational taxonomic unit (MOTU) เดียวกันเมื่อมีความเหมือนกัน (similarity criteria) มากกว่า 94 
เปอร์เซ็นต์ (Clare et al., 2016) และใช้ฐานข้อมูล Genbank ช่วยในการจ าแนกชนิดและ/หรือระบุอันดับ
ของแต่ละ MOTU เพ่ือน าไปใช้ในการวิเคราะห์ข้อมูลต่อไป 

ภาพที่ 1 มูลค้างคาวคุณกิตติบนพื้นถ้ าพระ 
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ผลและอภิปรายผลการศึกษา 

จากการวิเคราะห์ล าดับดีเอ็นเอด้วยเทคนิค next generation sequencing (NGS) พบสาร
พันธุกรรมของแมลงจากตัวอย่างมูลค้างคาวคุณกิตติรวมทั้งสิ้น 3064 sequences โดยแบ่งกลุ่มออกได้เป็น 
12 MOTU (ตารางที่ 1, ภาพที่ 1) และจัดกลุ่มอยู่ใน 3 อันดับ ได้แก่ 

1. อันดับ Lepidoptera (แมลงในกลุ่มผีเสื้อ)
พบมากที่สุด โดยพบทั้งสิ้น 3,031 sequences (98.9%) ประกอบด้วย MOTU1, MOTU2, 

MOTU3, MOTU4, MOTU5, MOTU6 และ MOTU7 จัดอยู่ในวงศ์ Noctuidae, Hyblaeidae, 
Geometridae, Depressariidae และ Oecophori 

2. อันดับ Hemiptera (แมลงในกลุ่มมวน)
พบทั้งสิ้น 4 sequences (0.1%) ประกอบด้วย MOTU8 จัดอยู่ในวงศ์ Pentatomidae 

3. อันดับ Orthoptera (แมลงในกลุ่มจิ้งหรีด)
พบทั้งสิ้น 29 sequences (0.9%) ประกอบด้วย MOTU9, MOTU10, MOTU 11 และ 

MOTU12 จัดอยูใ่นวงศ์ Gryllidae 

ตารางท่ี 1 Molecular operational taxonomic unit (MOTU) ของแมลงท่ีเป็นอาหารของค้างคาว
คุณกิตติในพื้นที่ศึกษา 

Order Family Species Taxa จ านวน sequence 
ที่พบ 

Lepidoptera Noctuidae Unknown MOTU1 20 
Noctuidae Unknown MOTU2 2900 
Hyblaeidae Hyblaea puera MOTU3 50 
Geometridae Thalassodes pilaria MOTU4 31 
Depressariidae Antaeotricha sp. MOTU5 12 
Depressariidae Antaeotricha sp. MOTU6 10 
Oecophori Radara sp. MOTU7 8 

Hemiptera Pentatomidae Halyomorpha halys MOTU8 4 
Orthoptera Gryllidae Gryllidae sp. MOTU9 4 

Gryllidae Anaxipha sp. MOTU10 8 
Gryllidae Anaxipha sp. MOTU11 5 
Gryllidae Anaxipha sp. MOTU12 12 
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ล าดับนิวคลีโอไทด์ของ MOTU ต่างๆ เป็นดังนี้ 

MOTU1: 
AATTTGAGCAGGTATAGTAGGAACTTCATTAAGATTATTAATTCGAGCAGAATTAGGTAATCCCGGTTC
ATTAATTGGTGATGATCAAATTTACAATACAATTGTTACTGCCCATGCTTTTATTATAATTTTTTTCATG
GTTATACCAATTATAATT 

MOTU2: 
AATTTGAGCAGGTATAGTAGGAACTTCATTAAGATTATTAATTCGAGCAGAATTAGGTAATCCCGGTTC
ATTAATTGGTGATGACCAAATCTACAATACAATTGTTACTGCCCATGCTTTTATTATAATTTTTTTCATG
GTTATACCAATTATAATT 

MOTU3: 
AATTTGAGCAGGAATAGTAGGAACATCTTTAAGTCTTTTAATTCGAGCAGAATTAGGTAATCCAGGATC
ATTAATTGGAGATGATCAAATTTATAATACAATTGTTACAGCTCATGCATTTATTATAATTTTTTTTATA
GTAATACCAATTATAATT  

MOTU4: 
TATTTGAGCAGGAATAATTGGAACTTCTTTAAGTTTATTAATTCGAGCTGAATTAGGAAATCCAGGATC
ATTAATTGGAGATGATCAAATTTATAATACTATTGTAACAGCTCATGCTTTTATTATAATTTTTTTTATA
GTTATACCAATTATAATT 

MOTU5: 
AATTTGAGCAGGAATAGTAGGAACTTCTCTTAGTTTACTTATTCGAGCTGAATTAGGAAACCCTGGATC
ATTAATTGGAGATGATCAAATTTATAATACTATTGTTACAGGTCATGCTTTTATTATAATTTTTTTTATA
GTTATACCTATTATAATC  

MOTU6: 
AATTTGAGCAGGAATAGTTGGAACTTCTTTAAGATTATTAATTCGAGCTGAATTAGGAAATCCAGGATC
TTTAATTGGAGATGATCAAATTTATAATACTATTGTCACAGCTCATGCTTTTATTATAATTTTTTTTATA
GTAATACCTATTATAATT  
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MOTU7: 
TATTTGAGCAGGAATAGTAGGAACTTCTTTAAGATTATTAATTCGAGCTGAACTTGGTAATCCTGGATC
TTTGATTGGAGATGATCAAATTTATAATACTATTGTAACAGCTCATGCTTTTATTATAATTTTTTTTATA
GTTATACCTATTATAATT  

MOTU8: 
AATATGAGCAGGAATAGTAGGATCAGCTATAAGATTAATTATCCGTATTGAATTAGGACAACCCGGAAG
ATTTATTGGAAATGATCAGATTTATAATGTAATTGTAACAGCACATGCATTTGTAATAATTTTCTTTATA
GTAATACCAATTATAATT  

MOTU9: 
AGCATGGGCAGGAATAGTAGGAACATTATTATGTATGTTAATTCAACTAGAATTAGGTCAACCTGGATC
TTTAATTAGAAATGATAAAATGTATAATGTTACTGTTACCGCTCATGCTTTCGTAATAATTTTTTT-
ATAGTTATACCGATCATAATT  

MOTU10: 
AGCATGGGCTGGAATAGTGGGAACATCATTAAGTATATTAATTCGACTAGAATTAGGTCAACCTGGATC
TTTAATTGGAAATGATCAAATTTATAATGTTATTGTTACTGCTCATGCTTTCGTAATAATTTTTTTTATA
GTTATACCAATTATAATT  

MOTU11: 
AGCATGGGCTGGAATAGTGGGAACATCGTTTAGTATATTAATTCGACTAGAACTAGGTCAACCTGGATC
TTTAATTGGAAAKGATCAAATTTATAGTGTTATTGTTACTGCCCATGCTTTCGTAATAATTTTTTTTAWA
GTTATACCAATTGTAATT  

MOTU12: 
AGCATGGGCTGGAATAGTAGGGACATCTTTAAGTATATTAATTCGACTAGAACTAGGTCAACCCGGATC
TTTAATTGGAAATGACCAAATTTATAATGTTATTGTTACCACCCACGCTTTCGTAATAGTTTTTTTTACA
GTTATACCAATTATAATT 
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 MOTU6

 MOTU7

 MOTU4

 MOTU5

 MOTU1

 MOTU2

 MOTU3

 MOTU8

 MOTU9

 MOTU10

 MOTU11

 MOTU12

99

99

51

86

74

ภาพที่ 2 แผนภูมิแสดงความสัมพันธ์ทางวิวัฒนาการของแมลงท่ีเป็นอาหารของค้างคาวคุณกิตติ 

การศึกษาครั้งนี้สามารถระบุชนิดแมลงที่เป็นอาหารของค้างคาวคุณกิตติได้ในระดับ species จ านวน 
3 ชนิด คือ ผีเสื้อกลางคืน Thalassodes pilaria, ผีเสื้อกินใบสัก Hyblaea puera และ มวนง่าม 
Halyomorpha halys ซึ่งสองชนิดหลังจัดได้ว่าเป็นแมลงศัตรูพืชที่ส าคัญ 

อันดับ Lepidoptera 

อันดับ Hemiptera

อันดับ Orthoptera
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สรุปผลการศึกษา 

อาหารของค้างคาวคุณกิตติส่วนใหญ่เป็นแมลงในอันดับผีเสื้อ (Lepidoptera) ในวงศ์ Noctuidae, 
Hyblaeidae, Geometridae, Depressariidae และ Oecophori นอกจากนั้นยังประกอบด้วยแมลงจ าพวก
จิ้งหรีด (อันดับ Orthoptera วงศ์ Gryllidae) และมวนง่าม (อันดับ Hemiptera วงศ์ Pentatomidae) ซึ่ง
พบว่าแมลงบางชนิดนั้นจัดว่าเป็นแมลงศัตรูพืชที่ส าคัญ เช่น ผีเสื้อกินใบสัก Hyblaea puera ดังนั้นค้างคาว
คุณกิตติแมลงจึงมีบทบาทส าคัญในการควบคุมแมลงศัตรูพืชในธรรมชาติอีกด้วย 

ข้อเสนอแนะ 

แนวทางการวิจัยต่อไปควรท าการศึกษาเพ่ิมเติมให้มีตัวอย่างมากขึ้น เพ่ือให้เป็นตัวแทนที่ดีในแต่ละ
ช่วงเวลาการศึกษา และแม้ว่าข้อมูลจากการศึกษาครั้งนี้จะเป็นข้อมูลเบื้องต้น แต่ได้บ่งชี้ถึงบทบาทของ
ค้างคาวคุณกิตติที่ส าคัญต่อระบบนิเวศในการควบคุมแมลงศัตรูพืชหลายชนิด จึงควรมีการวางแผนการศึกษา
เพ่ิมเติมต่อไป 
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การสกัดดีเอ็นเอจากมูลของค้างคาว (DNA extraction from stool samples) 

สกัดดีเอ็นเอจากมูลของค้างคาว โดยใช้ AccuPrep® Stool Genomic DNA Extraction Kit 
(Bioneer, Korea) ตามข้ันตอนในคู่มือดังนี้ 

1) น าหลอดที่บรรจุตัวอย่างมูลของค้างคาวและ Lysis buffer มาเติม Proteinase K ปริมาตร
20 ไมโครลิตร แล้วน าไป vortex จากนั้นน าไป incubate ที่อุณหภูมิ 60 องศาเซลเซียส เป็น
ระยะเวลา 10 นาที

2) น า sample mixture มา centrifuge ที่ความเร็ว 12,000 rpm เป็นระยะเวลา 5 นาที 
จากนั้นท าการแยกบริเวณที่เป็นส่วนใสของ sample mixture ย้ายไปยังหลอดบรรจุสาร
ขนาด 1.5 มิลลิลิตร

3) เติม Binding buffer (ST) ปริมาตร 400 ไมโครลิตร ลงในหลอดบรรจุสารที่มีส่วนใส จากนั้น
น าไป incubate ที่อุณหภูมิ 60 องศาเซลเซียส เป็นระยะเวลา 10 นาที

4) เติม Isopropanol ปริมาตร 100 ไมโครลิตร และท าการ vortex เป็นระยะเวลาประมาณ 5
วินาที

5) น า binding column มาประกอบกับหลอดบรรจุสารขนาด 1.5 มิลลิลิตร จากนั้นเท
สารละลายลงใน binding column

6) ปิดฝา binding column และน าไป centrifuge ที่ความเร็ว 8,000 rpm เป็นระยะเวลา 1
นาที

7) ท าการย้าย binding column ไปยังหลอดบรรจุสารขนาด 1.5 มิลลิลิตร หลอดใหม่ จากนั้น
เติม Washing buffer 1 (W1) ปริมาตร 500 ไมโครลิตร ลงใน binding column แล้วน าไป
centrifuge ที่ความเร็ว 8,000 rpm เป็นระยะเวลา 1 นาที

8) ท าการย้าย binding column ไปยังหลอดบรรจุสารขนาด 1.5 มิลลิลิตร เติมสาร Washing
buffer 2 (W2) ปริมาตร 500 ไมโครลิตร แล้วน าไป centrifuge ที่ความเร็ว 8,000 rpm
เป็นระยะเวลา 1 นาที

9) ท าการ centrifuge อีกครั้ง ที่ความเร็ว 12,000 rpm เป็นระยะเวลา 1 นาที เพ่ือก าจัด
ethanol ออกให้หมด

10) ท าการย้าย binding column ไปยังหลอดบรรจุสารขนาด 1.5 มิลลิลิตร เติมสาร Elution
buffer (EL) ปริมาตร 50 ไมโครลิตร จากนั้นรอเป็นระยะเวลา 5 นาที และน าไป centrifuge
ที่ความเร็ว 8,000 rpm เป็นระยะเวลา 1 นาที เพ่ือชะล้างดีเอ็นเอที่อยู่ใน membrane ของ
binding column

11) ท าการเก็บรักษาดีเอ็นเอท่ีได้ที่อุณหภูมิ -20 องศาเซลเซียส
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การท าดีเอ็นเอให้บริสุทธิ์ (DNA purification) 

ท าดีเอ็นเอให้บริสุทธิ์ โดยใช้ชุด AccuPrep® PCR Purification Kit (Bioneer, Korea) โดยท า
ตามข้ันตอนในคู่มือดังนี้ 

1) เติม PCR Binding buffer ประมาณ 5 เท่า ของปริมาตร PCR product น า ไป vortex
เป็นระยะเวลาประมาณ 5 วินาที

2) ท าการเท mixture ที่ได้ลงใน binding column และน าไป centrifuge ที่ความเร็ว 13,000
rpm เป็นระยะเวลา 1 นาที

3) เทสารละลายที่ผ่านตัวกรองของ binding column ทิ้ง จากนั้นท าการประกอบ binding
column ลงไปในหลอดบรรจุสารขนาด 2 มิลลิลิตร

4) เติม Binding buffer 2 ปริมาตร 500 ไมโครลิตร ลงบน binding column จากนั้นน าไป
centrifuge ที่ความเร็ว 13,000 rpm เป็นระยะเวลา 1 นาที

5) เทสารละลายที่ผ่านตัวกรองของ binding column ทิ้ง จากนั้นท าการประกอบ binding
column ลงไปในหลอดบรรจุสารขนาด 2 มิลลิลิตร จากนั้นท าการเติม Binding buffer 2
ปริมาตร 500 ไมโครลิตร อีกครั้งแล้วน าไป centrifuge ที่ความเร็ว 13,000 rpm เป็น
ระยะเวลา 1 นาที

6) เทสารละลายที่ผ่านตัวกรองของ binding column ทิ้ง จากนั้นท าการประกอบ binding
column ลงไปในหลอดบรรจุสารขนาด 2 มิลลิลิตร

7) ท าให้ binding column แห้งด้วยการน าไป centrifuge ที่ความเร็ว 13,000 rpm เป็น
ระยะเวลา 1 นาที จากนั้นท าการย้าย binding column ไปยังหลอดบรรจุสารขนาด 1.5
มิลลิลิตร

8) เติม Buffer 3 ปริมาตร 30 ไมโครลิตร บริเวณตรงกลางของ binding column จากนั้นรอ
เป็นระยะเวลา 1 นาที

9) ชะดีเอ็นเอที่อยู่ใน binding column โดยการน าไป centrifuge ที่ความเร็ว 13,000 rpm
เป็นระยะเวลา 1 นาที

10) น าดีเอ็นเอบริสุทธิ์ที่ได้ไปท าการวิเคราะห์ต่อไป
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1. ชื่อ - นามสกุล (ภาษาไทย)  ธงชัย งามประเสริฐวงศ์
ชื่อ - นามสกุล (ภาษาอังกฤษ)  Thongchai Ngamprasertwong

2. เลขหมายบัตรประจ าตัวประชาชน 3100800234387
3. ต าแหน่งปัจจุบัน ผู้ช่วยศาสตราจารย์ 
4. หน่วยงานและสถานที่อยู่ท่ีติดต่อได้สะดวก พร้อมหมายเลขโทรศัพท์ โทรสาร และไปรษณีย์

อิเล็กทรอนิกส์ (e-mail)
ภาควิชาชีววิทยา คณะวิทยาศาสตร์ 
จุฬาลงกรณ์มหาวิทยาลัย 
ถนนพญาไท  ปทุมวัน  กรุงเทพมหานคร 10330 
โทรศัพท์  02-2185375 โทรสาร 02-2185386 

5. ประวัติการศึกษา
ปีที่จบ

การศึกษา 
ระดับปริญญา อักษรย่อปริญญาและชื่อเต็ม สาขาวชิา มหาวิทยาลัย ประเทศ 

2541 
2544 
2551 

ปริญญาตรี 
ปริญญาโท 
ปริญญาเอก 

วิทยาศาสตรบัณฑิต (วท.บ.) 
วิทยาศาสตรมหาบัณฑิต (วท.ม.) 
Doctor of Philosophy (Ph.D.) 

วิทยาศาสตร์ทัว่ไป 
สัตววิทยา 
Zoology 

จุฬาลงกรณ์มหาวิทยาลับ 
จุฬาลงกรณ์มหาวิทยาลับ 
University of Aberdeen 

ไทย 
ไทย 
UK 

6. สาขาวิชาการที่มีความช านาญพิเศษ (แตกต่างจากวุฒิการศึกษา) ระบุสาขาวิชาการ
นิเวศวิทยา

7. ผลงานวิจัย
7.1 ผลงานตีพิมพ์ในวารสารนานาชาติ  (ย้อนหลัง 5 ปี)
1. Ngamprasertwong, T., Piertney, S. B., Mackie, I. K., and Racey, P. A. 2014. Roosting

habits of Daubenton’s bat (Myotis daubentonii) during reproduction differs between
adjacent river valleys. Acta Chiropterologica 16(2): 337-347.

2. Prakobkarn, A., Thirakhupt, K., and Ngamprasertwong, T. 2016. Sexual dimorphism and
geographic variation of Calotes versicolor (Squamata: Agamidae) in northern and
southern Thailand. Agriculture and Natural Resources 50(6): 474-482.

7.2 บทความ 
1. -
7.3 หนังสือ
1. ธงชัย งามประเสริฐวงศ์, กษิดิศ ริสอน, จิตรทิวัส พรประเสริฐ และ พชรพล จุ่มศรี. 2560. ค้างคาว

บริเวณเขาถ้ าเสือ-เขาจ าปา. ส านักพิมพ์แห่งจุฬาลงกรณ์มหาวิทยาลัย. กรุงเทพ. 64 หน้า.
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1. ชื่อ - นามสกุล (ภาษาไทย)  อาจอง ประทัตสุนทรสาร
ชื่อ - นามสกุล (ภาษาอังกฤษ)  Art-ong Pradatsundarasar

2. เลขหมายบัตรประจ าตัวประชาชน
3. ต าแหน่งปัจจุบัน ผู้ช่วยศาสตราจารย์ 
4. หน่วยงานและสถานที่อยู่ท่ีติดต่อได้สะดวก พร้อมหมายเลขโทรศัพท์ โทรสาร และไปรษณีย์

อิเล็กทรอนิกส์ (e-mail)
ภาควิชาชีววิทยา คณะวิทยาศาสตร์ 
จุฬาลงกรณ์มหาวิทยาลัย 
ถนนพญาไท  ปทุมวัน  กรุงเทพมหานคร 10330 
โทรศัพท์  02-2185375 โทรสาร 02-2185386 

5. ประวัติการศึกษา
ปีที่จบ

การศึกษา 
ระดับปริญญา อักษรย่อปริญญาและชื่อเต็ม สาขาวชิา มหาวิทยาลัย ประเทศ 

2520 
2525 
2537 

ปริญญาตรี 
ปริญญาโท 
ปริญญาเอก 

วิทยาศาสตรบัณฑิต (วท.บ.) 
วิทยาศาสตรมหาบัณฑิต (วท.ม.) 
Doctor of Philosophy (Ph.D.) 

ชีววิทยา 
สัตววิทยา 
Ecology 

จุฬาลงกรณ์มหาวิทยาลับ 
จุฬาลงกรณ์มหาวิทยาลับ 
University of Aberdeen 

ไทย 
ไทย 
UK 

6. สาขาวิชาการที่มีความช านาญพิเศษ (แตกต่างจากวุฒิการศึกษา) ระบุสาขาวิชาการ
นิเวศวิทยา

7. ผลงานวิจัย
7.1 ผลงานตีพิมพ์ในวารสารนานาชาติ  (ย้อนหลัง 5 ปี)
1. Bundhitwongrut, T., Thirakhupt, K., and Pradatsundarasar, A. 2014. Population ecology

of the land hermit crab Coenobita rugosus (Anomura, Coenobitidae) at Cape Panwa,
Phuket island, Andaman coast of Thailand. Natural History Bulletin of Siam Society
60(1): 31-51.

2. Lerdsuchatavanich, P., Pradatsundarasar, A., Pattanakiat, S., and Utarasakul, T. 2016.
Ecotourism is a significant tool for sustainable tourist attraction: a case study of Khao
Krajome, Ratchaburi Province, Thailand. Journal of Environmental Management and
Tourism (Volume VII, Fall), 3(15): 481-492.

7.2 บทความ 
1. -
7.3 หนังสือ
1. -
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1. ชื่อ - นามสกุล (ภาษาไทย)  พชรพล จุ่มศรี 
    ชื่อ - นามสกุล (ภาษาอังกฤษ)  Patcharapon Jumsri 
2. เลขหมายบัตรประจ าตัวประชาชน 1200900162216 
3. ต าแหน่งปัจจุบัน   นิสิตปริญญาโท 
4. หน่วยงานและสถานที่อยู่ท่ีติดต่อได้สะดวก พร้อมหมายเลขโทรศัพท์ โทรสาร และไปรษณีย์
 อิเล็กทรอนิกส์ (e-mail)  
  ภาควิชาชีววิทยา คณะวิทยาศาสตร์ 
  จุฬาลงกรณ์มหาวิทยาลัย 
  ถนนพญาไท  ปทุมวัน  กรุงเทพมหานคร 10330 
  โทรศัพท์  02-2185375 โทรสาร 02-2185386 
5. ประวัติการศึกษา 

ปีที่จบ
การศึกษา 

ระดับปริญญา อักษรย่อปริญญาและชื่อ
เต็ม 

สาขาวชิา มหาวิทยาลัย ประเทศ 
 

2559 ปริญญาตรี 
 

วิทยาศาสตรบัณฑิต (วท.บ.) ชีววิทยา จุฬาลงกรณ์มหาวิทยาลัย ไทย 

6. สาขาวิชาการที่มีความช านาญพิเศษ (แตกต่างจากวุฒิการศึกษา) ระบุสาขาวิชาการ 
 นิเวศวิทยา 
7. ผลงานวิจัย  

7.1 ผลงานตีพิมพ์ในวารสารนานาชาติ  (ย้อนหลัง 5 ปี) 
1.   - 
7.2 บทความ 
1.    - 
7.3 หนังสือ 
1. ธงชัย งามประเสริฐวงศ์, กษิดิศ ริสอน, จิตรทิวัส พรประเสริฐ และ พชรพล จุ่มศรี. 2560. ค้างคาว 

บริเวณเขาถ้ าเสือ-เขาจ าปา. ส านักพิมพ์แห่งจุฬาลงกรณ์มหาวิทยาลัย. กรุงเทพ. 64 หน้า. 
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